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Abstract 

Molecular mechanisms underlying the development and progression of PanNET are still insufficiently 

understood. Efficacy of currently approved PanNET therapies is limited. While novel treatment options 

are being developed, patient stratification permitting more personalized treatment selection in PanNET 

is yet not feasible since no predictive markers are established. The lack of representative in vitro and in 

vivo models as well as the rarity and heterogeneity of PanNET are prevailing reasons for this.  

In this study, we describe an in vitro 3D human primary PanNET culture system as a novel preclinical 

model for more personalized therapy selection. We present a screening platform allowing multi-center 

sample collection and drug screening in 3D cultures of human primary PanNET cells. We demonstrate 

that primary cells isolated from PanNET patients and cultured in vitro form islet-like tumoroids. Islet-

like tumoroids retain the neuroendocrine phenotype and are viable for at least two weeks in culture with 

high success rate (86%). Viability can be monitored continuously allowing for a per-well normalization. 

In a proof-of-concept study, islet-like tumoroids were screened with three clinically approved therapies 

for PanNET: Sunitinib, everolimus and temozolomide. Islet-like tumoroids display varying in vitro 

response profiles to distinct therapeutic regimes. Treatment response of islet-like tumoroids (IC50) 

differs also between patient samples. We believe that the presented human PanNET screening platform 

is suitable for personalized drug testing in a larger patient cohort and a broader application will help in 

identifying novel markers predicting treatment response and in refining PanNET therapy.   
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Introduction 

In contrast to many other malignancies, there are no molecular characteristics and biomarkers supporting 

treatment decisions in pancreatic neuroendocrine tumors (PanNET). While molecular mechanisms 

underlying PanNET development and disease progression are continuously further deciphered [1,2] and 

numbers of clinically approved therapies are steadily rising, the treatment options for PanNET are still 

primarily chosen based on clinician judgement.  

The lack of appropriate models and the rarity of PanNET disease are two major factors that hinder 

further advances in PanNET translational research. Testing more effective therapies as well as 

performing predictive studies are leaping behind. Currently, only a limited number of human PanNET 

cell lines are available – with BON1, QGP1 and CM being the most commonly studied [3–6]. It is 

pertinent to note that while these cell lines were used to experimentally dissect molecular mechanism of 

NETs, they do not represent well-differentiated, slowly proliferating PanNETs. These afore mentioned 

cell lines are highly proliferative and were found to differ fundamentally in their mutational genetic 

background compared to PanNETs. In fact, studies have shown that these cell lines resemble poorly 

differentiated pancreatic neuroendocrine carcinomas (PanNEC) rather than PanNETs [7–11]. Moreover, 

other authors have even questioned the tissue of origin of aforementioned cell lines, raising significant 

debate as to the translational relevance of work performed using these cell lines [11,12]. Recently, 

Benten et al. described NT-3 as a novel cell line that better reflects well-differentiated slow proliferative 

PanNETs, which present the bulk of PanNETs [13]. Nevertheless, the full molecular profile of NT-3 

cells remains to be determined so that its similarity to the primary well-differentiated slow proliferative 

subtype can be established. Moreover, neither available cell lines nor genetically engineered mouse 

models recapitulate the spectrum of different molecular subtypes of human primary PanNETs [2,14]. A 

stronger focus on developing more personalized in vitro models for studying these tumors is therefore 

demanded urgently. Cultivation and expansion of patient derived neuroendocrine cells has been 

challenging owing to their intrinsically poor capacity for in vitro proliferation. However, due to advances 

in cell culture techniques, cell models of well-differentiated slow proliferative PanNET derived from 

primary tissue have recently been used to study drug response and dissecting its underlying molecular 

mechanisms. For example, studies on isolated human primary PanNET cells cultured in vitro indicated 

that such a model might be utilized to determine patient response to treatment [15–18]. However, the 

major limitations of all these studies are the short cultivation window of the cells, the non-physiological 

2D setting with limited cell-cell interactions, as well as their small scale in terms of investigated 

treatments and patient numbers.  

In recent years, there has been tremendous advances in the development of 3D tissue culture techniques, 

including scaffold-free setups in ultra-low attachment plates or scaffold-based encapsulation cultures to 

allow cell growth in three dimension [19–23]. Culture of cells in 3D mimics a more physiological 

architecture of a tumor tissue, including cell-cell contact and allowing the development of spatial 
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differences in the culture system with respect to proliferation, cell death and hypoxia within spheroids 

[21,24–26]. Additionally, cells in 3D can be cultured and treated longer than in 2D monolayer [21]. 

Cells cultured in 3D frequently display increased therapy resistance compared to cells cultured in 2D 

[27–29], where 3D culture most likely better reflects the in vivo situation [30,31]. For this reason, lately 

high-throughput screening of pharmacological compounds preferentially being performed in 3D-

cultured cells [32–34].  

With the presented study, we aimed for developing a platform to collect PanNET samples from multiple 

surgical centers, to isolate primary cells and to cultivate these cells in 3D retaining neuroendocrine tumor 

characteristics, and finally to measure short- and long-term in vitro treatment response.   
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STAR⁕ METHODS 

KEY RESOURCE TABLE 

REAGENT or RESOURCE SOURCE IDENTIFIER 
ANTIBODIES 
Anti-human-Ki-67  
(1:200) 

Dako M7240 

Anti-human-Synaptophysin 
(1:4000) 

Nococastra 27G12 

Anti-human-Insulin  
(1:100) 

Sigma I-2018 

BIOLOGICAL SAMPLES 
Human pancreatic neuroendocrine 
tumor (PanNET) specimen 

This study NA 

Primary human PanNET cell 
culture 

This study NA 

DEVICES and CONSUMABLES 
Gentle MACS ™ dissociator 
 

Miltenyi Biotec NA 

Cell+coated and TC tested 24-well 
plates 

Sarstedt 83.3922.300 
 

24/96 well Corning® Costar® 
ultra-low attachment plates 

Corning CLS4515 
 

PAXgene Tissue FIX Cotnainer Qiagen 765312 
 

PAXgene Tissue STABILIZER Qiagen 765512 
 

Infinite® 200 PRO plate reader 
 

Tecan NA 

Automated immunostainer  
Bond RX 

Leica Biosystems NA 

Automated Slide Scanner 
panoramic 250 

3DHistech 
 

NA 

CHEMICALS and PEPTIDES 
Recovery Freezing Medium Gibco 

 
12648-010 

Advanced DMEM-F12 Gibco 
 

D6421 

Collagenase IV Worthington LS004188 CLS-4 
 

Trypsin-EDTA (0.25%) Sigma Aldrich T4049 
 

DNase Roche 10104159001 
 

ACK lysis buffer Thermo Fisher A1049201 
 

Epidermal growth factor  
(EGF) 

Thermo Fisher PHG0311 
 

Basal fibroblast growth factor 
(bFGF) 

Thermo Fisher PHG0026 

Placenta Growth Factor  
(PlGF) 

Selleckchem 264-PGB-010 
 

Insulin-like growth factor 1 
(IGF-1) 

Selleckchem 100-11 

Accutase Gibco A11105-01 
 

Growth-factor-reduced Matrigel 
(MTGL) 

Corning 354230 
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Real-Time Glo ™ MT Cell 
Viability Assay  

Promega G9712 

Human plasma Interregional Blood Transfusion 
SRC Epalinges 

92040 

Thrombin Diagnotec 100-125 
 

Sunitinib (S1042) Selleckchem 
 

S1042 
 

Everolimus (S1120) Selleckchem S1120 
 

Temozolomide (S1237) Selleckchem S1237 
 

 

LEAD CONTACT AND MATERIALS AVAILABILITY 

Further information and request for resources and reagents should be directed to and will be fulfilled 

by the Lead Contact Dr. I. Marinoni (Ilaria.marinoni@pathology.unibe.ch). This study did not 

generate new unique reagents.  

 

EXPERIMENTAL MODEL AND SUBJECT DETAILS 

Primary cell culture  

Isolated primary PanNET cells were maintained in AdvDMEM+GF medium (DMEM-F12, 5% FBS, 

Hepes 1M, 1% L-Glutamine, 1% penicillin-streptomycin-amphotericin B, 20ng/ml EGF, 10ng/ml 

bFGF (Thermo Fisher, CH), 100ng/ml PlGF, 769ng/ml IGF1 (Selleckchem, USA) and 24-well 

Corning® Costar® ultra-low attachment (ULA) plates (Corning, USA) (500µl/well, 3-5x105 

cells/well) in an cell incubator (21% O2, 5% CO2, 37°C). For drug screen cells were resuspended in 

fresh AdvDMEM+GF medium supplemented with 123µg/ml growth-factor-reduced Matrigel® 

(Corning, USA) and plated in 96-well ULA plates (50µl/well, 3-4x103 cells/well).  

To setup the PanNET screening platform including drug screening, we made use of primary material 

from a total of 16 PanNET patients depicted in Supplementary Table 1. 

 

Patient studies  

All patients agreed on the use of residual material and have signed an institutional informed consent. 

Patient characteristics are shown in Supplementary Table 1. The study was approved by the cantonal 

authorities (Kantonale Ethikkomission Bern, Ref.-Nr. KEK-BE 105/2015) and Italian ethic 

commission (Comitato Etico, CE 252/2019). 

 

METHODS DETAILS 

Patient samples and cryopreservation 

Fresh human PanNET tissue was obtained from patients diagnosed with PanNET undergoing surgery at 

the Inselspital Bern, Switzerland, or at the Pancreatic Surgery Unit, Pancreas Translational & Clinical 

Research Center, San Raffaele Scientific Institute, Milan, Italy. Tumor tissues of 16 PanNET patients 
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were used for 19 isolations, 12 isolations for method establishment, and 7 is isolations for the proof-of-

concept drug screening. Patient characteristics are summarized in Supplementary Table 1.  

Upon surgical resection a pathologist processed one mirror block of the tumor tissue to 8mm3 blocks 

under sterile conditions avoiding necrotic regions. These blocks were suspended in Recovery Cell 

Culture Freezing Medium (Thermo Fisher, CH), cryopreserved using an isopropyl alcohol freezing 

container (Nalgene, USA) and stored in liquid nitrogen. The other mirror block was embedded in a 

micro cassette and fixation was performed with PAXgene Tissue System according manufacturer’s 

instructions. In short, tissue was incubated in PAXgene Tissue FIX Container (Qiagen, GER) at room 

temperature over night. Fixated tissue was transferred into PAXgene Tissue FIX Container (Qiagen, 

GER) at 4°C until paraffin embedding (1-2 days) or keept at -20°C if embedding was not performed 

instantly. 

 

Primary cell isolation and culture 

For primary cell isolation, tissue was thawed 45-60s in 37°C water bath and cut in 1mm3 pieces and 

washed with medium (advanced DMEM-F12, Hepes 1M, 1% L-Glutamine, 1% penicillin (100U/ml), 

1% streptomycin (0.1mg/ml), 1% amphotericin B (0.25mg/ml) (Merck, CH)) and DPBS (Thermo 

Fisher, CH). After aspiration of the medium, the tissue was incubated in 5ml digestion medium 

(10mg/ml Collagenase IV (Worthington, USA), 0.25% Trypsin-EDTA (Sigma-Aldrich, CH), 10mg/ml 

DNase (Roche, CH) in advanced DMEM-F12, Hepes 1M, 1% L-Glutamine, 1% penicillin, 1% 

streptomycin, 1% amphotericin B) in a gentleMACS™ dissociator (Miltenyi Biotec, CH) for 1 hour at 

37°C (programme TDK_1). After digestion, Trypsin was deactivated with AdvDMEM (Advanced 

DMEM-F12, 5% FBS, Hepes 1M, 1% L-Glutamine, 1% penicillin-streptomycin-amphotericin B) and 

cells were filtered through a 70µm smart strainer (Miltenyi Biotec, CH) to remove debris of collagen. 

Red blood cells were lysed for 3min with ACK lysis buffer (Thermo Fisher, CH) at room temperature. 

After 180g centrifugation and aspiration of supernatant, the pellet was re-suspended in AdvDMEM+GF 

medium (DMEM-F12, 5% FBS , Hepes 1M, 1% L-Glutamine, 1% penicillin-streptomycin-

amphotericin B, 20ng/ml EGF, 10ng/ml bFGF (Thermo Fisher, CH), 100ng/ml PlGF, 769ng/ml IGF1 

(Selleckchem, USA)). Cell suspension was plated in 24-well plates (cell+coated and TC tested, Sarstedt, 

GER) followed by a short spin 30s, 200g and incubation for 1h (21% O2, 5% CO2, 37°C) to partially 

segregate fibroblasts by attachment. Supernatant was collected. For single cell dissociation the cell 

suspension was transferred into a 5ml falcon tube and shortly spun down depending on cell/aggregate 

size. If larges aggregates were present cells were spun at 100-200g, if smaller aggregates were present 

cells were spun 200-300g. Cell pellet was washed with DPBS and incubated in Accutase (Thermo 

Fisher, CH) supplemented with DNase (10mg/ml) (Thermo Fisher, CH). Cells were carefully 

dissociated by repeated (10-15x) passage through 1ml syringe and 26G 0,45x13mm Microlance™ (BD, 

CH) until aggregates were not visible anymore. Cell number was estimated using a hemocytometer and 

seeded in AdvDMEM+GF medium in 24-well Corning® Costar® ultra low attachment (ULA) plates 
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(Corning, USA) (5x105cells/ml/well). After two days of recovery phase cellular aggregates were 

collected in 15ml falcon tube and differentially centrifuged at 120g for 5min to separate cells and 

aggregates from debris/apoptotic cells. Supernatant was aspirated to remove semi-and non-viable cells. 

Cells were counted and resuspended in fresh AdvDMEM+GF medium supplemented with 123µg/ml 

growth-factor-reduced Matrigel® (Corning, USA) and plated in 96-well ULA plates (50µl/well, 3-4x103 

cells/well). The setup consisted of 6-9 DMSO-positive control wells, 6 no-cell-negative control wells 

and techincal triplicates for each drug concentration.  

 

Viability measurement 

Real-Time Glo MT Cell Viability Assay (RTG) was used to repeatedly monitor cell viability in 3D 

human primary PanNET culture. RTG assay was performed according to manufacturer’s instructions 

and luminescence was measured in an Infinite® 200 PRO plate reader (Tecan, CH). In brief, after three 

days of sphere formation conditioned medium of each well was supplemented with additional 50µl of 

fresh AdvDMEM+GF medium containing Matrigel and 2X Real-Time Glo™ MT Cell Viability Assay 

(RTG) (Promega, CH) assay reagents to a final volume of 100ul. Growth factors and FBS were 

replenished from a concentrate (0.77µl GFs (130x) + 5µl FBS) every 3-4 days in each well using a 

multichannel pipette. A 6h-RTG-baseline before adding drug compounds was recorded for every well 

at day 0 of the drug screen. For calculating the in vitro growth curve, relative luminescence unit (RLU) 

values were normalized to corresponding baselines. For calculating the in vitro drug response RLU 

values were normalized first to corresponding baselines followed by normalization to the DMSO control 

wells of a particular day as described in more details in the paragraph “curve fitting and drug sensitivity 

data”.  

 

Micro-cell-block (MCB) from islet-like tumoroids 

Islet-like tumoroids corresponding to 3-5x104 cells were collected in a 1.5ml Eppendorf tube (either 

directly at day of isolation (D0) or from 6-9 wells of a 96-well ULA plates at the end of a drug screen 

(D15)). Tumoroids were washed with DPBS and pelleted at 350-500g. The supernatant was aspirated 

and the cells resuspended in human plasma derived from whole blood (Interregional Blood Transfusion 

SRC Epalinges, CH) and Thrombin (Diagnotec, CH) (ratio 5:1) followed by 3 min incubation at room 

temperature. The clot was fixed with 4% PFA for 30-60min protected from light. After a DPBS wash 

supernatant was aspirated and cells were incubated in Hematoxylin and DPBS solution (ratio 1:8) on a 

rocker shaker for 10-15min at room temperature. The counterstained clot was transferred to a plastic 

micro-cassette for paraffin embedding. For immunohistochemistry embedded material was cut in 4µm 

thick serial sections followed by deparaffinization, rehydration and antigen retrieval using an automated 

immunostainer (Bond RX, Leica Biosystems, GER). Antigen retrieval was performed for Ki67 (Dako 

M7240) with Tris for 30 minutes at 95°C, insulin (Sigma I-2018) and synaptophysin (Novocastra 

27G12) with Tris for 30 minutes at 100°C. Antibodies were diluted as follows: Ki-67 1:200, insulin 
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1:4000, synaptophysin 1:100. Slides were counterstained with hematoxylin. Scans were acquired with 

an automated slide scanner Panoramic 250 (3DHistech, HU) at 20X magnification. Images were 

acquired using QuPath software [35].  

 

Drug preparation 

Compounds (Sunitinib (S1042), everolimus (S1120) and temozolomide (S1237)) were obtained from 

commercial vendors and stored as stock aliquots at -80°C. A 5-point, 625-fold concentration range 

(FCR) was used for all compounds in order to have enough data points and a sufficient large drug 

concentration window to calculate reliable absolute IC50s [36]. Starting dosage for each compound was 

selected based on IC50 screens in cancer cell lines publicly available online (see Cancerrxgene.org, 

PharmacoDB, Cancer Drug Resistance DB), from literature search and/or from in vitro data from pilot 

human primary cell cultures and/or from PanNET cell lines (QGP1, NT3, BON1).  

 

Curve fitting and drug sensitivity data 

Drug-response curve data consisted of 6-9 DMSO-positive-controls, 6 no-cell-negative-controls, and 

five drug-response points for a 626-FCR. For IC50 calculation RLU values that were derived from RTG 

assay from short-term treatment at day 3 and long-term treatment at day 7 of each well were weighted 

and normalized as the following: RLU values from each 6h-RTG-baseline measurement (RLUx d0) were 

scaled with the overall minimal value of day 0 for each plate (RLUmin. d0) and transferred into a 

baseline weight (RLUx weight) for each well to minimize well-to-well variability: 

 

RLUx weight= RLUx d0  
RLUmin.d0        (1) 

 

Each RLU value from day 3 was then accordingly weighted to its baseline weight:  

 

RLUx d3/7 weight= RLUx d3/7  
RLUx weight       (2) 

 

The percentage response from weighted RLU was calculated by normalizing each value to no-cell-

negative-control (0%) and DMSO-positive-control (100%) interval. These data points were fitted in a 

4-Parametric-Linear-Regression (4PL) model [34,37] with two constraint Top=100% and Bottom=0% 

to estimate corresponding IC50. IC50 value differences of >4-fold were clustered in strong-responder 

(SR) and weak-responder (WR) groups. In case of an IC50 value >2.5-fold higher than the highest tested 

target-concentration samples were considered as non-responder (NR). 

 

QUANTIFICATION AND STATISTICAL ANALYSIS  

QuPath Image Analysis 
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Using QuPath software [35] digital-scanned H&E and Synaptophysin (SYN) tissue sections were first 

preprocessed in the built-in visual stain editor using default settings for estimation of stain vectors to 

improve staining quality. Each tissue section was then superimposed with a 1000µm grid box. In each 

tissue section one representative tile out of the grid box was selected by a cytopathologist (M.T.) as a 

training set. Using a watershed segmentation method, positive and negative cells were automatically 

detected within each representative tile. Two pathologists (M.T., A.P.) then manually reconfirmed 

positive cell detection based on histomorphological features including cellular and nuclear shape, tumor 

cell nest-formation, tumor columns, nuclear "salt and pepper" structure, nuclear and cytoplasmic 

staining intensity. A minimum of ≥1000 cells were selected for each training set and a total of 67 

parameters (including perimeter, circularity, staining OD etc.) were included for training of the random-

trees machine learning classifier. The auto-update tool within QuPath allowed real-time reconfirmation 

of training efficiency/accuracy. This cell detection parameters were applied on the whole tissue slides 

by creating a script which performed automated cell classification/annotation. Detection results were 

extracted from QuPath and imported and analysed within R.  

Graph Pad Prism (Version 8.2.1) and R statistical environment were used for data analysis and 

visualization in R version 3.6.2 (2019-12-12) Platform: x86_64-w64-mingw32/x64 (64-bit). Attached 

base packages: Grid; stats; graphics; grDevices; utils; datasets; methods; base. Other attached packages: 

[1] scales_1.1.0; [2] MASS_7.3-51.4; [3] reshape2_1.4.3; [4] ConsensusClusterPlus_1.50.0; [5] 

circlize_0.4.8; [6] ComplexHeatmap_2.2.0; [7] RColorBrewer_1.1-2; [8] Rmisc_1.5; [9] plyr_1.8.5; 

[10] lattice_0.20-38; [11] plotrix_3.7-7; [12] cowplot_1.0.0; [13] forcats_0.4.0; [14] stringr_1.4.0; [15] 

dplyr_0.8.3; [16] purrr_0.3.3; [17] tidyr_1.0.0; [18] tibble_2.1.3; [19] ggplot2_3.2.1; [20] 

tidyverse_1.3.0; [21] broom_0.5.3; [22] readr_1.3.1  

 

Hierarchical clustering analysis of drug response profiles 

Using ConsensusClusterPlus pipeline [38] the number and membership of clusters was determined for 

drug response profiles based on patient specific IC50 values of all three drug treatments. Distances were 

calculated using Pearson’s correlation sorted by an agglomerative hierarchical clustering algorithm. 

WardD2 algorithm was used for subsampling and the final consensus matrix was determined by group 

average. 

 

Gene expression analysis 

Mean expression values of growth factor receptors were analysed in publicly available data of 26 

PanNET patients. RNAseq data was downloaded from the ICGC Data Portal (PAEN-AU project). QC, 

mapping/alignment and raw count quantification is described in Scarpa et al. [2]. From RSEM data 

output for our downstream analysis we chose FPKM (fragments per kilobase of exon per million 

fragments mapped) normalization method to account for sequencing depth and gene length for all raw 

read counts. A list of all available growth factor receptor (GFR) was acquired from the UniProt 
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Knowledgebase [39]. Expression values of all targets were transformed into a 0 to 1 scale for each 

patient to allow interpatient comparability. Mean values for each target receptor were then calculated in 

all of the 26 PanNET patients: 

 

Expression value = Mean (Scaled0..1 (FPKM normalized raw counts))  (3) 

 

Chi-Square test and Monte-Carlo simulation  

A χ2-test of independence was conducted among all variables of interest. In order to meet requirements 

for χ2-test statistic and to account for relatively small expected cell frequencies our dataset was 

resampled using a Monte Carlo simulation (replication=1x105) allowing to calculate p-value estimates. 

 

DATA AND CODE AVAILABILITY  

Original RNAseq dataset from human primary PanNET is publicly available at ICGC Data Portal 

(PAEN-AU project). Complete expression data of growth factor receptors is available in supplementary 

data sheet. The code supporting the current study has not been deposited in a public repository because 

analysis code was generated from generic R-packages, but code is available from the corresponding 

author on request.   
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Results 

Cryopreservation allows a multi-center approach  

PanNET tumors are rare, therefore a collaborative network is crucial. Here we propose a novel platform 

for an effective multi-center approach which permits biobanking of cryopreserved PanNET tissues from 

multiple surgical centers by a single central institution which performs primary cell isolation and drug 

testing (Fig. 1A). After tumor resection, half of the specimen was formalin-free PAXgene-fixated and 

paraffin embedded. These so-called mirror blocks served as controls for sample quality and were used 

to pre-assess patient specific PanNET characteristics and tumor cell content in H&E stainings and 

synaptophysin (SYN) immunohistochemistry - a NET biomarker routinely used in clinics for diagnosis 

of PanNET. The other half was immediately cryopreserved in recovery freezing medium and later 

shipped and processed for primary cell isolation and in vitro drug screening. 

Development of a 3D human primary PanNET cell culture model 

Within this study, we performed 19 isolations from samples of 16 PanNET patients. Patient 

characteristics are summarized in Supplementary Table 1. In the first part of the study (12 patients), we 

setup the sampling, isolation and culture conditions. Two additional isolations were used for live-cell-

imaging to observe tumoroid formation. In the proof-of-concept part of the study (7 patients, including 

3 patients that were also included in the method & development cohort) we tested the suitability of the 

setup for in vitro drug screening (Fig. 1B). During method development, we successfully isolated small 

aggregates and single cells from cryopreserved patient material in 73% (8/11) (Supplementary data file 

1). Age, sex, and other clinical parameters such as WHO grade, TNM staging, and Ki67 did not reveal 

significant association to isolation success and/or cellular yield (Supplementary Fig. 1A). 

In three patient samples, isolation did not yield aggregates or single cells, which we attribute to the 

collection of largely acellular fibrotic or necrotic tissue as revealed from H&E stainings of 

corresponding mirror blocks (Supplementary Fig. 1B). Therefore, careful macroscopic selection of 

viable cellular tumor regions is crucial. Upon implementation of SOPs for sampling at the surgical 

centers, we observed strong quality improvements. In two patient samples (P005, P051) yielding 

successful cell isolation we detected overgrowth of fibroblasts after 15 days (Supplementary Fig. 1C). 

This led us to implement a low FBS concentration in the culture medium and to include a partial 

fibroblast reduction step during cell isolation. Thus, cell suspension was plated on coated plastic for 2 

hours followed by gently rinsing for collection of low-adhesive non-stromal cells. Two tumor cell 

extracts (P032x, P033) were negative for synaptophysin IHC stainings on conventional cytospin 

preparations and not hence excluded for further culture. However, a post hoc analysis by a 

cytopathologist (M.T.) revealed that these cells were tumoral cells (Supplementary Fig. 1D). 

Consequently, to assess tumor cell content accurately, we implemented a formalin fixating paraffin 
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embedding (FFPE) technique termed micro-cell-block (MCB). Micro-cell-blocks retain cellular- and 

tumoroid morphology and requires only a low cell number. Micro-cell-blocks at the day of isolation 

(D0) served as an internal quality control to assess successful fibroblast removal and to guide decision 

for continuation of the drug screening pipeline. Micro-cell-blocks at the end of the experiment (D15) 

allowed to quantify tumor cell content (TC) from SYN immunohistochemistry and to reconfirm target 

cell identity on H&E stainings. 

To account for more physiological cell culture conditions a PanNET-specific culture medium was 

developed combining literature and human transcriptomic data from 26 low grade PanNETs [2]. We 

selected growth factors that were frequently reported in PanNET literature [13,15,40] and for which -

except of EGFR- all the target receptors (FGFR1, IGFR1/2, FLT1/VEGFR1, EGFR) were within the 

upper expression quintile (<28/151) of all currently available growth factor receptors and related 

proteins [40] in human PanNET patients (Supplementary Fig. 1A). Additionally, PanNET culture 

medium was supplemented with low percentage of extracellular matrix. Several findings showed 

improved in vitro culture from Matrigel-complementation due to scaffolding support [41–45]. Low 

concentration Matrigel-supplementation stabilized PanNET culture, without leading to a transient 

artificially increased cellular growth as seen with higher supplementation (data not shown).  

Human primary PanNET cells form islet-like tumoroids and retain neuroendocrine phenotype in 

vitro 

After isolation and cell culture refinement we performed life cell imaging in two human PanNET 

samples. We isolated single cells from cryopreserved primary PanNET tissue (B992) and a PanNET 

liver metastasis (B563m). Isolated cells from both patient specimens were viable. Live-cell-imaging for 

12 days revealed that isolated cells formed structures similar to extracted murine islets [46] which we 

hence termed islet-like tumoroids (Supplementary Fig. 2B). Islet-like tumoroids reached a more defined 

round structure after 72h through aggregation and thereafter remained stable in volume (Supplementary 

Fig. 2C, Supplementary Video). Fourteen days after isolation, histomorphology of the islet-like 

tumoroids was examined and compared to corresponding mirror blocks. Islet-like tumoroids from 

primary and metastatic PanNET patient samples retained expression of synaptophysin (SYN), 

confirming that most of the cells consisted of tumor cells with preserved neuroendocrine phenotype 

(Fig. 1C). Furthermore, islet-like tumoroids from B992 expressed insulin as the original tumor tissue. 

The low percentage of Ki-67 positive tumor cells (2%) in vitro matched with the proliferation index 

described in the original tumor tissue (Ki-67 index <2%) (Fig. 1C, top, Supplementary Table 1). 

Similarly, the percentage of proliferating cells was retained in the metastatic PanNET sample (B563m), 

with Ki-67 index of 12% in the original tumor tissues and 15% in cultured cells, respectively (Fig. 1C, 

bottom, Supplementary Table 1).  
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Setting up an in vitro drug screening pipeline for islet-like tumoroids  

After the successful pilot experiment, we sought to implement a pipeline for in vitro drug screening (Fig. 

2A). Following a two-day recovery phase after initial isolation, cells were replated from a 24-well format 

into 96-well plates. By this time, the majority of semi- and non-viable cells from isolation had segregated 

from viable cells. As seen in previous live-cell-imaging analysis (Supplementary Fig. 2B+C), during 

72h incubation in the 96-well plate, cells formed islet-like tumoroids with only minor changes thereafter 

indicating a suitable time point for starting the drug treatment. Growth factors were replenished at days 

D2, D5, D8 and D12 after initial isolation. Due to low cell numbers available from PanNET specimen 

we selected Real-time Glo (RTG) - a metabolic non-lytic assay- as a surrogate of cell viability. Pre-

treatment 6h-baseline measurements were recorded to normalize on an individual well basis and to 

correct for variability in cell number. Viability of islet-like tumoroids in each well was repeatedly (8x) 

monitored over a time course of 10 days before storing the cell material for further downstream analysis.  

PanNET screening pipeline in control conditions 

As a proof-of-concept experiment, we tested the PanNET drug screening pipeline with seven patient 

samples. Tumor cells were successfully isolated in all seven PanNET specimen. Quantification of tumor 

cells in mirror blocks of original tumor tissue showed variable tumor content within tissues and among 

patients (70±18%, n=7) (Supplementary Fig. 3A+B). Yet, assessment of HE stainings and 

synaptophysin immunohistochemistry on micro-cell-blocks at the day of isolation (D0) by a 

cytopathologist (M.T.) reconfirmed successful selection of tumor cells after isolation and fibroblast 

depletion in all samples used for drug screenings (93±15%, n=7) (Supplementary Fig. 3A+B). 

Moreover, successful culture of tumor cells was also reconfirmed in micro-cell-blocks at the end of each 

experiment (D15) (95±11%) (Supplementary Fig. 3A+B). In all patient samples, islet-like tumoroids 

were formed and remained viable in 85% (6/7) for 15 days in culture.  

Following metabolic activity of untreated islet-like tumoroids during 10 days, we observed an 

association between in vitro proliferation and Ki-67 index in original tumor tissue in the majority of 

samples: Metastatic patient sample (B563m) with Ki-67 index of 15% in the original tumor tissue 

displayed a the highest signal increase (3.8-fold), while four patient samples with lower Ki-67 indices 

(P049, P050, P051, B931) signal increased between 1.1 and 1.7-fold (Fig. 2B). In patient sample P044 

this association was weak exhibiting an increase of 1.6-fold despite a Ki-67 index of 18% in the original 

tumor tissue. P040 was the only sample with decreasing signal in untreated condition, hence, long-term 

time points (>72h) from this particular patient sample were not included in further analysis.  

In vitro drug response in Islet-like tumoroids shows distinctive sensitivity profiles 
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To assess whether 3D human primary PanNET culture could be exploited to predict patient drug 

response in vitro, we evaluated the effect of three clinically approved PanNET treatments on cell 

viability [47]. 3D human primary PanNET cultures from seven different patients were screened for 

response to sunitinib (SUN), everolimus (EVE) and temozolomide (TEM). A 5-point, 625-fold drug 

concentration range ensured a sufficient exploratory drug screening window for accurate IC50 

estimation based on mathematical modelling [36]. As starting points IC50’s from publicly available 

databases were interrogated for each drug, followed by pilot assessments of their anti-proliferative effect 

in PanNET cell lines and murine primary cells (data not shown) as well as further literature research. 

Cells were treated for 10 days and viability was repeatedly monitored at eight time points during drug 

screening. Drug response profiles differed clearly among the three standard of care treatments. Dose-

dependent effects of sunitinib (SUN) and everolimus (EVE) were observed in all tested patient samples 

(Fig. 3A, Supplementary Fig. 4A). Interestingly, comparing inter-patient drug responses we detected 

varying treatment sensitivities among patients (Supplementary Fig. 4A). IC50 values determined after 

short-term (72h) treatment displayed two clearly distinct groups within sunitinib treatment and within 

everolimus treatment harboring >4-fold differences in respective IC50 (Fig. 3B). Also consensus 

clustering matrix and hierarchical cluster analysis (k=4) displayed robust response groups for short-term 

(72h) treatments (Fig. 3C): A strong-responder group with samples sensitive to both treatments (P049), 

a group responding either primarily to everolimus (P049, P040, B563m) or to sunitinib (P050, B931, 

P051) -which we termed mixed-response group-, and a weak-responder group including one sample 

insensitive to all treatments (P044). Importantly, in a integrative hierarchical cluster analysis, short-term 

treatment IC50s - for the majority of patients- clustered closely together with long-term treatment IC50s 

emphasizing robustness of the readouts (Supplementary Fig. 4B). Interestingly, in one case (B931) 

differences between short-term and long-term treatment were detected (Supplementary Fig. 4B).   
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Discussion/Conclusion 

Current murine and human cell line models do not accurately represent human well-differentiated slow 

proliferative PanNETs, nor distinct human molecular subtypes, nor inter-patient variability. In this study 

we present a human PanNET screening platform allowing multi-center sample collection of 

cryopreserved patient specimen with a 86% success rate in primary cell isolation and cell culture. 

Isolated cells of well-differentiated slow proliferative PanNET can be cultured in 3D and screened in 

vitro assessing response profiles to standard of care treatments for PanNETs. Since the cell number was 

the major limiting factor, we established protocols that are optimized for minimal amounts of resection 

specimen.  

We present cryopreservation as a solution to make multi-centric studies possible, thereby overcoming 

the issue of the rarity of PanNET samples. While difficult to implement in different centers, this 

generation of “living cell repositories” is promoted as innovative biobanking setting [48], and 

increasingly used in translational research [49]. To account for more physiological conditions, growth 

factor supplementation for our PanNET culture medium was based on a combination of literature 

research [13,15,40], transcriptomic analysis of growth factor receptors, as well as pilot experiments 

testing different growth factor concentrations and combinations. Final PanNET culture medium 

composition was selected according to best retention of viability during the 15-day period to minimize 

selection. This approach is clearly different from classical organoid approaches, where the culture 

medium selects for stem cell-like cells, and where these cells are kept individually e.g. in matrigel in 

order to produce clonal organoids [50,51]. The aim of our presented “tumoroid” model is to in vitro treat 

a similar tumor cell composition as present in the patient. Following this approach we can obtain a 

remarkable success rate of 86%, but we acknowledge that classical organoid models have many other 

advantages such as the potential to intervene mechanistically [52–54]. With a retention of ±70% of 

isolated cells in experiment before the drug screening we believe that selection bias is minimal and that 

we are capable of treating the majority of cells representing the original tumor [55]. Compared to the 

limited number of studies using primary PanNET tissues in 2D culture [15–18], we observe a 

reproducibly extended life span of the isolated cells up to 15 days. Longer experiments would also be 

possible at least in a subgroup of tumors – however - typically we did observe  major changes in viability 

already during the first three days of treatment. 

We show that primary cells isolated from PanNET express original tumor characteristics and retain their 

neuroendocrine phenotype after 15 days. Interestingly, isolated cells form islet-like tumoroids in vitro. 

Similarly, non-neoplastic endocrine pancreatic cells are physiologically structured as islets. Kojima et 

al. reviewed the history of abundant findings which revealed that single cell suspension of endocrine 

pancreatic tissue from several species form islets-like structures and reconstitute their original 
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architecture in vitro [56]. Currently, we do not know whether this reflects endocrine specific phenotype 

or an even broader epithelial phenotype.  

With the conditions presented, isolation and culture were successful in 6 out of 7 patients (86%). Only 

one sample (P040) showed a loss viability after 7 days and was excluded from further long-term 

treatment analysis. During 3D culture, all G1 PanNET patient samples expectedly displayed marginal 

growth, whereas metastatic patient sample B563m (Ki-67 index of 15%) showed the highest growth in 

vitro (3.8-fold in 10 days). One G2 sample (P044, Ki-67 index of 18%) exhibited a somewhat lower 

growth of 1.6-fold in 10 days. It seems not surprising to infrequently observe a rather weak association 

of Ki-67 index and in vitro proliferation. Indeed, a clear linear correlation of Ki-67 index to tumor 

growth rate has not been demonstrate clinically, to our knowledge. Biologically, proliferation represents 

only one aspect out of many: We neither have knowledge about different fraction of cell-death within 

our PanNET specimen, nor do we know exact durations of cell-cycles for the isolated cells from 

individual patient specimen. 

In vitro treatment with clinically approved chemotherapeutics for advanced PanNET disease revealed 

overall distinctive response profiles and drug sensitivities based on IC50s. Comparing short-term (72h) 

vs. long-term treatment (7days and 15 days) showed identical results in the majority of samples, 

indicating that this different time windows are potentially of minor importance. However, in one tumor 

(B931) we observed differences between short-term and long-term treatment. While it might not be 

important to use long-term treatment for detecting primary response in sunitinib and everolimus 

treatment, prolonged treatment could be of potential importance for other chemotherapeutics. In our 

series, we do not see a clear response to temozolomide (TEM) in all of the 7 PanNET examined. A 

possible explanation for this is the mechanism of action of TEM which is strongly linked to cellular 

proliferation. Cytotoxicity of TEM is mediated by O6-methylguanine adducts, which can mis-pair with 

thymine during DNA replication. The resulting futile cycles of DNA processing induce cytotoxic 

double-strand DNA breaks that trigger apoptosis [57,58]. Due to the low proliferation rate of our 

samples a time-window of 10 days may be still too short for a detection of measurable effects. In line 

with that, metastatic patient sample (B563m) that proliferated in vitro shows at least a faint response to 

TEM in our screen - even if the IC50 estimation is still far from our tested drug concentration window 

(Supplementary Fig. 4A) and even if the sample has been scored as weak-responder. We can exclude 

non-potency of the chemotherapeutic compound itself since our implemented 625-fold concentration 

window (0.46uM - 288.00uM) covers a sufficiently large drug window tested in PanNET and 

glioblastoma cell lines (data not shown) to eliminate this as a potential bias.  

In other tumor entities it has been shown that ex vivo drug response correlates with patients response in 

primary cell culture approaches similar to our setup (e.g. esophageal adenocarcinoma, breast cancer and 

head and neck squamous cell carcinoma) [59–61] and in patient-derived xenograft models [62,63]. 
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Further studies are needed to evaluate whether the observed in vitro sensitivity will correlate to clinical 

response in PanNET patients as well. To answer this question, first a prolonged clinical follow-up is 

crucial. Secondly, a larger patient cohort will be needed to perform correlation analysis and to have 

enough statistical power. Full clinical follow-up data of all enrolled patients is therefore collected. 

Chemotherepapy-specific in vitro treatment duration and concentration range with the highest predictive 

value will be defined by comparison of clinical data with the in vitro drug response. Due to the non-lytic 

approach, the islet-like tumoroids are collected after the experiment and are available for endpoint 

analysis e.g. transcriptomic analysis, as is the original tumor material from patients. The presented 

PanNET screening platform might therefore serve as a basis for developing personalized treatment of 

PanNET patients, performing molecular analysis on the original tissue to be able to potentially detect 

predictive markers. 

We are well aware that the present protocol still bears limitations. It depends on surgical resection 

specimens of PanNET metastases and high stage tumors, however, most of these patients are diagnosed 

via biopsies of liver metastases. With further experience the protocol has the potential being adapted to 

biopsy specimens, however, some biological role must be proven first to ethically justify additional 

biopsies. The composition of growth factors could certainly be refined further, and the culture system is 

still a model missing stromal and inflammatory factors potentially contributing to tumor response. 

In conclusion, we present a 3D human primary PanNET screening platform as a new preclinical model 

which reflects the characteristics of an individual tumor and has the capability to detect differential 

treatment response. Therefore, this model has the potential to pave the way towards more personalized 

medicine for PanNET patients in the future, including better patient stratification and identification of 

novel and experimental treatments. 
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Figure Legends 

Fig. 1. Human primary PanNET cells form islet-like tumoroids and retain their neuroendocrine 

phenotype in vitro 

(A) Schematic representation of human PanNET screening platform. 

(B) Vennpieagramm displaying usage of human PanNET patient material (outer circle) and individual 

patient (inner circle). Success rate for drug screening in PanNET patient material was 86% (6/7). 

Detailed log of cell isolation is provided in Supplementary Data File 1.  

(C) Representative H&E and IHC stainings of islet-like tumoroids from B992 and original primary 

tumor tissue B992 and islet-like tumoroids from B563m and original metastatic tumor tissue from 

B563m (bottom). Cultured cells were formalin-fixed and embedded after 14 days in PanNET culture 

medium. Formalin fixed primary PanNET tissue or cultured cells were stained for H&E, synaptophysin, 

insulin, and Ki-67. IHC slides were counterstained with Hematoxylin. Scale bar = 50µm. 

Fig. 2. 3D human primary PanNET in vitro model for a personalized drug screening platform  

(A) Detailed schematic representation of in vitro 3D drug screening pipeline in human primary PanNET 

cells. GF= Growth factor replenishment, Thin ticks+ Digit=RTG viability assessment, MCB = Micro-

cell-block. 

(B) In vitro growth curve of all screened primary PanNET samples using the metabolic surrogate assay 

Real-time Glo (RTG) in 3D human primary PanNET culture. Cells were cultured in AdvDMEM+GF 

and low percentage of Matrigel in 0.16% DMSO for 10 days. Normalization was calculated based on 

per-well 6-hour-RTG-baseline measurement. Data represent mean ± SEM (n=7, 3 technical replicates). 

Fig. 3. Effect of standard of care pharmacological treatments on cell viability in 3D human 

primary PanNET culture 

(A) Representative in vitro viability curves using the metabolic surrogate assay Real-time Glo (RTG) 

in 3D human primary PanNET culture (P050 treated with 0.16% DMSO (Ctrl) or indicated treatment 

sunitinib (SUN), everolimus (EVE) and temozolomide (TEM) for 10 days. Normalization was 

calculated based on per-well 6-hour-RTG-baseline measurement and corresponding DMSO control of 

the respective day. For all tested compounds a 5-point, 625-fold concentration range was used based 

on vast literature research and in-house in vitro preliminary studies. Data represent mean ± SEM (n=1, 

3 technical replicates).  
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(B) In vitro dose-response curves of screened PanNET patient displaying IC50 for SUN, EVE, TEM 

after short-term (72h) treatment. Treatment responses (mean ± SEM) were fitted into a 4-parameter 

logistic regression model in GraphPad software to calculate absolute IC50. Data represent fitted curve 

mean (n=7). Dotted line = Absolute IC50. 

(C) Heat map comparing absolute IC50s for SUN, EVE, and TEM in 3D human primary PanNET 

culture after short-term (72h) treatment. Heat map was derived using WardD2 clustering method with 

displaying Pearson’s clustering distance using ComplexHeatmap R-package [38]. Color code 

represents scaled IC50 (Z-score) for each drug.  

Supplementary Table 1. Table summarizing clinical information of the primary PanNET patient 

cohort. 

Supplementary Fig. 1. 

(A) Association table showing estimated p-values from χ2-test of independence using Monte Carlo 

simulation. Association was estimated from all variables of interest from all PanNET patients used in 

this study (n=16).  

(B-D) Stainings of formalin fixed paraffin embedded (FFPE) original tumor tissue (H&E, left) and 

micro-cell-blocks (H&E or Synaptophysin, right) of samples derived from necrotic or acellular fibrotic 

tissue (A), samples with fibroblast overgrowth (B), and samples with few target cells (C). HC (SYN, 

left). All stainings were assessed by two pathologists (M.T., A.P.). Scale bar = 250µm and 50µm.  

Supplementary Fig. 2.  

(A) Mean expression values of growth factor receptors in 26 PanNET patients. RNAseq data form 

Scarpa et al. [2] was downloaded from the ICGC Data Portal (PAEN-AU project). FPKM 

normalization method was applied to raw gene counts. A list of all available growth factor receptors 

was acquired from the UniProt Knowledgebase [39]. Complete expression data of growth factor 

receptor is available in Supplementary Data Sheet 1. Data represent mean ± SD (n=26).  

(B) Representative light micrographs of PanNET islet-like tumoroids from primary tumor (B992, left), 

liver metastasis (B563m, right). Isolated cells were cultured in 24-well ultra-low attachment plates 

(ULA) for 14 days. Scale bar = 200µm. 

(C) Representative time points from 12 days live-cell imaging of primary human PanNET (B992). A 

clear formation of islet-like tumoroids can be observed after 72 hours. Snapshots were taken from 

Supplementary Video. Specific time points (hh:mm) are indicated in every image.  
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Supplementary Fig. 3 

(A) IHC staining and quantification of NET specific biomarker Synaptophysin (SYN) in formalin fixed 

paraffin embedded (FFPE) in all screened original tumor tissues (Tissue) and respective micro-cell-

blocks (MCB). Tumor content in original tissue (%) was assessed by a cytopathologist (M.T.) followed 

by building a classifier in QuPath software [35] to automate quantification. MCBs were individually 

analysed by a cytopathologist (M.T.) comparing H&E and SYN staining to estimate tumor content. Data 

represent mean+SD (n=1-2). Scale bar = 100µm (left), 50µm (right).  

(B) Bar graph quantifying percentage of synaptophysin positive (Syn+) cells in original tumor tissue 

(tissue) and 3D human primary PanNET culture at day of isolation (MCB D0) and at 15 days (MCB 

D15), respectively. Data represent mean ± SD (n=7 individual patients). 

Supplementary Fig. 4 

(A) Line graphs of all screened PanNET patients (n=7) displaying IC50 for sunitinib (SUN), everolimus 

(EVE), temozolomide (TEM) 7 days after treatment. Treatment responses were fitted into a 4-parameter 

logistic regression model in GraphPad software to calculate absolute IC50. Data represent mean ± SEM 

(n=1, 3 technical replicates). Dotted line = Absolute IC50. 

(B) Heat map comparing absolute IC50 for SUN, EVE, and TEM in 3D human primary PanNET 

culture at short-term (3 days) and long-term (7 days) drug treatment. Heat map was derived using 

WardD2 clustering method with displaying Pearson’s clustering distance using ComplexHeatmap R-

package. Color code represents scaled IC50 (z-score) for each drug. Vertical dashed line displays k-

value from consensus clustering analysis.  

Supplementary Video 

Upon single cell isolation of sample B992, cells were seeded in a 96-well ULA plate (5000 cells/well). 

After two days of recovery, the plate was transferred to the Cell-IQ® (CM Technologies Oy, Tampere, 

Finland), a fully integrated incubator (37°C, 21% O2, 5% CO2) including an image acquisition system. 

Phase contrast images (20x) were captured with an integrated CDD camera every two hours for a 

duration of 235 hours with pre-defined positions. Images were processed using the Cell-IQ Analyser™ 

Cell Activation (Yokogawa) software.  
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ICGC_0438 ICGC_0425 ICGC_0440 ICGC_0441 ICGC_0431 ICGC_0447 ICGC_0432
0,979367 1 0,06564761 1 1 0,69822393 0,30929375

0,98151009 0,33306263 0,05337526 0,1520669 0,10842377 0,4031942 1
1 0,7037179 0,00257583 0,3908598 0,05617141 0,75208307 0,1412417

0,32160174 0,40112482 0,01498564 0,35911356 0,22873439 0,27404382 0,11582719
0,00654691 0,00554061 1 0,00048625 7,78E-06 0,40478015 0,00128204
0,37981812 0,05217659 0,00745811 0,40554394 0,25501359 0,19054155 0,06635217
0,27178383 0,20886953 0,00673042 0,29682671 0,14702297 0,24591873 0,04427621
0,30210422 0,20006148 0,01074701 0,36700349 0,13732259 0,17806738 0,05492238
0,24096219 0,14387364 0,01285031 0,20465869 0,1426163 0,12743833 0,04077545
0,03874954 0,24077356 0,00085976 0,00998148 0,00692773 0,20602757 0,01371261
0,05333688 0,0344049 0,00167743 0,01568328 0,03104899 0,03010874 0,04696196

0,0001381 0,00025426 0,00041801 4,33E-05 0,00034237 1 3,79E-05
0,09239842 0,0752536 0,00222241 0,16781347 0,11632932 0,07737189 0,09431637
0,14863538 0,08747329 0,00906958 0,10789793 0,13811107 0,09703375 0,03196992

0,1242021 0,11016322 0,00773798 0,25314398 0,11251919 0,07368105 0,02427637
0,42118131 0,0706769 0,00294402 0,09903549 0,2045405 0,15291533 0,06082239
0,21106633 0,07447943 0,00403315 0,11388615 0,19162655 0,07856984 0,06222217
0,16638876 0,08895332 0,0056471 0,14993539 0,07398224 0,08780422 0,03413369
0,19379885 0,07917377 0,00334216 0,06340922 0,0610631 0,07670744 0,02504167
0,05551066 0,04170256 0,00115937 0,00649779 0,01670073 0,03485688 0,0664516
0,28412578 0,09168188 0,00010157 0,1342188 0,00590322 0,1181894 0,03597826
0,16487479 0,07265407 0,00336783 0,1564798 0,06987903 0,07415634 0,03369414
0,20753202 0,06698443 0,00145883 0,02537168 0,04173237 0,0957 0,01895851
0,10180449 0,04386188 0,0026734 0,06551076 0,03627008 0,08222673 0,02436271
0,05550043 0,00683468 0,00058665 0,00152204 0,00738681 0,01065058 0,01217939
0,04501514 0,03909544 0,00141233 0,12441716 0,07753818 0,08543257 0,03749447
0,00061889 0,02281137 8,56E-06 0,01916032 0 0,0005723 0,34683532
0,19633066 0,0631857 0,0031324 0,06261324 0,06224323 0,05298614 0,03393746
0,05464115 0,0796747 3,27E-05 0,16344386 0,00025159 0,02586985 0,01125972
0,02596772 0,04838165 0,00073873 0,52030934 0,02715846 0,03812577 0,01076784
0,00649577 0,03183193 0,00020342 0,38265014 0,00635453 0,00699369 0,11188557

0,073975 0,04917859 0,00190486 0,02838911 0,01023468 0,07484019 0,01377671
0,02699067 0,00432623 0,00043333 0,00095252 0,00732456 0,00655719 0,01016737
0,06868121 0,00970745 0,00104979 0,0123861 0,01059779 0,02488045 0,0072056
0,06430807 0,04611987 0,0009554 0,02958475 0,08170364 0,06575131 0,02123348
0,01422931 0,00686125 0,00021128 0,0030807 0,00548824 0,00601884 0,0139821
0,09792238 0,0212858 0,00099045 0,03042404 0,03279195 0,02754794 0,01395855
0,12208458 0,0599638 0,00228313 0,07124587 0,02502127 0,05743358 0,01883423
0,05265661 0,02009799 0,00164955 0,0089124 0,02269992 0,03633127 0,02040408
0,08649597 0,0180639 0,00093704 0,04428554 0,01818172 0,03647192 0,04007425

0,0923575 0,05575521 0,00160732 0,05326455 0,09025501 0,0488491 0,01751425
0,0398083 0,0244356 0,00064254 0,11583116 0,04471252 0,07646009 0,0136158

0,04350117 0,02917547 0,0011849 0,02696366 0,02800401 0,03448343 0,00717289
0,01756925 0,00340785 1,79E-06 0,84772661 0 0,0002231 0
0,08327366 0,03622267 0,00180715 0,04761937 0,05660196 0,04164201 0,01511239
0,16977986 0,0203902 0,00116875 0,01382487 0,03955109 0,03809667 0,00506145
0,08242972 0,02708067 0,00372471 0,03000773 0,0388482 0,02867799 0,01510585
0,02197308 0,00379494 0,00018948 0,00071273 0,00267928 0,00470449 0,00705123
0,04265211 0,05296973 0,00122823 0,01255928 0,04223555 0,12679328 0,01060431
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0,06419043 0,0289288 0,00178121 0,02898527 0,04117733 0,03358618 0,01076915
0,04088752 0,03793039 0,00095071 0,01211633 0,01448313 0,05973733 0,00549577
0,07714105 0,01907335 0,00142599 0,02317356 0,02977808 0,02695139 0,0245681
0,05474344 0,02955117 0,00114198 0,02534504 0,01750477 0,04435801 0,00871788
0,04312779 0,03914098 0,00117593 0,03827401 0,02592906 0,03791237 0,0077969
0,01773804 0,01055751 0,00112349 0,02110865 0,06265043 0,01883251 0,00397956
0,03608986 0,02426483 0,00062585 0,06633673 0,0464866 0,02833849 0,02523005
0,00872069 0,00313082 0,00038324 0,00071273 0,00964072 0,00711494 0,00675688
0,00559045 0,03036329 0,00042533 0,00306738 0,00420177 0,00584909 0,00932489

0,0144339 0,01870904 0,00044285 0,01233947 0,01454019 0,01388067 0,01298655
0,06832317 0,02231043 0,00198587 0,01645596 0,03767585 0,025865 0,00857398
0,03614612 0,00081591 5,88E-05 0,00014987 0,00040721 0,01625717 0,01632902
0,01159008 0,01894053 0,00102274 0,008203 0,00453376 0,01754241 0,01780598
0,05316809 0,02377907 0,00093732 0,04309323 0,02055235 0,03875627 0,00939815
0,01971746 0,02090631 0,00047045 0,01777483 0,01218253 0,01979281 0,00465329
0,01128831 0,01452702 0,0002375 0,00329053 0,00800152 0,01249357 0,01281256
0,01927759 0,00407197 0,0004492 0,00107242 0,01049923 0,01824081 0,0008137
0,08094132 0,02512628 0,00017181 0,02471558 0,00463232 0,0724346 0,0106985
0,05998609 0,01931243 0,00165921 0,0345272 0,03137061 0,01975886 0,01310691
0,00953394 0,02090631 0,00047777 0,00547866 0,00355335 0,01099978 0,01049704
0,03653484 0,02907681 0,00068022 0,03708835 0,04975464 0,02502595 0,01048265
0,00500225 0,00491444 0,00039828 0,00102579 0,00340032 0,00402064 0,00913781
0,03670874 0,02091769 0,00061232 0,02462898 0,01971459 0,03220878 0,00777859
0,04563403 0,0194908 0,00129627 0,01425783 0,02897664 0,0251375 0,00832411
0,04487704 0,02268613 0,00053614 0,00935202 0,02173248 0,04283511 0,00393116
0,04976165 0,0206862 0,00166377 0,03204266 0,02417054 0,02784864 0,00988349
0,07048672 0,0100414 0,00059341 0,0064445 0,00353779 0,01713986 0,00752087
0,03557838 0,01653075 0,00139687 0,03073377 0,02150423 0,02303745 0,00983509
0,02061766 0,02767268 0,00036681 0,00922213 0,01267015 0,0484611 0,00220956
0,05295327 0,02049266 0,00138376 0,02182138 0,03619486 0,02735394 0,00885001
0,03947072 0,01447389 0,00126701 0,00932538 0,02368033 0,0247204 0,01042378
0,03302611 0,01735045 0,00091579 0,03155974 0,04211105 0,0237989 0,00944524

6,14E-05 0,00012523 3,73E-06 0,47314958 0 0,0001358 0,077086
0,01445947 0,03339544 0,00033245 0,00840616 0,00688882 0,01082518 0,01059385
0,02617231 0,01883427 0,00047142 0,03087365 0,01523011 0,02810569 0,01534525

0,0128074 0,06753849 0,00043443 0,00957516 0,00616778 0,00892398 0,00990181
0,01034208 0,0080187 0,00012959 0,02684376 0,00925945 0,01334717 0,02110659

0,037834 0,02144898 0,00071196 0,01529695 0,01042402 0,03489083 0,00419803
0,04842158 0,01824985 0,00103572 0,00928208 0,01121768 0,01686342 0,01247897
0,02074553 0,01254227 0,00095526 0,02967135 0,04011392 0,01552482 0,00695834
0,05163877 0,02550198 0,00141095 0,02057911 0,05005551 0,03036579 0,00782568
0,00981014 0,00975678 0,00016146 0,00273433 0,00636231 0,01262452 0,00907633
0,04041184 0,00601877 0,00063192 0,00946193 0,0079678 0,01329867 0,0099005
0,02188101 0,01758194 0,00213947 0,01131035 0,00782774 0,01555877 0,00706562
0,01722656 0,0135631 0,00055974 0,01370164 0,01152374 0,01235292 0,01145072
0,04355743 0,01443215 0,00110872 0,01962992 0,01891574 0,02889139 0,00630293
0,02749192 0,01874319 0,0006057 0,05231203 0,01450647 0,01164968 0,00778382
0,03761917 0,01351757 0,00071776 0,0232768 0,01942669 0,02074826 0,00923985
0,03927125 0,01802975 0,00139121 0,01164007 0,02346246 0,0224603 0,00548923
0,02612116 0,02538433 0,0009732 0,01750839 0,02113852 0,02643244 0,00540943
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0,0072681 0,00530912 0,00040256 0,00124227 0,00489947 0,00607704 0,0043524
0,007754 0,00411751 0,00031824 0,00127891 0,02492271 0,01596132 0,00197932

0,03082164 0,01753261 0,00079173 0,01437773 0,01342231 0,01855121 0,00667054
0,00791767 0,00775685 0,00014049 0,00729045 0,04517938 0,00528164 0,00437202
0,02026474 0,01584007 0,00041898 0,02776631 0,01792236 0,02420145 0,00695311
0,01882237 0,01415891 0,0005614 0,01454426 0,01674482 0,01835236 0,00325482
0,03255043 0,01664459 0,00077682 0,04182098 0,01500446 0,01058268 0,00607138
0,02233111 0,01389706 4,53E-05 0,02719346 0,01509005 0,00559204 0,00143379
0,03519477 0,01652695 0,00115164 0,01732855 0,01844109 0,01863851 0,00670717
0,02830005 0,01327469 0,00021349 0,0186774 0,01344306 0,03144733 0,00690602
0,00884345 0,00872077 0,00097817 0,00047293 0,05743972 0,01113558 0,0267528
0,04558288 0,01108501 0,0005694 0,00960514 0,01325113 0,01792071 0,00868256
0,02424404 0,01456497 0,00043775 0,02107868 0,00993381 0,01835721 0,00556903
0,05812431 0,01231078 0,00167591 0,02153163 0,02095437 0,01985101 0,00743061
0,02223904 0,02169945 0,00050261 0,00461606 0,01144074 0,01823596 0,00369568
0,02586542 0,01081178 0,00059259 0,01835434 0,01021133 0,01783826 0,00424905

0,0128074 0,01644726 0,00031147 0,00994152 0,0082557 0,02461855 0,00448714
0,03813577 0,01125578 0,00102592 0,02049917 0,0192996 0,02150001 0,00453686
0,02304718 0,01027669 0,00066435 0,01382154 0,01336007 0,01576732 0,00597981
0,00156512 0,0016508 0,00012558 0,00061947 0,00052392 0,0014065 0,00870611
0,03320512 0,00982889 0,00098493 0,02336673 0,0116223 0,01519987 0,00667316

0,0143316 0,01385911 0,00046355 0,00529215 0,00365709 0,03795117 0,00237047
0,03574205 0,01546057 0,00093801 0,02225767 0,02281404 0,01923991 0,00518834
0,02602909 0,00850445 0,00092338 0,01828107 0,0085021 0,01162058 0,00660513
0,01246471 0,00513455 0,00024068 0,00120897 0,00412915 0,00481604 0,01950534
0,01845411 0,00431484 0,00017609 0,02044922 0,00333288 0,00662509 0,01174376
0,09977904 0,0378507 0,00132842 0,0111738 0,0160575 0,03877082 0,0001439

0,0198709 0,0113203 0,00088212 0,03303181 0,01051479 0,00777453 0,00591047
0,01875077 0,01086111 0,00040394 0,01154015 0,00686808 0,01826506 0,00373754
0,03123593 0,01980957 0,00103365 0,01091402 0,00708335 0,01839601 0,00410515
0,02788064 0,00863728 0,00076371 0,02100874 0,01213585 0,01208618 0,00714411
0,00247044 0,06309841 0,00018368 0,00231469 0,00086888 0,01326957 0,00232337
0,04034024 0,00993135 0,00098617 0,02685375 0,01758518 0,01161573 0,00619828

0,0295634 0,01191231 0,00061094 0,01581317 0,01527939 0,01425897 0,0073338
0,02290397 0,00827296 0,00084265 0,01373828 0,00853841 0,02068521 0,00429615
0,00017902 0,00038708 1,06E-05 6,66E-06 2,59E-05 0,0009409 8,37E-05

6,14E-05 0,00066032 6,76E-06 0,00618139 0 9,70E-06 0,02210998
0,00989709 0,01670152 7,99E-05 0,05161595 0,00089482 0,00646989 0,01175946
0,02117006 0,01179466 0,00046783 0,00940864 0,06495363 0,01285732 0,00326921
0,02775789 0,01436763 0,00099542 0,01007474 0,01553876 0,01833296 0,0039691
0,01984533 0,01207928 0,00018837 0,00438626 0,02717921 0,01814866 0,00276424
0,00473117 0,0033699 0,00042864 0,00010991 0,00905455 0,01205708 0,00717681
0,00482835 0,0017267 0,00010378 0,00090589 0,00475422 0,00357929 0,00157377
0,01246471 0,01187436 0,00058417 0,00428634 0,01440013 0,01584007 0,00605307
0,02438214 0,01842442 0,00026938 0,00162528 0,00537152 0,01444812 0,00543298
0,01932874 0,00978714 0,00029119 0,00707729 0,00733494 0,01848816 0,00466637
0,02096035 0,00985166 0,00050716 0,0058217 0,00976263 0,01853181 0,00679351
0,02110356 0,0133392 0,00010419 0,01093067 0,01630649 0,01904591 0,00650832
0,02053071 0,00947975 0,00051006 0,01061761 0,0138373 0,01632507 0,00285712
0,02077622 0,01674326 0,00024716 0,00606816 0,00555048 0,01879856 0,00504052
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0,02458161 0,01004899 0,00081256 0,0230037 0,01262605 0,01002978 0,00754835
0,00648554 0,01610951 0,00086238 0,01336859 0,01235631 0,01549572 0,00177785
0,01113998 0,00993135 0,00071555 0,01421787 0,01384768 0,00957873 0,00370745
0,01018352 0,01153281 0,00028387 0,00392332 0,00465566 0,01573822 0,00223703
0,02022894 0,01320259 0,0004383 0,00819634 0,01034102 0,01359937 0,00513601
0,02166108 0,01055751 0,00044479 0,00888242 0,01090903 0,01608742 0,00408029
0,02947645 0,00495998 6,68E-05 0,09173172 0,00077292 0,00224555 0,01002478
0,01933385 0,00943801 0,00028567 0,01129037 0,01918289 0,01043718 0,00163657
0,03668317 0,00896364 0,00073059 0,01448764 0,01392808 0,01599527 0,00329537
0,01998343 0,00897882 0,00051006 0,01317209 0,01185314 0,01176123 0,00291337
0,02262265 0,01084593 0,00059838 0,01488397 0,01148224 0,01013648 0,00448322
0,01895024 0,00864107 0,0004739 0,00930872 0,00928798 0,01254207 0,00597457
0,01662814 0,01328607 0,00041373 0,00576175 0,00807154 0,02149516 0,00215723

0,0231239 0,01121404 0,000597 0,00860599 0,00768249 0,01905561 0,00258371
0,03586992 0,00515732 0,00054456 0,0106276 0,00858509 0,00892883 0,0046546
0,01751811 0,01130891 0,00059852 0,01452094 0,01186351 0,01638812 0,00406067
0,01063873 0,00531671 0,00058072 0,00484253 0,01559842 0,00893853 0,00349945
0,01548754 0,01467502 0,00041194 0,00520223 0,00785886 0,01946786 0,00342488
0,01233684 0,01265232 0,00014421 0,00105577 0,00384643 0,01554907 0,00312138
0,01955379 0,0088422 0,00041442 0,01550344 0,01318629 0,01246447 0,00499865
0,00928843 0,00467536 0,00020425 0,00017652 0,00321357 0,00653779 0,00051543
0,02025451 0,01127855 0,00041332 0,02187134 0,00693551 0,00777938 0,00251437
0,00515569 0,00218588 0,0003584 0,00084261 0,00275449 0,00346289 0,00436417
0,01444413 0,0113203 0,00028677 0,00722384 0,01037214 0,01069908 0,00439165
0,02677074 0,01196923 0,00090033 0,01317542 0,01434826 0,00739623 0,00299317
0,00832174 0,00567343 0,0004118 0,00253117 0,00990787 0,01249842 0,0032365
0,02814661 0,00895985 0,0007132 0,0182078 0,00901824 0,00791033 0,00519881
0,00647531 0,01174153 0,00021584 0,00654442 0,00976522 0,01741631 0,00243719
0,01560518 0,00747223 0,00033424 0,0062147 0,00641418 0,01401162 0,00286366
0,00999939 0,00991238 0,00014711 0,00080598 0,00338476 0,01275547 0,00186288
0,01980953 0,00648175 0,00055698 0,00893238 0,0129762 0,00988428 0,00459834
0,01825975 0,01273201 0,00031065 0,0196932 0,00980413 0,01463242 0,00410515
0,01761017 0,01023874 0,00029146 0,00271102 0,00561273 0,01815836 0,00321426

0,0119072 0,005848 0,00034101 0,00735039 0,00704445 0,01486037 0,0037781
0,02639224 0,00844753 0,00092228 0,01271915 0,01099722 0,00992793 0,00353085
0,01945661 0,00879666 0,00033783 0,00443288 0,01116581 0,01691676 0,00249998
0,01327796 0,01047782 0,00028663 0,01249267 0,00789258 0,03130183 0,00216508
0,02050002 0,00838302 0,00072631 0,01864409 0,01050183 0,01095613 0,00525375
0,00381051 0,00271338 0,00033162 0,00153203 0,00100894 0,01265847 0,00409207
0,00877696 0,01200718 0,00037675 0,00707063 0,00901565 0,01170303 0,00256801
0,01641843 0,00855379 0,00037965 0,01774819 0,00818826 0,01267302 0,00367082
0,00518127 0,00783654 0,00012131 0,00271102 0,00236803 0,00653779 0,00489923
0,01843877 0,00628062 0,00028512 0,00952854 0,00453117 0,01055843 0,00387229
0,01201972 0,01430312 0,00026041 0,00513229 0,01365575 0,01526292 0,00149135
0,00524776 0,0038974 0,00022301 0,00370351 0,0032032 0,00458809 0,0029173
0,01758971 0,00890292 0,00057892 0,00922213 0,01370503 0,01109678 0,0044636
0,00335018 0,01297489 0,00022108 0,0043796 0,00304499 0,00320584 0,00712972
0,00860817 0,00746085 0,00017237 0,00804647 0,00396056 0,01600497 0,0020081

0,0055393 0,01338854 0,00014242 0,02481882 0,00480869 0,00558234 0,00270799
0,02055117 0,00905472 0,00044396 0,00818968 0,00980413 0,00980668 0,00378595
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0,01272045 0,01083455 0,00027849 0,00728712 0,00697442 0,01729021 0,0016902
0,02425938 0,01099393 0,00059604 0,00760351 0,009939 0,01206678 0,00204473
0,00733459 0,01075106 0,00018658 0,0034737 0,00272337 0,01905561 0,00153714
0,01354904 0,00970365 0,00040711 0,00462605 0,00910383 0,01331807 0,00264258
0,00592291 0,02190817 0,00022122 0,00015986 0,00216054 0,00443289 0,00088042
0,01430091 0,01126337 0,00028443 0,01187653 0,00833091 0,01397282 0,00284404
0,01018863 0,00997689 0,00051944 0,00735039 0,00730641 0,01653847 0,00153714
0,01217828 0,00362417 1,61E-05 0,00043629 0,00562051 0,00627589 0,00696358
0,01732886 0,00407197 0,00019334 0,03010098 0,01143555 0,01081548 0,00519619
0,01501698 0,00865246 0,00036005 0,0093387 0,01187129 0,01340537 0,00213499
0,04041696 0,00319913 0,00057575 0,00291418 0,02623771 0,00734774 0,00283488
0,01120136 0,01247775 0,000191 0,00537208 0,00614703 0,00888518 0,00337779
0,00407136 0,00772649 0,00016905 0,00381341 0,00513031 0,00799763 0,00637881
0,01196346 0,00846271 0,00017457 0,00454612 0,00640121 0,01641237 0,00206958
0,00782561 0,00895985 0,00019652 0,00200829 0,00581504 0,01428322 0,00108581
0,01548243 0,00718761 0,00017333 0,00946526 0,00152509 0,01543267 0,00245943
0,01282274 0,00707756 0,00035936 0,00747695 0,00709373 0,01758606 0,00321034
0,01584046 0,00856897 0,00031492 0,00440957 0,00773437 0,01420077 0,00231945
0,01847457 0,00806424 0,00054746 0,01281573 0,01210213 0,01219772 0,00265435
0,00805066 0,00850445 0,00025931 0,00648114 0,01277908 0,00730894 0,00279694
0,00687426 0,01061823 0,00016271 0,0054287 0,00582023 0,01431717 0,00138408
0,01950264 0,01025392 0,00036571 0,01409797 0,01163786 0,01811956 0,00390499

0,0095544 0,01015146 0,0003508 0,01165672 0,0043107 0,01218802 0,00339741
0,01834159 0,00678155 0,0003584 0,00751026 0,00772658 0,00937018 0,00288067
0,02012664 0,00798075 0,00030002 0,00599155 0,00907271 0,01328897 0,00228413
0,01166169 0,00974919 0,0003417 0,00873255 0,00471791 0,01045658 0,00456302
0,01608085 0,00011005 0,00053766 0,00207823 0,00179224 0,00576664 0,00280218
0,01745673 0,01140758 0,00025655 0,00128557 0,01140702 0,01646087 0,00281657
0,01763575 0,00514593 0,00041856 0,008596 0,00820901 0,00839048 0,00254054
0,01615758 0,00998827 0,00040504 0,00813639 0,0090753 0,01202798 0,00205388
0,01271022 0,00738115 0,00029008 0,00606149 0,00629228 0,01332292 0,00204342
0,00459307 0,00140413 0,00012696 0,00029641 0,00138503 0,00319614 0,0013239
0,01748742 0,00692956 0,00032693 0,01260924 0,01177014 0,01011708 0,0029814
0,01802447 0,0084703 0,00030071 0,00274099 0,00904418 0,01534537 0,00310045
0,00860817 0,0089181 0,00012434 0,00240795 0,00675136 0,01162058 0,00284796
0,02616719 0,00488029 0,0010186 0,02095878 0,00658277 0,00592669 0,00399918
0,00743177 0,00373042 0,00010999 0,00013988 0,00103229 0,0018624 0,00105311
0,01462826 0,00536604 0,00026759 0,01230284 0,00878221 0,01059723 0,00295393
0,01492492 0,00632237 0,00016629 0,0019117 0,00969519 0,01391947 0,0031083
0,00726298 0,0096657 0,00017747 0,0090989 0,00291271 0,00864753 0,00448453

0,0076517 0,00417064 0,00039593 0,00435295 0,00966666 0,00774543 0,00254446
0,015508 0,00523322 0,00045182 0,00640454 0,00849691 0,00634379 0,00298794

0,01445436 0,00999207 0,0003083 0,01287235 0,00872256 0,00704704 0,00346151
0,01631102 0,0048006 0,00015525 0,00932538 0,00339773 0,01240627 0,00342357

0,008066 0,00914959 0,00018175 0,00234134 0,00256256 0,02083071 0,00159209
0,01262327 0,00766198 0,00025255 0,01078746 0,00598882 0,00974363 0,00302457
0,00409694 0,00151798 0,00025738 0,00182178 0,00544155 0,0020176 0,00313969
0,02138488 0,00770372 0,00053877 0,01425117 0,00933467 0,01171273 0,00287282
0,00682823 0,0056962 0,0002629 0,00767345 0,00645568 0,00802673 0,00194792
0,02575801 0,00677396 0,00056816 0,01184656 0,00901305 0,00888033 0,00383827
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0,0048795 0,00637929 6,73E-05 0,00147541 0,00261184 0,00701794 0,0024869
0,01352347 0,00505486 0,00031134 0,01336193 0,00664761 0,00616919 0,00179355
0,00218912 0,00023149 8,00E-06 0,01474409 0,03106715 0,00051895 0,00685761
0,01852572 0,00698648 0,00050675 0,01678901 0,00779402 0,00800248 0,00219779
0,03843242 0,00335852 0,00040173 0,00440624 0,00736347 0,01196493 0,00206566
0,02617231 0,00494101 0,00052538 0,01689891 0,00530149 0,00853113 0,0038422
0,01353881 0,00531671 0,00031465 0,00643118 0,00688882 0,00879303 0,0028545
0,00863374 0,00819706 0,00025834 0,0030474 0,0040254 0,01086883 0,00241102
0,00690495 0,0170924 7,31E-05 0,00128224 0,00165996 0,00903068 0,00413393
0,00918102 0,00736977 0,00037261 0,00731043 0,01373874 0,00565024 0,0026622
0,00135542 0,00193542 0,0001064 0,00016319 0,00127091 0,00092635 0,00231945
0,00353943 0,00207583 0,00015236 0,00050957 0,00493578 0,00293909 0,00161956
0,01091493 0,01035259 0,00053228 0,00617473 0,00362597 0,01214437 0,0023116
0,00904292 0,00673222 0,00024827 0,00320726 0,00608997 0,01121803 0,00281264
0,01025001 0,00925206 0,00017416 0,00269437 0,00373491 0,01186308 0,00198978

0,0229858 0,01533534 0,0004768 0,01075416 0,00674617 0,01660152 0,00184195
0,0122192 0,00628442 0,00051254 0,01147687 0,00947732 0,01296887 0,00183149

0,01621895 0,00776444 0,0001565 0,00747695 0,00851766 0,01134898 0,00316717
0,01075126 0,00694853 0,0006039 0,00737371 0,01254306 0,00614494 0,0027263
0,00069561 0,00043262 7,29E-05 0,00026644 0,00018415 0,0002813 0,00807555

0,018449 0,00608708 0,00038613 0,0091422 0,0084606 0,00809948 0,00380688
0,01099165 0,00507004 0,00022826 0,01065091 0,0052159 0,00842443 0,00242672
0,00743177 0,00723315 0,00017485 0,00358694 0,00399427 0,01181943 0,00222002
0,00313024 0,00398089 8,29E-05 0,00164193 0,00415508 0,00424374 0,00341311
0,00554953 0,00507004 0,0001202 0,00124227 0,0025055 0,00857963 0,00223834
0,00592291 0,0057 8,24E-05 0,00174185 0,0017663 0,00776968 0,0036355
0,01268464 0,00675119 0,00012379 0,00429966 0,0045571 0,01378367 0,00218994
0,01442367 0,0071193 0,00028263 0,00557857 0,00483463 0,01073788 0,00316978
0,00730901 0,00623888 9,47E-05 0,00387669 0,00734531 0,01021893 0,00097331
0,01021421 0,00744187 0,00015539 0,00598156 0,0068992 0,01537447 0,00222264
0,00776423 0,00334334 8,97E-05 0,00049957 0,0035326 0,00420979 0,00131082
0,00477209 0,00521804 9,80E-05 0,00245457 0,00067436 0,00373449 0,00058084

0,0029768 0,00574933 0,00031258 0,00110905 0,00524184 0,00628559 0,00288721
0,00289496 0,00533189 0,00019514 0,00096917 0,00160549 0,00797823 0,00119439
0,01171795 0,01243221 7,26E-05 0,00270436 0,00265593 0,02289195 0,00358317
0,00747269 0,00978714 0,00037551 0,00415312 0,00692773 0,00745443 0,00207351
0,00790744 0,00637549 0,00019362 0,0055486 0,00288418 0,00838563 0,00264127
0,01182536 0,00571897 0,00048384 0,00508899 0,01437938 0,00706159 0,00271976
0,00825525 0,00526358 0,00019348 0,00842614 0,00736606 0,00759023 0,00198193
0,01791706 0,00530153 0,00060763 0,00993153 0,0092802 0,00500519 0,00217685
0,00770797 0,00913821 0,00022177 0,00415978 0,00735309 0,00848263 0,00156331
0,01129854 0,00429207 0,00050633 0,00852606 0,00543377 0,00664934 0,00308344
0,00807112 0,0125157 0,00031534 0,0017152 0,00372972 0,00555324 0,00206566
0,00487438 0,00538881 0,00016064 0,00243126 0,00167811 0,00602369 0,00358317
0,01087401 0,00481957 0,00011634 0,00329386 0,0033277 0,01035473 0,00159078
0,01423954 0,00871697 0,00030692 0,00383673 0,00838538 0,01098038 0,00198847
0,00921171 0,00474367 0,0006264 0,00680086 0,00746722 0,00960783 0,0016732
0,00422992 0,00063755 0,00020852 6,66E-05 0,00092854 0,00318644 0,00035845
0,01056201 0,00612123 0,00013469 0,00247123 0,00274931 0,00668814 0,00159601
0,00550861 0,00781757 0,00017899 0,00443621 0,00112825 0,00775998 0,00151098
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0,00269549 0,00199614 4,83E-05 0,00092921 0,00292308 0,0021631 0,00286628
0,00502271 0,01469779 7,13E-05 0,00746363 0,00189339 0,00499549 0,00165357
0,00999427 0,0089219 0,00029491 0,006641 0,00122941 0,01179518 0,00149528
0,01083821 0,004645 0,00030844 0,00619138 0,00499025 0,00606249 0,00303896
0,01269487 0,00468675 0,0003635 0,00625466 0,00468938 0,00530589 0,00277863
0,00495622 0,00525219 0,00020908 0,00266106 0,00270521 0,00711979 0,00248821
0,00937027 0,00984407 0,00011192 0,0053854 0,00496172 0,00770178 0,00237047
0,01427022 0,00579107 0,00048218 0,01064425 0,00914014 0,00826438 0,00172945
0,01676112 0,00565825 0,00031865 0,00529881 0,00585654 0,00846323 0,00186419
0,01013749 0,00667529 0,00059162 0,00401324 0,00591101 0,00702279 0,00196362
0,01125762 0,00436038 0,00035356 0,00599488 0,00471791 0,00917133 0,00435763
0,00604567 0,00148382 0,00010778 0,00194168 0,00330435 0,00428739 0,00217816
0,00321208 0,00307769 0,00014173 0,01085074 0,00260406 0,00527679 0,00409468
0,00717603 0,01336197 0,00010806 0,00110239 0,00356113 0,00768238 0,00113683
0,00750338 0,00719141 0,00021473 0,00965843 0,00567239 0,00451534 0,00196362
0,01111952 0,00600359 0,00022757 0,00497909 0,0054208 0,00830318 0,00288852

0,004189 0,00451218 0,00012075 0,00547866 0,00384125 0,00640684 0,0022475
0,01806539 0,00752916 0,00027753 0,00286755 0,00541302 0,01197948 0,0013553

0,0024909 0,00183675 0,00012683 0,00337379 0,00171702 0,00566964 0,00143118
0,01195835 0,01197682 0,00028387 0,00529215 0,00079626 0,00514099 0,00826786
0,01098142 0,00670186 0,0003152 0,00620471 0,0059525 0,00807038 0,00176346
0,00919637 0,00488788 0,00013304 0,00701068 0,00505509 0,00951083 0,00227759

0,0058155 0,00774926 0,00019928 0,00396329 0,00286861 0,01368667 0,00123495
0,00737039 0,00643242 0,00011799 0,005079 0,0058721 0,00486454 0,00164049

0,0070277 0,00751398 0,00040476 0,00242793 0,0105537 0,00547564 0,00179224
0,01228058 0,00802629 0,0003083 0,01193648 0,00811045 0,00805583 0,00185242
0,00583596 0,0039695 9,98E-05 0,0068808 0,00161587 0,00295364 0,00354785
0,01308871 0,00458808 0,00050785 0,0137849 0,00724675 0,00619344 0,00318417

0,0062656 0,0046488 0,00023502 0,00465603 0,00330954 0,00705189 0,00186943
0,00748803 0,00487649 0,000195 0,00391666 0,00306573 0,00997158 0,0015306
0,00179017 0,00136997 0,00045417 0,00407985 0,00295421 0,0022116 0,00443874
0,01023978 0,00678914 9,40E-05 0,00272434 0,00527296 0,00851173 0,00180532

0,0062656 0,00634893 0,00016257 0,00362358 0,00389571 0,01148963 0,00128204
0,01414747 0,00610985 0,00016409 0,00564185 0,00272077 0,00957388 0,00205127
0,00817853 0,0092179 0,0001794 0,00246789 0,00439629 0,01192613 0,00174776
0,00223516 0,00213275 0,00039359 0,00267105 0,00442742 0,00279359 0,00191783
0,00648554 0,00590492 0,00025186 0,00389668 0,00281933 0,00952538 0,00185896

8,70E-05 6,83E-05 2,76E-07 0 6,48E-05 7,27E-05 0,00022894
0,00101784 0,00166977 0,0004049 9,66E-05 0,00285565 0,00062565 0,00265435
0,01005565 0,00560133 0,00021115 0,0038234 0,00437295 0,00747383 0,00261772
0,01113487 0,0060719 0,00027697 0,0082796 0,00621187 0,00781818 0,00307952
0,00708396 0,00784034 0,00023433 0,00400991 0,0050525 0,00609644 0,00237832
0,00562114 0,00807942 8,43E-05 0,00235799 0,00239916 0,01213467 0,00130559

0,0079279 0,0078669 0,00016836 0,0051989 0,00309686 0,01121803 0,00211275
0,00901735 0,00550645 0,00044561 0,00526218 0,01076898 0,00579574 0,00223834
0,00950837 0,0048727 0,00037689 0,00493579 0,00474904 0,00756598 0,00239532
0,00681288 0,0066715 0,00020176 0,00289087 0,00246659 0,00804128 0,001579
0,00940096 0,00356345 0,0003428 0,00691077 0,00440408 0,00745443 0,0019296
0,00627072 0,00973022 0,0002255 0,00340043 0,00396574 0,00948658 0,00170852
0,00675662 0,00924447 9,74E-05 0,00098583 0,00092335 0,01685857 0,00102302
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0,01137015 0,00657663 0,00026924 0,0034737 0,00572945 0,00949143 0,00163918
0,00665944 0,00887636 0,00015967 0,00977166 0,00881334 0,00852143 0,00127027
0,00676685 0,00673981 0,00014615 0,00129223 0,00304758 0,01200373 0,00142071
0,00887414 0,004201 0,00017692 0,00371017 0,00489169 0,00952053 0,0014037
0,01212713 0,00507763 0,00019403 0,00240462 0,00492022 0,00579574 0,00225796
0,01330353 0,00508142 0,0004176 0,00281427 0,00673061 0,00689669 0,00188905
0,00047056 0,01716829 0,00013014 2,66E-05 0,00024121 0,02261065 0,00015568
0,00795859 0,00234148 0,00037399 0,00387669 0,00824273 0,00391394 0,00191129
0,00318139 0,00332057 0,00019183 0,00438293 0,00327323 0,00314764 0,00193614

0,0154057 0,00362037 0,00037772 0,00729045 0,00369341 0,00756113 0,00265435
0,00889971 0,00347616 0,00025903 0,00801316 0,0050499 0,00568904 0,00273023
0,00444474 0,00450459 0,00016629 0,00396329 0,0015614 0,01097553 0,00077707
0,00775912 0,00972263 0,00032058 0,00452947 0,00781477 0,00919558 0,00085949

0,012255 0,005848 0,0001783 0,0073071 0,00522368 0,00865723 0,00202118
0,00901224 0,0046488 0,00013248 0,01079079 0,00692254 0,01368182 0,00117477
0,01494537 0,00509281 0,00036764 0,00793323 0,00596547 0,00623709 0,00211144
0,00268014 0,00128648 0,00010461 0,00062946 0,00089223 0,00098455 0,00215985
0,00308932 0,00325226 0,00016422 0,00111238 0,00186227 0,00278389 0,00304812

0,0039128 0,00503209 8,18E-05 0,00134219 0,00248216 0,00477239 0,0028859
0,01089959 0,00537363 0,00021736 0,00332716 0,00389312 0,00587819 0,00180794
0,00349851 0,00280446 0,00012476 0,00047959 0,00104785 0,0019109 0,00153583
0,01577908 0,00531291 0,00047653 0,00608148 0,01059779 0,00642139 0,00189167
0,00584619 0,0056962 6,96E-05 0,00226807 0,00428477 0,00625164 0,0012271
0,00852633 0,00831091 0,00010792 0,00263775 0,00108675 0,01331807 0,00094976

0,0072681 0,00346098 0,00029643 0,00252451 0,00540783 0,00704704 0,00241887
0,00680265 0,00604533 0,00013731 0,00176849 0,00328101 0,01025288 0,00135399
0,00320696 0,00363176 0,00010392 0,00302409 0,00022046 0,00223585 0,00212583
0,00496645 0,00725212 0,0001863 0,0003497 0,00031124 0,02266885 0,00047226
0,00825013 0,00459946 5,78E-05 0,00553195 0,00396056 0,00885608 0,00149266
0,00109456 0,00243255 0,00019831 0,00064612 0,00106341 0,0006984 0,0027106
0,00819387 0,00206824 0,00028029 0,0194101 0,00211385 0,00540289 0,00159078
0,00391792 0,00446285 0,00022081 0,00345372 0,00453117 0,00882698 0,00128858
0,00825525 0,00568861 0,00013373 0,00189172 0,00390349 0,00878818 0,00137885
0,00071095 0,00224281 0,00042077 0,00019317 0,00095707 0,00089725 0,00016614
0,00911965 0,00644001 0,00028332 0,00300743 0,00550899 0,00657659 0,00190606
0,00830128 0,00649314 0,00018699 0,0037468 0,0048061 0,00860873 0,00120224
0,00622468 0,00610605 0,00024951 0,00187174 0,00627672 0,00915193 0,00215069
0,00527845 0,00460326 0,00027062 0,00281094 0,00431848 0,00501004 0,0019283
0,00523242 0,00899021 6,47E-05 0,00501239 0,00407468 0,00475299 0,00498819
0,01402983 0,00542676 0,00025406 0,00573178 0,00520552 0,00731379 0,00161171
0,00579504 0,00231491 0,00010889 0,00499241 0,00807673 0,00746413 0,0007339
0,00577458 0,00700925 0,00031023 0,00558523 0,00390349 0,00748353 0,00197408

0,0037031 0,00248948 9,95E-05 0,00169522 0,00111269 0,00418069 0,0013239
0,00733459 0,00500932 0,00029712 0,00721051 0,00567239 0,00558719 0,00181056
0,00651111 0,00837163 0,00042519 0,00076934 0,00836982 0,01450632 0,00080193
0,00601498 0,00527117 9,36E-05 0,01110053 0,00293605 0,00826438 0,00198455
0,01037788 0,00800352 0,00024316 0,00226807 0,00278821 0,00987458 0,00079539
0,00639858 0,00371904 0,00018506 0,00109573 0,00120866 0,01341507 0,0014822
0,01005565 0,00627683 0,00011551 0,00204159 0,00307611 0,00775513 0,00131475
0,00930889 0,00218209 0,00049433 0,00572178 0,00812601 0,00530589 0,00211929
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0,01277671 0,00473608 0,00018037 0,00791991 0,00323692 0,00756113 0,00206435
0,00511989 0,0050207 0,00025144 0,00348369 0,00493319 0,00539319 0,00200548
0,00376959 0,00242117 0,00022619 0,00243792 0,00457785 0,00608189 0,00124672
0,00271595 0,00124094 9,41E-05 5,00E-05 0,00076514 0,01951636 0,00036761
0,00626049 0,00409853 0,00035177 0,0032872 0,0106341 0,00581029 0,0013239
0,00505851 0,0074191 0,00028263 0,00295748 0,00383865 0,00496154 0,00168497
0,00628606 0,00241358 0,00016547 0,01969653 0,00391387 0,01015588 0,00148351
0,00737551 0,00678914 0,00010613 0,0035936 0,00256775 0,00906463 0,00222526
0,00516081 0,00785931 0,00012282 0,00420641 0,00277524 0,00596549 0,00219255
0,00967204 0,0069713 0,00019693 0,00516892 0,00337179 0,00825468 0,00217555

0,0027006 0,00185572 0,00013524 0,00038301 0,00230838 0,00209035 0,00087519
0,00992267 0,0042693 0,00017775 0,0022714 0,00310983 0,00543684 0,00174253
0,00881787 0,00515732 0,00016588 0,00652443 0,00405912 0,00718769 0,00149397
0,00917079 0,00727869 0,00022453 0,00570846 0,00434701 0,00777453 0,00107404
0,00475163 0,00399607 0,00025655 0,00928541 0,00398649 0,00693064 0,00212976
0,00411228 0,00451977 7,76E-05 0,0047293 0,00263518 0,00591699 0,00142594
0,01244425 0,0038974 0,00027187 0,00595825 0,00456229 0,00581029 0,00260202
0,00403044 0,00437556 0,00015153 0,00270769 0,00183114 0,00527194 0,00154107

0,0073039 0,00581384 0,00016809 0,00358361 0,00275968 0,00642139 0,00157377
0,00160604 0,00077796 2,62E-06 0,00071939 0,10492229 0,0007469 9,55E-05
0,01282274 0,00531291 0,00014076 0,00345372 0,00520034 0,00675119 0,00229721
0,00443451 0,00522183 0,00019403 0,00244458 0,001232 0,0016296 0,00434193
0,00754429 0,00374181 0,00021832 0,00424305 0,00113863 0,00792973 0,00054552
0,00498691 0,00317257 0,00019403 0,00154535 0,00497469 0,00711979 0,00131344
0,00486415 0,00244394 0,000272 0,00373015 0,0070626 0,00350169 0,00154107
0,00382585 0,00488029 0,00016795 0,00369685 0,0036545 0,00574724 0,00090135
0,00358034 0,00273615 8,71E-05 0,000393 0,00106082 0,00529619 0,00159601

0,0060917 0,00270959 0,00021087 0,00354697 0,00251847 0,00252685 0,0025981
0,0071658 0,00451598 0,00029271 0,00787661 0,00309427 0,00620799 0,00151098

0,00730901 0,00417064 0,00013676 0,00371017 0,00311501 0,00610129 0,00196623
0,0092066 0,00511558 0,00018962 0,0036369 0,00597066 0,00841958 0,00110543

0,00303818 0,00748741 7,71E-05 0,00413314 0,00402799 0,00277904 0,00301672
0,00514035 0,00163182 0,00013041 0,00083928 0,00061989 0,00161505 0,00116823
0,00550861 0,0059998 0,00027242 0,00443288 0,00601216 0,00484514 0,00107011
0,00750849 0,00455392 0,00018976 0,004686 0,00386718 0,00598489 0,0023914

0,0097283 0,00330919 0,00024647 0,00684416 0,00394499 0,00454444 0,00192306
0,02674516 0,00101704 1,30E-05 0,00010991 0,01679929 0,00754173 0,00126896
0,00480277 0,00655386 0,00021349 0,0012889 0,00178186 0,00515554 0,00115384
0,00446008 0,0078669 0,00019817 0,00256115 0,00234728 0,00566479 0,00085295
0,00942653 0,00638308 0,00025048 0,00801316 0,00443779 0,00592184 0,00160909
0,00804043 0,00388602 0,00010902 0,00252118 0,00388015 0,00739138 0,00182364
0,00667478 0,00575312 0,00011758 0,00156866 0,00084814 0,00320584 0,00060701
0,00632186 0,00228076 0,00011537 0,00120897 0,00141615 0,00579089 0,0015947
0,00862863 0,00435659 0,00018479 0,00246789 0,00503434 0,00683849 0,00129643
0,00389234 0,00588595 0,00010254 0,00461273 0,00712226 0,00565024 0,00081632
0,00674639 0,0032219 0,00013787 0,00356696 0,00275968 0,00440864 0,00193876
0,01200438 0,0032257 0,0002008 0,0026977 0,00787702 0,00731864 0,00121794
0,00383608 0,0038215 8,68E-05 0,00135551 0,0018467 0,00922468 0,00049581
0,00700213 0,00496757 0,00010833 0,00193502 0,00248734 0,00916163 0,00146388
0,00338598 0,0122918 7,96E-05 0,00016319 0,00317467 0,00409824 0,00034537
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0,00598429 0,00740392 5,45E-05 0,00152537 0,00302164 0,01130048 0,00123102
0,00700724 0,00294108 0,00011799 0,00388668 0,00328101 0,00679484 0,00158293

0,0002762 0,01473195 5,80E-06 0,00290086 9,60E-05 0,0013192 0,00140632
0,00926797 0,00448562 0,00012241 0,00405321 0,00299571 0,00758053 0,00199109
0,00295634 0,00561271 9,95E-05 0,00078267 0,00389053 0,0021146 0,00200286
0,00058308 0,00343442 0,00011924 0,00131888 0,00170405 0,00246865 0,0042883
0,00656226 0,00379114 0,00017264 0,00427968 0,00434961 0,00386059 0,00195184
0,00404579 0,00513834 0,00016478 0,00781999 0,00371675 0,00548534 0,00107011
0,00484881 0,00384048 5,62E-05 0,00067276 0,00156659 0,00522344 0,00149135
0,00451123 0,00127889 8,68E-05 0,00209821 0,00166515 0,00157625 0,00179747
0,00495622 0,00579487 0,00030444 0,00517558 0,00372194 0,00668814 0,00101255
0,00470559 0,00612503 8,83E-05 0,00374014 0,0019712 0,00671724 0,00092752
0,01650538 0,00215552 0,00028277 0,0022714 0,00240953 0,00819648 0,00142202
0,00756475 0,00949873 2,90E-05 0,00197165 0,00537152 0,01076213 0,00186158
0,00867466 0,00553302 0,00013649 0,00370684 0,00374009 0,00762418 0,00093275
0,00551884 0,00355206 0,00034018 0,00083595 0,01012055 0,00423889 0,00158031

0,0038412 0,00445146 8,38E-05 0,00309403 0,00103488 0,00419524 0,00201725
0,00263922 0,00288036 6,38E-05 0,00110239 0,00178964 0,00249775 0,00125195
0,00764659 0,00448562 0,00012158 0,00409317 0,00394499 0,00580059 0,00164572
0,00309955 0,00281205 9,48E-05 0,00099582 0,00156659 0,00262869 0,00229198
0,00816318 0,00338888 0,00012213 0,00343707 0,00313836 0,00721194 0,00129512
0,00156512 0,00168875 6,29E-05 0,00019983 0,00029049 0,00349684 0,00018446
0,00669524 0,00428828 0,00031755 0,00206157 0,01011018 0,00705189 0,00121794
0,00419412 0,00121438 2,32E-05 0,01141026 0,00295421 0,00409824 0,00216116
0,00307398 0,00362796 6,87E-05 0,00167191 0,00118272 0,00470449 0,00111459
0,00596383 0,00400366 0,00030237 0,00310402 0,00360781 0,00664934 0,0012912
0,00811203 0,00250466 0,00032238 0,0014088 0,00420177 0,00455899 0,00132783
0,00849053 0,00473988 0,0002542 0,00482588 0,00298533 0,00689184 0,00111852
0,01141106 0,00312703 0,0001772 0,00447618 0,00302942 0,00487909 0,00191652

0,0071658 0,00319534 0,00038738 0,00350368 0,00413693 0,00573269 0,00244373
0,00535006 0,00496757 0,00015484 0,00199496 0,00394499 0,00645049 0,00091444
0,00532448 0,00724453 0,00023861 0,00262443 0,00501878 0,00551929 0,00177524
0,00476697 0,00443249 0,00013635 0,00220479 0,00360522 0,00564539 0,00157116
0,00732436 0,00640585 0,00012144 0,0014854 0,00275968 0,00647474 0,0013239
0,00710442 0,0042731 0,00015815 0,00235799 0,0038179 0,00515554 0,00203818
0,00823479 0,00505865 0,00025475 0,01072085 0,00649718 0,00647959 0,00136184
0,01016306 0,00420479 0,00014145 0,00461606 0,0031617 0,01059723 0,00134614
0,00392303 0,00519527 5,20E-05 0,00264441 0,00319283 0,00553384 0,00116954
0,00599452 0,004201 0,00011165 0,00347037 0,00319283 0,00648444 0,00144033
0,00592291 0,00385566 0,00012462 0,00251785 0,00261703 0,00852143 0,00171244
0,00629629 0,00503209 6,56E-05 0,00469932 0,00240175 0,00443774 0,00248167

0,0037031 0,00240599 0,00023226 0,00272434 0,00096226 0,00414674 0,0016418
0,00897643 0,00417443 0,00022922 0,00558523 0,00649199 0,00561144 0,00124672
0,00382074 0,01213621 1,02E-05 6,33E-05 0,00345997 0,0231975 0,00062663
0,00251136 0,00559753 5,24E-05 0,00040632 0,00079107 0,00540289 0,00083725
0,00604567 0,00321811 0,00019307 0,01469746 0,00273893 0,00694034 0,00155022
0,00542166 0,0036014 0,00016409 0,00603485 0,00296977 0,00586364 0,00139193
0,00682311 0,00333196 0,00020852 0,00457277 0,00434442 0,00571329 0,00102694

0,0050534 0,0053205 0,00023005 0,00203826 0,0040254 0,00452019 0,00235346
0,00224539 0,00421997 9,61E-05 0,00024979 0,00115938 0,0015714 0,00040293
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0,00269549 0,00526737 0,00012517 0,00079599 0,00486316 0,00523799 0,00147042
0,00402021 0,00169634 7,08E-05 0,00045628 0,00080145 0,0018333 0,00155284
0,00149351 0,00326365 1,63E-05 0,03693182 0,00826607 0,00187695 0,00198324

0,003877 0,00333575 0,00013359 0,00104911 0,00144987 0,00614979 0,00177262
0,0010383 0,00106638 2,47E-05 0,00720385 0,00236285 0,00269659 0,00480766

0,00383097 0,00349514 9,58E-05 0,00663767 0,00891968 0,00448624 0,00126765
0,00739085 0,00371145 0,00014187 0,00573511 0,00360003 0,00330769 0,00202249
0,00771308 0,00233009 0,00019928 0,00386337 0,00497728 0,00937503 0,00137623
0,00374402 0,00263748 0,00024137 0,00354031 0,00374009 0,00362294 0,00115645
0,00447031 0,0035217 0,00011427 0,00232801 0,00104526 0,00691609 0,00092752
0,00749315 0,0039012 0,00010889 0,00126559 0,00428736 0,00428254 0,00162348
0,00411739 0,00485372 0,0001358 0,00180846 0,00242769 0,00905493 0,00060308
0,00233745 0,0022466 7,94E-05 0,00093587 0,00105822 0,00210005 0,00157508
0,00478743 0,00436418 0,0001587 0,00269104 0,00273374 0,00392364 0,00122186
0,00949302 0,00483854 0,00027532 0,00288421 0,00373491 0,00968543 0,000972
0,00663386 0,00504347 0,0001093 0,00617473 0,00273115 0,00433104 0,00136315
0,00452146 0,00606431 0,00012986 0,00190504 0,00243028 0,00430194 0,00101909
0,00126846 0,00421618 4,35E-05 0,0026211 0,00028531 0,00366659 0,00236524
0,00269549 0,00099048 0,00013097 7,99E-05 0,00099079 0,0012998 0,00072213
0,00806089 0,00476644 0,00023267 0,0034737 0,00500322 0,00454444 0,0013553
0,00613262 0,00356724 0,00011993 0,00320726 0,0038594 0,00696459 0,00083202
0,00368775 0,00091079 4,72E-05 0,0007427 0,00155362 0,00146955 0,00079277
0,00592291 0,00327883 0,00034998 0,0026211 0,00397093 0,00621284 0,00107011
0,02369164 0,00250466 0,00039 0,00531213 0,00219426 0,00371509 0,00077184

0,0016623 0,0062996 0,00024799 0,00026977 0,00594213 0,00195455 0,00092752
0,00414808 0,00292969 9,34E-05 0,00141213 0,00281933 0,00668329 0,00130428

0,0028745 0,00169634 4,62E-05 0,0001532 0,00103747 0,00168295 0,00070774
0,00264945 0,00149141 0,0001082 0,00114569 0,00381012 0,00548049 0,00037807
0,00741131 0,0047209 0,00023033 0,00095918 0,00635193 0,00797823 0,00110674
0,00749315 0,00241738 0,0002433 0,00699403 0,00314873 0,00438439 0,0016104
0,00509432 0,00463741 0,00012972 0,00298745 0,00370119 0,00334164 0,00098639
0,00152932 0,00160526 4,53E-05 0,00069607 0,0005758 0,00145015 0,00170067
0,01012726 0,00360899 0,00030954 0,00298745 0,00600438 0,00720709 0,00162741
0,00586665 0,00428828 0,00015953 0,00505569 0,00372712 0,00523314 0,0007496
0,00506363 0,0047247 8,40E-05 0,00187507 0,00133056 0,00467054 0,00099293
0,00395884 0,00379873 0,00017195 0,01020796 4,15E-05 0,00382664 0,00147173
0,00655714 0,00341544 9,67E-05 0,00272434 0,00310983 0,00488879 0,00139193
0,00348828 0,00240979 7,69E-05 0,00213818 0,00100116 0,00534954 0,00071036
0,00371844 0,00388602 0,0001093 0,00311401 0,00236803 0,00427284 0,001371
0,00691518 0,00505865 0,00021556 0,00313399 0,0039424 0,00662994 0,00172814
0,00497156 0,00398468 0,00011151 0,00124227 0,0027519 0,0022989 0,00099424

0,0069919 0,00649693 0,00011675 0,00133553 0,00127609 0,00662024 0,0013239
0,00438336 0,003146 6,36E-05 0,0022281 0,00177927 0,00642139 0,00134876
0,01156451 0,00321052 0,0002934 0,0019883 0,00452079 0,00520404 0,00096938
0,00511989 0,00311185 0,00011206 0,00251452 0,00245881 0,00356474 0,00109104
0,00391792 0,00193542 8,11E-05 0,00316397 0,00194008 0,00447169 0,00173991
0,00372356 0,00471711 1,97E-05 0,00016653 0,01866415 0,00210975 0,00015437
0,01055178 0,0035976 0,00019707 0,00651777 0,00329657 0,00432619 0,00116561
0,00072118 0,00014041 0,00012517 0,00012989 0,00274671 0,000679 0,00058215
0,00218401 0,00130166 9,49E-05 8,33E-05 0,00201011 0,00347259 0,00050104
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0,00350362 0,00286897 0,00019831 0,00073604 0,00237322 0,00391394 0,00096938
0,00383608 0,00243255 0,00012517 0,00139215 0,00211904 0,00403034 0,0008451
0,00101784 0,0014231 0,00010212 0,00045295 0,00105304 0,00146955 0,0025183
0,00562114 0,00381012 0,00011096 0,00375679 0,0033251 0,00413219 0,00104264
0,00081836 0,00316118 4,72E-05 0,00244458 0,00102969 0,00316219 0,00056253
0,00588711 0,00283102 0,00016574 0,00364689 0,00210348 0,00540289 0,00111067
0,00507386 0,00327503 7,31E-05 0,00229471 0,0015588 0,00631469 0,00134876
0,00499202 0,00258815 0,00018078 0,00114236 0,00215535 0,00406429 0,00137492
0,00211752 0,0009715 0,00010281 0,00095585 0,00140578 0,00301669 0,00059785
0,00491019 0,00497516 0,00015857 0,00146875 0,00109454 0,00542229 0,00057823
0,00349339 0,00295626 0,00011675 0,00909557 0,00073661 0,00372479 0,00078492
0,00496133 0,00269061 0,00010392 0,00356363 0,00166515 0,00761448 0,00100994
0,00350362 0,00332816 8,69E-05 0,00066943 0,00351704 0,00333194 0,00177
0,00272106 0,00176844 0,00010033 0,00626132 0,00099338 0,00185755 0,00232861
0,00659295 0,00409094 0,0001979 0,00253783 0,00261703 0,00815768 0,0008137
0,00734993 0,00330919 0,00014201 0,00433297 0,00277524 0,00398669 0,00151883
0,00012787 0,00015939 4,83E-06 3,66E-05 0 0,02682044 0,00019623
0,00545235 0,00318775 0,00021722 0,00299411 0,00368563 0,00344349 0,00168235
0,00510966 0,00336231 0,00016312 0,00333382 0,00291271 0,00454929 0,00104526
0,00259831 0,00290692 0,00015691 0,00149206 0,00313317 0,00433589 0,00058869
0,00029666 0,00032257 9,94E-06 2,66E-05 5,19E-05 0,0007081 0,00035452
0,00232722 0,00260712 7,92E-05 0,00167524 0,00170405 0,00373449 0,00071951
0,00511989 0,00222763 0,00019804 0,00778336 0,00282971 0,00469964 0,00121402
0,00232722 0,00388981 9,95E-05 0,00383673 0,00352482 0,00332224 0,00091313
0,00217889 0,00270579 0,0001547 0,00229471 0,00048243 0,00526709 0,00032705
0,00347293 0,00289174 0,00010143 0,00157532 0,00910124 0,00517009 0,00099816
0,00747269 0,00355965 8,78E-05 0,00496243 0,00263518 0,00541744 0,00123102
0,00609681 0,00279307 0,00016367 0,00235133 0,00285565 0,00301669 0,00121532
0,00724764 0,00021631 0,00012393 0,00172186 0,00112307 0,00455899 0,00127027

0,0091043 0,00330919 0,00017871 0,00604484 0,00331473 0,00352109 0,00113291
0,00348828 0,00283861 5,49E-05 0,0021082 0,00080404 0,0012125 0,00066849
0,00092577 0,0006717 5,45E-05 0,00020316 0,00216832 0,00102335 0,00044087
0,00131961 0,00445146 0,00015498 0,001169 0,00537411 0,00277904 0,00075091
0,00822967 0,0060719 8,36E-05 0,00243126 0,00194008 0,00442804 0,00158555
0,00296657 0,00045539 5,00E-05 0,00010325 0,00071586 0,0009894 0,00072867
0,00566717 0,0048727 7,66E-05 0,00612144 0,00396315 0,00445229 0,00073783

0,0057132 0,00270579 0,00011813 0,00157199 0,00307611 0,00459294 0,00063579
0,00505851 0,00300939 0,00015884 0,00459608 0,00348332 0,00389454 0,00072213
0,00700724 0,00291831 3,95E-05 0,00072938 0,00138762 0,00488394 0,00076138
0,00385143 0,00249327 0,00010171 0,00283425 0,00208792 0,00579574 0,00059654
0,00308421 0,00264887 0,00011096 0,0020316 0,00112307 0,00603339 0,00074568
0,00670036 0,00259194 7,88E-05 0,00347037 0,00291011 0,00477239 0,00179878
0,00367752 0,00384048 0,00015139 0,00251119 0,00352482 0,00224555 0,00088696
0,00157024 0,00169254 6,46E-05 0,00065278 0,00091038 0,00521374 0,00048011
0,00390769 0,00161285 3,06E-05 0,0002398 0,0014784 0,00106215 0,00291207
0,00748803 0,00354447 8,75E-05 0,00141879 0,0028349 0,00609159 0,00092098
0,00341667 0,00291451 0,00019886 0,00298412 0,00309945 0,00373449 0,00121794
0,00473628 0,0033737 0,00025517 0,00449949 0,00374269 0,00255595 0,0018341
0,00460841 0,00235286 0,00014532 0,00372682 0,00314095 0,00611584 0,00083856
0,00149351 0,00792003 0,0001478 4,00E-05 0,0027519 0,00710039 0,00138801
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0,0023528 0,00281205 8,34E-05 0,00295082 0,002547 0,00324949 0,00099293
0,00490507 0,00403402 0,00025972 0,00271768 0,00301905 0,00246865 0,0011957
0,01482773 0,0004478 1,23E-05 0,00109573 0,00378159 0,00134345 0,00113683
0,00052682 0,00124094 1,35E-05 0,00061281 0,00255737 0,000485 0,00108581
0,00449077 0,00288795 0,00010406 0,00190504 0,00249253 0,00428739 0,00154107
0,00328369 0,00218968 7,91E-05 0,00134885 0,00160808 0,00527194 0,00066588
0,00408159 0,00393156 0,00010806 0,00295082 0,00226688 0,00581029 0,00099424
0,00253181 0,00233768 0,00019886 0,0015287 0,00288677 0,00483544 0,00051543
0,00388212 0,00455772 3,04E-05 0,00422972 0,00083517 0,00460264 0,00083071
0,00575924 0,00278928 0,00015539 0,00258446 0,00313058 0,00342409 0,00091051
0,00438336 0,00293349 6,61E-05 0,00181179 0,00126053 0,00529619 0,00110413

0,0020766 0,00160905 0,00011744 0,00096917 0,0016029 0,00294394 0,00065541
0,00243975 0,00278928 5,00E-05 0,00099582 0,00100376 0,00223585 0,00162479
0,00198965 0,00259574 3,84E-05 0,00235133 0,00762543 0,0020855 0,00043563
0,00166742 0,00237563 7,59E-06 0,00322392 0,00084295 0,00266264 0,00040947
0,00314047 0,00244394 5,42E-05 0,00137549 0,00096744 0,00338044 0,00094583
0,00413274 0,00291451 0,00017761 0,00434962 0,00357928 0,00404004 0,00090528
0,00101273 5,69E-05 2,46E-05 0,01256261 0,00075736 0,00040255 0,00535187
0,00538586 0,00430725 0,00011868 0,00238796 0,00268187 0,00453474 0,00091836
0,00070584 0,00208342 5,38E-06 0,00289087 0,01819988 0,00071295 0,00097069
0,00497668 0,00283861 0,00010295 0,00287088 0,00213201 0,00511674 0,00111459
0,00226073 0,00308528 7,12E-05 0,0013655 0,00106341 0,00290029 0,00177
0,00348316 0,00359381 0,00013069 0,00206491 0,00289196 0,00272569 0,0010047

0,0019027 0,00101325 4,73E-05 0,00030308 0,0005343 0,00098455 0,00111982
0,00470559 0,00200373 0,00015691 0,00176183 0,00035015 0,00263839 0,00178963
0,00412251 0,00376458 2,88E-05 0,00704399 0,00257293 0,00369084 0,00137362
0,00394349 0,00298662 0,00013317 0,0023047 0,00359485 0,00548049 0,00117477
0,00198965 0,00140413 0,00011703 0,00082596 0,00928798 0,00266749 0,00067634
0,00329903 0,00231871 3,88E-05 7,33E-05 0,00037608 0,00043165 0,00109497
0,00218401 0,00324847 1,16E-05 0,00082596 0,00097263 0,00445229 0,00098508

0,0013861 0,0020265 9,22E-05 0,00062613 0,00127091 0,0021437 0,00112506
0,00023017 0,00130925 1,66E-05 0,00023647 0,0005343 0,0002716 0,00082286
0,00087974 0,00415166 2,72E-05 0,00093587 0,00405912 0,00282269 0,00087257
0,00115082 0,00144587 4,28E-05 2,33E-05 0,00025418 0,0005723 0,0006384
0,00126335 0,002702 1,73E-05 0,00021315 0,00016859 0,0024929 0,00019492
0,00690495 0,00489926 7,48E-05 0,00412315 0,0065698 0,00713434 0,00155022
0,00252158 0,00288415 0,00012186 0,00047626 0,00076254 0,0007178 0,01191513
0,00614796 0,0031498 5,31E-05 0,00613477 0,00260147 0,00523314 0,00076923
0,00201011 0,00113848 7,92E-05 0,00068608 0,00169627 0,00207095 0,00076268

0,0045675 0,00271718 9,78E-05 0,00098583 0,00108157 0,00568419 0,00092621
0,00396395 0,00277789 0,0001409 0,00221478 0,00224872 0,00327374 0,00088173
0,00382585 0,00636031 2,55E-05 0,00025312 0,00011931 0,00877848 0,0003833
0,00209194 0,00192024 9,05E-05 0,00136217 0,00095448 0,00279359 0,00078754

0,0058513 0,00216691 0,00014766 0,0029708 0,00282193 0,00376359 0,00074437
0,00246021 0,00239081 6,00E-05 0,00066943 0,00160549 0,00387029 0,00058869
0,00564671 0,00220486 6,27E-05 0,00088591 0,00220463 0,00598974 0,00123233

0,0001023 0,00015559 3,04E-06 0,0002398 8,30E-05 0,0004365 0,00594972
0,00406625 0,0020227 0,00017844 0,00366021 0,00244325 0,00280814 0,00122186
0,00210217 0,00273994 5,62E-05 0,00091589 0,00092854 0,00341439 0,00063579

6,14E-05 0,0065956 0,00047473 9,99E-06 2,07E-05 0,00391879 0,00021455
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0,00355477 0,00311185 0,00015608 0,00290086 0,0016003 0,00277904 0,00083594
0,00562625 0,00138136 0,00010033 0,00135884 0,00178186 0,0020952 0,00033621
0,00106899 0,0015028 3,70E-05 0,00339044 0,00080923 0,00096515 0,00085164
0,00014833 0,000148 0,000979 0,04025898 9,86E-05 0,00041225 0,00029565
0,00614285 0,00200752 7,38E-05 0,00315731 0,00236803 0,00459294 0,00117869
0,00439871 0,002998 7,55E-05 0,00241794 0,00149915 0,00692094 0,00076923
0,00226073 0,00250466 8,13E-05 0,0012889 0,00223316 0,00262384 0,00114468
0,00400998 0,00226558 4,57E-05 0,00235799 0,00121903 0,00387029 0,00127027
0,00314559 0,00341544 6,25E-05 0,00045295 0,00179483 0,00435044 0,00054945

0,0020766 0,00215173 2,40E-05 0,00024313 0,00052133 0,00193515 0,00117084
0,00191293 0,00291072 3,46E-05 0,00213485 0,00417064 0,00226495 0,0003506
0,00192316 0,00130166 8,92E-05 0,0005895 0,0018908 0,001552 0,0007653
0,02625414 0,00013282 0,00031203 6,66E-06 0,02394489 0,00423889 3,01E-05
0,00421458 0,00218209 0,00019238 0,00174851 0,00367266 0,00313794 0,00123625
0,00514546 0,00246671 0,00014118 0,00151537 0,00202307 0,00331739 0,00082286
0,00260342 0,00279687 6,79E-05 0,00136217 0,00118272 0,00361324 0,0007169

0,0031507 0,00350652 0,00010378 0,0009825 0,00247697 0,00270144 0,00084118
0,00560579 0,00148762 1,27E-05 0,00292417 0,00185189 0,00234255 0,00204996
0,00613773 0,00207963 0,00011979 0,0020749 0,00273893 0,00303609 0,00116561
0,00083371 0,00036431 0,00022467 0,00357695 0,00875368 0,00135315 0,00137362

0,0030791 0,00106638 8,83E-06 0,00253117 0,00142393 0,00360839 0,00161433
0,00209194 0,00388602 9,59E-05 0,00056618 0,00170405 0,00297789 0,00088435
0,00297169 0,00155972 0,00015594 0,00208822 0,00204382 0,0024832 0,0008935
0,00389234 0,00207963 7,82E-05 0,00327387 0,00223057 0,00413219 0,00070774
0,00071607 0,00040606 1,15E-05 0,00947192 0,0007392 0,0009603 0,00037546
0,00457772 0,00114228 5,22E-05 0,00132221 0,00271299 0,00196425 0,00074568
0,00158047 0,00162803 0,00011634 0,00193502 0,00121903 0,00203215 0,00085164
0,00366218 0,00190126 4,40E-05 0,0021848 0,00130203 0,00403519 0,00114991
0,00200499 0,00301318 0,0001162 0,00262776 0,00206717 0,00306034 0,00058346
0,00530402 0,00165459 0,00010433 0,00260778 0,00241731 0,00210005 0,0007169
0,00138099 0,00145726 1,06E-05 0,00045961 0,00079886 0,001455 5,89E-05
0,00394349 0,00226178 1,35E-05 0,0016386 0,00011931 0,00899673 0,00057823
0,00231699 0,00297144 5,98E-05 0,00112238 0,00098301 0,0018818 0,00137362
0,00182598 0,00196198 5,45E-05 0,00036302 0,00159252 0,00212915 0,00045264
0,00420435 0,00300939 6,91E-05 0,00111238 0,00203345 0,00500519 0,00050235
0,00094623 0,00286138 2,28E-05 0,00024646 0,00044611 0,00321554 0,00041863
0,00339621 0,00182916 2,91E-05 0,00020316 0,00142653 0,00424374 0,00040816
0,00230165 0,00294487 0,00015443 0,0015287 0,00079367 0,00351139 0,00084248
0,00108945 0,00125233 5,98E-05 0,00022314 0,00182595 0,00116885 0,00120486
0,00059843 0,00058063 1,77E-05 0,00126559 0,00023862 0,00285179 0,00010073
0,00248578 0,00268682 5,16E-05 0,000776 0,00153546 0,00379754 0,00056384

0,0034627 0,00614021 2,36E-05 9,66E-05 0,0005343 0,00518949 0,00064102
0,0006905 0,00460705 5,80E-06 0,00127558 0,00939692 0,00080995 0,00151229
0,0004143 0,00023149 1,01E-05 0,00516226 0,00025418 0,0005141 0,00238878
0,0031507 0,00204547 9,91E-05 0,0008959 0,00151212 0,00252685 0,00086996

0,00012787 0,00018595 1,93E-06 3,00E-05 0,00018934 0,00169265 0,00245943
0,00638836 0,00235286 3,24E-05 0,00106576 0,00145246 0,00320584 0,00070905
0,00335018 0,00335852 5,13E-05 0,00189172 0,00069511 0,00469964 0,00063186
0,00242952 0,0034458 4,10E-05 0,00186508 0,00091816 0,00484029 0,00041601
0,00412251 0,00208342 7,29E-05 0,00595492 0,00285305 0,00375389 0,00109235
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0,00227096 0,00161285 5,35E-05 0,00053954 0,00104007 0,0019982 0,00060962
0,00344224 0,00209101 6,58E-05 0,000393 0,00105044 0,0019982 0,00099424
0,00523753 0,00168875 2,39E-05 0,00219479 0,00216832 0,00590244 0,00032051
0,00209194 0,00051611 3,89E-05 7,66E-05 0,0009441 0,00110095 0,00055599
0,00028643 0,00294867 3,12E-05 0,00073271 0,00066917 0,0006693 0,00214022
0,00404067 0,00161664 0,00013897 0,00102912 0,00199973 0,00268204 0,0005102
0,00309955 0,00136997 9,80E-06 0,00122895 0,00027234 0,00201275 0,00203949
0,00337064 0,00184813 6,46E-05 0,00096917 0,00125534 0,00396244 0,00068158
0,00085417 0,00299041 2,62E-05 0,0018018 0,00100376 0,00283724 0,00087257
0,00010741 0,00043642 1,01E-05 0,0001965 0,00039943 0,00028615 0,00292122
0,00275175 0,00228455 2,93E-05 0,00059616 0,00231357 0,00439894 0,00077315
0,00106899 0,00053888 5,23E-05 0,000393 0,00041499 0,00119795 0,00152275
0,00767728 0,0019468 0,00011675 0,00323724 0,00333807 0,0018721 0,00093144
0,00323254 0,00441351 0,00021363 0,00439958 6,48E-05 0,00398184 0,00065672
0,00303818 0,00166977 5,48E-05 0,00101247 0,00108935 0,00143075 0,00153191

0,0013145 0,00107017 3,09E-05 0,00015653 0,0009052 0,0013192 0,00051805
0,00096158 0,00177603 2,83E-05 0,00186508 0,00214498 0,0022116 0,0016261
0,00483858 0,00091838 0,00011275 0,00387669 0,00229282 0,0024832 0,00058346
0,00430664 0,00149521 0,00011289 0,00186175 0,00202307 0,0024832 0,00054814
0,00322742 0,00130925 6,40E-05 0,0001532 0,0008611 0,00293909 0,00035714
0,00050125 0,00319154 5,63E-05 0,0002731 0,00048761 0,00202245 0,00054552
0,00279267 0,00212517 6,02E-05 0,00185841 0,00137206 0,00370054 0,00095237
0,00282336 0,00218968 8,43E-05 0,0012889 0,00183633 0,00438439 0,00037546
0,00228119 0,00184054 6,40E-05 0,00165192 0,00198417 0,00397699 0,00053898
0,00632698 0,00102084 8,29E-05 0,00360026 0,00164958 0,00319129 0,00053898
0,00132473 0,00293728 0,00010971 0,00087592 0,0006147 0,00315249 0,0003035
0,00118663 0,00032637 5,06E-05 0,0005029 0,00074698 0,0014065 0,00050235
0,00056263 0,00012144 2,82E-05 6,33E-05 0,00041758 0,0001649 0,00053767
0,00202545 0,00249707 2,98E-05 0,00047293 0,00105563 0,00290999 0,00035583
0,00139122 0,00031119 2,88E-05 0,00110239 0,00038387 0,00174115 0,00038069
0,00098715 0,00106638 6,38E-05 7,33E-05 0,00090001 0,0006111 0,00185373
0,00015856 0,00058442 1,66E-06 6,66E-06 3,63E-05 9,21E-05 0
0,00156001 0,00076278 0,00012779 0,00033638 0,00023084 0,0013483 0,0004788
0,00191804 0,00183675 3,93E-05 0,00087925 0,00099338 0,001746 0,00092883
0,00500737 0,00129028 1,24E-05 0,00015986 0,00010375 0,00103305 0,0006698
0,00168276 0,00109674 5,46E-05 0,00047293 0,00099598 0,00144045 0,0008451
0,00267503 0,00190506 8,50E-05 0,00108907 0,00170924 0,00236195 0,00073783
0,00047056 0,00061478 2,30E-05 0,0093387 0,00035015 0,00093605 0,00105965
0,00149351 0,00076658 1,92E-05 0,00028642 0,0006562 0,00127555 0,00021978
0,00182086 0,003146 0,00021004 0,00064612 0,00307352 0,00341924 0,00076399
0,00236814 0,0011992 3,31E-05 0,00116567 9,60E-05 0,00068385 0,00075483
0,00167253 0,00091838 2,86E-05 0,00064945 0,00172221 0,00105245 0,00092359
0,00390257 0,00403402 1,31E-05 0,00454612 0,00433664 0,00311854 0,00094322
0,00119686 0,00067929 3,70E-05 0,00053954 0,00069251 0,00107185 0,00045787
0,00153955 0,0015711 2,03E-05 0,00088924 0,00208013 0,00418069 0,00064102
0,00899178 0,00149521 5,05E-05 2,33E-05 0,00765396 0,00808978 0,00013344
0,00129404 0,00153315 3,75E-05 0,00112571 0,00099079 0,0020079 0,00054029
0,00160093 0,00126751 0,00012476 0,00044629 0,00047205 0,0011349 0,00052852
0,00086951 3,42E-05 2,51E-05 2,33E-05 0,00025678 0,0010476 0,00021978
0,00241417 0,0019506 8,49E-05 0,00084928 0,00063545 0,00360354 0,0006057
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0,00137588 0,00162803 3,84E-05 0,00127891 0,00102451 0,00232315 0,0005573
0,00372867 0,00104361 7,58E-05 0,00175184 0,00106082 0,00209035 0,00070905
0,00287962 0,00199234 6,06E-05 0,00140547 0,00109713 0,00287604 0,00075222
0,00289496 0,00231112 3,06E-05 0,00310735 0,00072623 0,00242015 0,00065018
0,00177994 0,00399607 4,36E-05 0,00085594 0,00159512 0,00431164 0,0005102

0,0013503 0,0002239 4,35E-05 0,00010658 0,00019971 0,0007372 0,00075483
0,00171345 0,00279307 2,24E-05 0,0002298 0,00101154 0,00478209 0,00028388
0,00070584 0,00152936 0,00010005 0,0010924 0,00414471 0,00147925 0,0003506
0,00068538 0,00429587 1,56E-05 6,66E-06 2,59E-06 0,0002134 0,00026557

0,0013503 0,00057304 4,32E-05 5,33E-05 0,00038127 0,00061595 0,00042386
0,00186178 0,00276271 5,67E-05 0,00349702 0,00134353 0,002037 0,0007326
0,00330415 0,00038708 0,00053214 8,99E-05 0,00260406 0,00298274 0,00178439
0,00028643 0,00011005 1,02E-05 0,00149206 3,89E-05 0,0002522 0,00064233
0,00316093 0,00147244 5,38E-05 0,00255449 0,00161327 0,00256565 0,00079016
0,00198453 0,00238702 6,86E-05 0,00172519 0,00162883 0,00153745 0,00101909

0,0049153 0,00212896 8,61E-05 0,00171187 0,00177408 0,00330769 0,00048796
0,00054217 0,00066411 0,0001006 0,00052622 0,00130722 0,0005335 0,00105965
0,00146283 0,00073242 2,83E-05 0,00095252 0,00102969 0,00163445 0,00040947
0,00144748 0,00086525 5,98E-05 0,00065611 0,00050836 0,0016878 0,00033359
0,00071095 0,00060719 6,06E-05 0,00022314 0,0010271 0,00081965 0,00025772
0,00064446 0,00091838 1,71E-05 4,66E-05 0,00050577 0,0004559 0,00026426
0,00394861 0,00199234 5,13E-05 0,00078933 0,00049021 0,00416129 0,00050235
0,00134007 0,00131684 5,09E-05 0,0006994 0,00075736 0,0019109 0,00064495
0,00208171 0,00113089 4,64E-05 6,33E-05 0,00317208 0,0014938 0,00032967
0,00129404 0,0008235 4,55E-06 4,66E-05 0,00017378 0,0006984 0,00018707
0,00217378 0,00070965 6,90E-06 0,00359027 0,00175592 0,0006596 0,00047095
0,00233234 0,00144587 8,64E-05 0,00087592 0,0011101 0,00179935 0,0005416
0,00082859 0,00108535 1,60E-05 0,00023313 0,00060692 0,00117855 0,00068288

0,0008644 0,00063375 1,31E-05 6,66E-05 0,00023084 0,0019788 0,00025379
0,00124801 0,00078176 3,93E-05 0,00029641 0,0004539 0,0008051 0,0008922

0,000624 0,00672463 4,57E-05 9,33E-05 0,00038646 0,00029585 0,00069204
0,000624 0,00198855 2,37E-05 0,00109573 0,00040202 0,00224555 0,00058608

0,00112525 0,00159767 2,53E-05 0,00055619 0,00075736 0,00284694 0,00035322
0,00120709 0,00205306 5,73E-05 0,00011657 0,00351963 0,00295849 0,00024725
0,00153955 0,00136238 3,05E-05 0,00133886 0,00146024 0,0021728 0,00030481
0,00049613 0,00028462 1,56E-05 0,00016653 0,00013747 0,00041225 0,00015175
0,00047056 0,00161664 6,90E-06 9,66E-05 0,00010375 0,01268757 0,00014259
0,00272106 0,00111192 7,37E-05 0,001169 0,00113863 0,0014744 0,0009249
0,00078256 0,00121438 5,02E-05 0,00033971 0,00048502 0,00093605 0,00024987
0,00161627 0,00071345 9,36E-05 0,00088258 0,001315 0,00163445 0,00030743
0,00322742 0,00081971 2,98E-05 0,00357695 0,00018415 0,0022601 0,00052852
0,00100761 0,00144587 2,29E-05 0,00142545 0,00068992 0,0012416 0,0008935
0,00137588 0,00069068 2,55E-05 0,00249454 0,00055246 0,0014356 0,00068942
0,00185666 0,0018709 2,83E-05 0,00128557 0,00101154 0,00343379 0,00035714
0,00150886 0,00064134 2,83E-05 0,0003164 0,00057839 0,0007954 0,00030874
0,00110479 0,00146105 2,15E-05 0,00056285 0,00047724 0,00140165 0,00060047
0,00063935 0,00088043 3,26E-05 0,00029641 0,00059136 0,00097 0,0003022
0,00049102 0,00119541 7,73E-06 5,33E-05 0,00017378 0,001455 0,00019754
0,00095135 0,00088422 2,87E-05 0,00031307 0,00037608 0,001067 0,00039115
0,00031712 0,00110812 2,87E-05 2,66E-05 0,00039424 0,00824983 7,46E-05
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0,00068538 0,00065273 7,49E-05 9,33E-05 0,00040462 0,00046075 0,00043171
0,00053705 0,00043642 5,41E-05 0,00158864 0,00090001 0,00021825 0,00051282
0,00038361 0,00155213 6,80E-05 2,33E-05 3,63E-05 0,0002716 0,00092098

0,0019743 0,00073242 1,86E-05 0,00209488 0,0002075 0,001164 0,00015568
0,00259319 0,00148003 7,04E-05 0,00020982 0,00116456 0,0010379 0,00049581
0,00232211 0,00167357 8,20E-05 0,00098583 0,00127091 0,0018915 0,00038723
0,00355988 0,00014421 2,48E-06 0,00037635 0,00018415 0,0015908 0,00399395
0,00099227 0,00021631 1,20E-05 0,00033638 0,0004124 0,00092635 0,00160517
0,00198965 0,00090699 3,46E-05 7,33E-05 0,00024381 0,00077115 0,0001269
0,00193339 0,00066032 4,71E-05 0,00098916 0,00021787 0,00066445 0,00056384
0,00082348 0,0003757 3,60E-05 0,00018984 0,00052392 0,00100395 0,00031528
0,00021482 0,00152177 3,24E-05 0,00014987 6,74E-05 2,91E-05 0,00084641
0,00092066 0,00220865 1,17E-05 7,66E-05 0,00088963 0,00369569 0,00023417
0,00194873 0,00095253 4,25E-05 0,00031307 0,00128647 0,0024347 0,00031789
0,00271083 0,0006755 9,11E-06 0,00018651 0,00035534 0,00134345 3,92E-05
0,00160604 0,00210999 1,55E-05 0,00045961 0,00039165 0,00183815 0,00023155
0,00132984 0,00049714 2,19E-05 5,00E-05 0,00114382 0,0008633 0,00037676
0,00128381 0,00285 7,66E-05 0,00138882 0,0010686 0,00280814 0,00018184
0,00035803 0,00047816 8,69E-06 8,33E-05 0,00032421 0,00464629 5,63E-05
0,00092577 0,00059201 5,78E-05 0,00213151 0,00145506 0,0009118 0,00033228
0,00026085 0,00013282 1,71E-05 0,00102579 0,00023343 0,00074205 3,79E-05
0,00230165 0,00198096 9,94E-06 0,00048292 0,00086888 0,00283724 0,00021716
0,00198453 0,00113089 2,65E-05 0,00020316 0,00171702 0,00226495 0,00047357
0,00171857 0,00220865 1,53E-05 0,00026311 0,00071586 0,00284694 0,00027342
0,00054217 0,00071345 1,44E-05 0,0001532 0,00017896 0,00061595 0,00039639

0,0014526 0,00147244 2,35E-05 0,00135884 0,00147581 0,00411764 0,00030612
0,0016623 0,00025047 4,33E-05 0,00055952 0,00104526 0,00078085 0,00037938

0,00095646 0,00124094 4,98E-05 0,00079266 0,00049021 0,00099425 0,00043302
0,00016367 0,00140413 9,58E-05 3,33E-05 7,52E-05 6,79E-05 0,00017792
0,00011253 0,00048955 2,10E-05 2,00E-05 0,00045649 0,0009894 0,00035714

0,006818 0,00270959 7,04E-06 0,00052622 7,78E-05 0,00465599 0,00024725
0,00067004 0,00081591 2,04E-05 0,00012989 0,00033718 0,0004268 0,00019361
0,00040918 0,00115366 3,04E-05 0,0007427 0,00046168 0,00059655 0,0003833
0,00209194 0,001351 2,80E-05 0,00189838 0,00116975 0,0007469 0,00023809

0,000312 0,0002277 1,38E-05 4,00E-05 0,00014006 0,00033465 0,000191
0,00191293 0,00066411 1,53E-05 0,00080931 0,00021009 0,0016199 0,00060439

1,53E-05 3,79E-05 1,04E-05 3,33E-05 0,00015822 1,45E-05 0
0,00093089 0,00076658 1,27E-05 0,00016986 0,00028531 0,0012901 0,00023809

0,0007621 0,00081591 2,24E-05 5,66E-05 0,00060692 0,00102335 0,00035714
0,00250624 0,00085007 3,85E-05 0,00038634 0,00066917 0,0013677 0,00023155
0,00125824 0,0008273 6,96E-05 0,00012656 0,00035793 0,00105245 0,00017922
0,00101273 0,00061099 2,39E-05 0,00081597 0,00064842 0,0016102 0,00037153
0,00141679 0,00140413 6,07E-06 0,00011657 0,00084814 0,0014453 0,00011381
0,00059331 0,00064134 1,85E-05 0,00012656 0,00027234 0,0008342 0,00016876
0,00107922 0,00194301 7,45E-06 0,00013988 0,00134353 0,0003104 0,00021455
0,00141168 0,0008235 3,08E-05 0,00023647 0,0004539 0,0006984 0,00020146
0,00122243 0,00141172 3,08E-05 0,00094253 0,00125016 0,00282754 0,00023024
0,00061377 0,00033016 2,84E-05 0,00024646 0,00040721 0,00050925 0,00013605
0,00144748 0,00134341 0,00012655 0,00311068 0,00132797 0,00137255 0,0002067
0,00077233 0,00088422 6,35E-06 0,00026977 0,00030346 0,00078085 0,00011905
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0,00233234 0,00026944 0,00025876 4,00E-05 0,00011153 0,0016102 3,79E-05
0,00193339 0,00102463 5,42E-05 0,00183843 0,00144209 0,00139195 0,00046834
0,00016879 0,00019354 2,21E-06 4,33E-05 2,85E-05 0,0002619 0,00048796
0,00061889 0,00076658 2,95E-05 0,00025645 0,0005343 0,0006208 0,00032182
0,00143725 0,00154074 5,24E-06 0,00186508 0,00072364 0,0008148 0,00032313
0,00096669 0,00062996 1,24E-05 0,00063612 0,00058358 0,00145015 0,00028126

0,0013503 0,00044021 2,59E-05 5,33E-05 9,86E-05 0,00081965 0,00040162
0,00285405 0,00125992 3,51E-05 0,00044629 0,00194786 0,00195455 0,00038985
0,00079279 0,00092976 1,63E-05 0,00056951 0,00045908 0,0015132 0,00030612
0,00045522 0,00094873 4,00E-05 0,00014321 0,00026715 0,00313794 0,00016745
0,00050125 0,00081971 1,46E-05 0,00032306 0,00097004 0,0009991 0,00046703
0,00106387 0,00090699 2,94E-05 0,00034637 0,00064064 0,00094575 0,00046965
0,00051659 0,00058063 2,50E-05 0,00040965 0,00063805 0,00057715 0,00029304

9,72E-05 9,87E-05 3,38E-05 0,00017319 0,00047464 0,0002425 0,0001596
0,00029666 0,00323708 3,86E-06 0,00027643 6,22E-05 0,00116885 0,00030612
0,00136053 0,00122197 4,61E-05 0,00093587 0,0004513 0,00145015 0,00032574
0,00059843 0,00083868 1,17E-05 0,00026311 0,00029568 0,0011446 0,00029304
0,00325811 0,00063755 2,54E-05 0,00152204 0,0008196 0,00167325 0,00056384
0,00274663 0,00096391 4,77E-05 0,00021648 0,0006977 0,00238135 0,00016353
0,00139122 0,00176085 9,52E-06 0,00045961 0,0005758 0,00277904 0,00019492
0,00059331 0,00089181 2,24E-05 8,33E-05 0,00010634 0,00132405 0,00021716
0,00116105 0,00096771 1,19E-05 0,0004263 0,00034237 0,00171205 0,00021847
0,00085928 0,0005275 3,49E-05 0,00040632 0,00102451 0,0010767 0,0002224
0,00095646 0,00048196 2,36E-05 0,00035969 0,00068214 0,00097 0,00026295
0,00188735 0,00129787 3,27E-05 0,00096917 8,30E-05 0,00323979 0,00016483
0,00054217 0,00048575 6,21E-06 6,99E-05 0,00381272 0,00093605 0,00011905
0,00018413 0,00077037 4,28E-06 0,00058284 0,0002464 0,00026675 0,00054291

0,0020408 0,00030739 8,28E-07 8,99E-05 0,00032162 0,0002619 0,00048273
0,0001381 6,83E-05 3,31E-06 0,00028975 0,00014784 9,70E-05 0,00031528
0,0004859 0,00035672 1,15E-05 0,00018318 0,00062508 0,0006596 0,00018446

9,72E-05 4,93E-05 3,31E-06 4,66E-05 0,0040254 8,73E-05 4,19E-05
0,00038361 0,00055406 6,38E-05 0,00012656 0,00010375 0,0012901 0,00014521
0,00061889 0,00044021 3,17E-05 0,00054953 0,0002879 0,00041225 0,00021062
0,00074164 0,00048955 1,19E-05 0,000776 0,00026974 0,000776 0,00016876

0,0002762 0,00048955 1,46E-05 3,33E-05 0,00024121 0,00023765 0,00015568
0,00075187 0,00075899 1,39E-05 0,0001965 0,00026974 0,00085845 0,00026295
0,00029666 0,00029601 5,24E-06 0,00047626 0,00039943 0,0002328 0,00065541

0,000312 0,00033395 8,97E-06 0,00014987 0,00017637 0,00046075 0,00015306
0,00056263 0,00056924 2,46E-05 0,00047959 0,00024899 0,00048985 0,00029696
0,00064958 0,00018595 2,24E-05 7,66E-05 0,00046427 0,0004268 0,00016353
0,00063935 0,00068309 8,97E-06 0,00040299 0,00051096 0,00282269 0,00022501
0,00065981 0,00032257 2,10E-05 0,00102246 8,56E-05 0,00312824 0,0005743
0,00071095 0,00033775 6,07E-06 0,00010991 0,00064583 0,0006693 0,00075222
0,00023017 0,00045919 1,96E-05 7,66E-05 0,00081701 0,00031525 0,00026557

0,0018362 0,00025047 2,46E-05 0,00012989 0,00019453 0,0006887 0,00040685
0,00079791 0,00065652 2,32E-05 0,00052622 0,00051355 0,0010961 0,00024463
0,00169811 0,00029601 0,0004855 7,99E-05 0,00056542 0,0004947 0,00010335
0,00024551 6,83E-05 7,18E-06 6,33E-05 0,00015562 0,00047045 6,28E-05
0,00078768 0,00032257 1,28E-05 0,00014654 0,00017378 0,00056745 0,00011643
0,00251647 0,00063755 1,66E-06 2,00E-05 0,00299052 0,00222615 0,00049058
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0,00126846 0,00049714 2,48E-06 0,00201828 0,0003294 0,0006014 3,92E-05
0,00063935 0,00048575 2,13E-05 0,00014654 0,00014525 0,00051895 0,0002865

2,56E-05 0,00012523 9,76E-05 9,99E-06 2,59E-05 0,00013095 0,00022894
0,00061377 0,00026565 1,57E-05 0,00010325 0,00017118 0,00054805 0,00020016
0,00085417 0,00055027 2,04E-05 0,00108574 0,00197379 0,0007178 0,0003506
0,00046545 0,00013282 6,62E-06 7,33E-05 8,82E-05 0,000291 0,00013082
0,00044499 0,00060719 1,23E-05 0,00042963 3,63E-05 0,00026675 0,00133306
0,00035803 0,00062996 1,20E-05 9,99E-06 4,93E-05 0,00039285 5,10E-05
0,00038872 0,00113469 1,59E-05 0,00026311 3,63E-05 0,0009312 0,00013344
0,00046545 0,00071345 2,06E-05 5,66E-05 0,00037608 0,0002522 0,00012166
0,00163161 0,00021252 4,69E-06 0,0005462 0,00025678 0,0004268 0,00015044
0,00024551 0,00025426 1,30E-05 1,33E-05 0,00072364 0,00183815 2,35E-05

1,53E-05 0,00020113 6,90E-07 0,00682751 0 4,85E-06 0,00031266
0,00025574 0,00071345 6,78E-05 3,66E-05 7,78E-06 0,00032495 0,00013344
0,00023017 0,00027324 8,83E-06 5,33E-05 0,000166 0,0001261 0,00016876
0,00019948 0,00035293 7,45E-06 0,00020316 0,00018156 0,0003104 0,00039639
0,00035803 0,00039847 1,50E-05 0,00014321 0,00026715 0,00046075 0,00010073
0,00057286 0,00023908 1,64E-05 6,99E-05 0,0008196 0,000388 0,00024071
0,00025574 0,00037949 1,16E-05 0,00027643 0,00015822 0,00113975 9,81E-05
0,00073141 0,00025426 2,76E-07 0,00162195 0,0043107 2,91E-05 0,00037022
0,00029666 0,00048575 6,07E-06 5,99E-05 0,0002075 0,00045105 0,00010858
0,00037849 9,87E-05 9,11E-06 2,66E-05 7,52E-05 0,0001261 2,75E-05
0,00016879 0,00055786 2,40E-05 3,33E-05 0,00045908 0,0002425 4,71E-05
0,00035292 0,00017457 0 0,00029974 8,82E-05 0,0001455 0,00034798
0,00019436 0,00034913 1,38E-07 3,33E-06 0,00110491 0,00029585 2,62E-06

1,02E-05 3,79E-05 0 0,00015986 2,59E-06 1,45E-05 2,35E-05
0,00012787 0,00048955 1,46E-05 6,33E-05 6,22E-05 0,000388 0,00010597

0,0002762 0,00010626 1,35E-05 3,33E-06 3,63E-05 0,00018915 4,19E-05
6,14E-05 0,00028083 4,66E-05 9,99E-06 0,00043055 3,39E-05 1,31E-05

0,00035292 0,00036052 1,21E-05 0,00016986 0,00010115 0,00028615 0,00014914
0,00065981 0,00018595 3,67E-05 0,00013988 0,00022565 0,0004559 0,00015829

0,0004859 0,00049714 1,28E-05 0,00035636 0,00046168 0,00074205 9,42E-05
0,00133496 0,00018595 6,90E-07 5,00E-05 0,00025159 0,00029585 3,79E-05
0,00043987 0,00030739 1,66E-05 0,00035636 0,00013747 0,00048015 0,00018446
0,00022505 0,00068309 6,35E-06 0,00114236 0,00156659 0,00016005 0,00011643
0,00021482 0,00058822 3,71E-05 0,00484253 0,00019712 0,00045105 0,00013605

5,11E-06 7,59E-06 3,04E-06 0,00113237 7,78E-06 0,00145015 1,57E-05
4,09E-05 3,42E-05 1,52E-06 1,33E-05 7,78E-06 0,0001261 1,44E-05

0,00038361 0,00045919 4,55E-06 9,99E-06 0,00031902 0,0003201 3,92E-05
0,00029666 0,00015559 1,19E-05 0,00080931 0,00227725 0,0006887 0,00016614
0,00013298 0,00054647 9,94E-06 4,33E-05 9,86E-05 0,0004171 8,76E-05
0,00018413 0,00065652 4,97E-06 5,00E-05 0,00017378 0,00065475 7,98E-05

6,14E-05 6,83E-05 4,86E-05 0,00165525 0,00013747 0,0001649 0,00013736
6,14E-05 3,79E-06 7,87E-06 3,33E-06 0,00031902 0,00014065 0,00013867

0,00051148 0,00080832 1,28E-05 3,33E-06 0,00023343 0,0005626 0,00018577
9,72E-05 0,00028842 1,52E-06 0,00037302 0 0,0021437 4,19E-05

0,00029154 0,00024288 9,38E-06 9,33E-05 0,00023862 0,00041225 4,58E-05
0,00011764 0,00079694 3,59E-06 7,33E-05 5,19E-05 0,00079055 0,00010466
0,00030177 7,59E-05 1,09E-05 6,33E-05 0,00022306 0,00026675 0,00012951

9,21E-05 9,11E-05 8,83E-06 0,00011324 8,04E-05 0,00027645 0,0002067
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0,00041941 0,00020493 6,49E-06 1,67E-05 0,00025937 0,0006596 3,79E-05
0,00037338 9,49E-05 5,38E-06 4,00E-05 1,04E-05 0,00012125 0,0001269
0,00014321 7,97E-05 1,82E-05 2,66E-05 8,82E-05 0,00027645 2,49E-05

6,14E-05 0,00035672 2,25E-05 5,99E-05 2,59E-06 7,76E-05 0,00017138
0,00034269 0,00018595 7,31E-06 7,99E-05 0,00011931 0,000485 0,00010858
0,00029154 0,00034913 8,56E-06 3,00E-05 7,26E-05 0,00020855 0,0001269
0,00103319 0,00047437 1,34E-05 0,00048292 0,00031384 0,0008245 0,00026818

8,18E-05 0,00012523 3,17E-06 5,00E-05 0,00195823 0,00020855 6,93E-05
0,00015344 6,45E-05 7,31E-06 0,00012656 0,0002049 0,00043165 0,00014129

5,63E-05 0,00020113 8,28E-07 0,00205491 0,00173517 6,30E-05 0,00028388
0,00053705 0,00016698 6,76E-06 3,33E-06 0,00011153 0,0006887 4,45E-05
0,00028131 0,00018595 2,97E-05 0,00038301 0,00013487 0,0002813 6,67E-05

4,09E-05 7,59E-06 2,76E-07 0 0 0 1,31E-05
0,00015856 0,00027703 1,66E-06 9,66E-05 2,07E-05 0,00049955 6,93E-05

0,0001739 0,00088802 4,55E-06 0,00145543 5,97E-05 0,0005141 5,89E-05
0,00012787 0,00019734 6,90E-06 9,99E-05 0,00011672 0 4,19E-05
0,00139633 0,00011005 6,62E-06 3,00E-05 4,93E-05 0,00183815 0,00015175

0,0001739 0,00040985 8,28E-06 0,00066277 0,00014265 0,000194 0,00031397
0,00014321 0,00013282 1,05E-05 5,99E-05 0,00048502 0,00016005 5,23E-06
0,00032223 0,00026944 2,33E-05 0,00035969 1,56E-05 0,00091665 4,71E-05

2,05E-05 2,28E-05 8,28E-07 0,00010991 0 0,00345804 5,23E-06
0,00025062 0,00016318 1,59E-05 5,66E-05 0,00019453 0,0001649 9,68E-05
0,00025574 5,31E-05 2,70E-05 3,00E-05 6,48E-05 0,00097485 5,76E-05
0,00020971 0,0003036 7,87E-06 6,99E-05 0,00015043 0,00019885 0,00015699

9,21E-05 2,28E-05 0,0001133 0 6,48E-05 0,0010282 2,22E-05
9,72E-05 0,00060719 5,38E-06 6,33E-05 3,63E-05 0,00043165 9,29E-05

0,00022505 0,00125992 1,46E-05 0,0002731 3,37E-05 0,00021825 0,00038854
8,18E-05 0,00020113 6,76E-06 0,00268105 3,11E-05 0,0010379 3,14E-05

0,00014321 0,00026944 4,55E-06 0,0001965 2,07E-05 0,0005626 8,24E-05
0,00019436 9,87E-05 5,11E-06 0,00014654 7,00E-05 0,00079055 4,84E-05
0,00033246 0,00024667 5,52E-06 9,66E-05 3,37E-05 0,00044135 0,00016222
0,00051148 0,00017836 6,07E-06 5,99E-05 8,30E-05 0,0005044 5,76E-05
0,00048079 3,79E-05 9,66E-07 0 0 1,45E-05 0

5,11E-05 5,31E-05 1,10E-06 0 3,63E-05 1,45E-05 1,05E-05
2,05E-05 0,00149141 9,66E-07 9,99E-06 0,00140578 4,36E-05 8,11E-05

0,00011764 0,00047816 6,62E-06 5,33E-05 4,41E-05 0,0003977 5,23E-05
0,00034269 0,00033395 1,23E-05 8,66E-05 0,0001634 0,00050925 8,11E-05
0,00057797 0,00023149 1,79E-06 0,00025645 0,00169627 8,24E-05 8,37E-05
0,00019436 4,55E-05 9,66E-07 4,33E-05 0,00369859 0,0002522 3,14E-05
0,00028643 0,00031119 4,00E-06 5,99E-05 5,71E-05 0,00062565 0,00010204

2,56E-05 0,00035672 6,90E-07 2,00E-05 1,56E-05 0,0005723 8,37E-05
0,00038872 0,00017077 0,00067111 7,66E-05 9,86E-05 0,00038315 0,00018969

8,18E-05 0,00068688 3,86E-06 1,67E-05 4,41E-05 0,0004462 0,00018053
9,21E-05 7,97E-05 2,62E-06 5,00E-05 8,82E-05 0,0001067 4,58E-05

0,0001381 0,00033775 9,38E-06 3,33E-05 5,45E-05 0,0005044 3,92E-05
0,00083882 8,73E-05 0,00010033 0,0002298 0,00132278 0,00085845 1,96E-05

7,16E-05 0,00023149 8,00E-06 1,67E-05 4,93E-05 0,0003977 3,40E-05
0,00030177 0,00021631 5,24E-06 5,33E-05 8,82E-05 0,0002716 7,33E-05
0,00012276 0,00038329 4,00E-06 5,99E-05 0,00010115 0,00075175 7,98E-05

7,67E-05 3,04E-05 4,00E-05 3,33E-06 2,59E-06 0,0004074 4,97E-05
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1,02E-05 1,14E-05 0 0 0 0 0,00110151
0 2,28E-05 0 0 7,78E-06 0 0

0,00013298 0,00065652 3,31E-06 2,00E-05 3,63E-05 0,00053835 6,80E-05
0,00013298 0,00013282 7,87E-06 0,00139881 5,71E-05 0,0005238 3,01E-05

0,0001381 0,00114607 8,28E-07 4,00E-05 0 0,00029585 8,50E-05
0 4,93E-05 5,11E-06 0 8,30E-05 0 0

5,11E-06 0,0001518 0 6,66E-06 0 0,0018139 1,44E-05
9,21E-05 0,00012523 6,76E-06 0,00043296 4,15E-05 0,0006984 8,37E-05

0,00015344 0,00010626 1,59E-05 0,00010325 0,00011672 0,0001164 3,53E-05
0,00023528 0,00033775 7,87E-06 5,99E-05 0,0002075 0,00060625 2,62E-05

1,53E-05 0 1,24E-06 9,99E-05 7,78E-06 2,91E-05 2,49E-05
1,53E-05 9,11E-05 2,21E-06 0 7,78E-05 1,94E-05 2,49E-05

0,00015856 0,00011385 5,24E-06 8,66E-05 7,78E-06 0,00022795 9,94E-05
1,53E-05 6,07E-05 1,10E-06 1,33E-05 5,19E-06 0,00016005 0,00021716

0,0001381 4,93E-05 9,66E-07 9,99E-06 1,82E-05 3,39E-05 8,90E-05
0,00013298 3,04E-05 2,07E-06 0,00014321 3,11E-05 9,70E-05 8,24E-05
0,00021994 6,07E-05 7,87E-06 5,33E-05 0,00019193 0,0002522 1,57E-05

3,07E-05 3,79E-06 1,24E-06 1,67E-05 1,30E-05 0,00017945 2,49E-05
7,67E-05 0,00037949 1,24E-06 0,00013988 3,89E-05 0,0003395 1,57E-05
4,60E-05 0,00023529 1,38E-06 0,0001199 5,45E-05 0,0001261 2,75E-05

0,00012276 0,00038329 1,79E-06 5,00E-05 5,71E-05 0,00042195 4,97E-05
0,00014321 0,00017836 4,14E-07 0 0 0,0022116 0,000399

5,11E-06 2,28E-05 8,14E-06 0 5,19E-06 0,0010573 0
0,00014833 6,07E-05 4,69E-06 2,00E-05 7,52E-05 5,82E-05 4,19E-05
0,00033246 2,66E-05 2,35E-06 0 0,00019193 2,91E-05 7,33E-05
0,00019948 0,00011764 1,66E-06 1,33E-05 0,00031124 0,00027645 7,06E-05

0,0001023 0,00113848 3,17E-06 0,00037635 0 0,0002231 2,35E-05
0,00023017 4,93E-05 8,56E-06 1,33E-05 4,93E-05 0,00023765 1,96E-05
0,00021482 9,87E-05 1,10E-06 3,66E-05 4,15E-05 0,0001552 8,63E-05

1,53E-05 4,17E-05 1,01E-05 0 2,07E-05 3,88E-05 6,54E-06
2,56E-05 6,45E-05 1,13E-05 0 2,07E-05 3,88E-05 6,54E-06
1,02E-05 0,00010246 4,14E-07 0,00318062 2,59E-06 4,85E-06 4,71E-05
4,60E-05 0,00013662 1,26E-05 1,33E-05 4,15E-05 3,39E-05 1,96E-05
7,67E-05 0,0002239 5,93E-06 6,66E-06 0,00010375 5,82E-05 3,79E-05

0,00022505 0,00014041 6,07E-06 3,33E-05 0,00010894 0,00011155 3,27E-05
5,11E-06 1,90E-05 2,76E-07 6,66E-06 0,0001245 1,45E-05 7,85E-06

0,00055751 6,07E-05 1,38E-05 0,00032306 0,00011153 0,000388 7,85E-05
3,07E-05 0,00010626 6,90E-07 0 0 0,00015035 3,66E-05
1,02E-05 1,90E-05 0 6,66E-06 0 4,85E-06 4,71E-05

0,00018413 9,87E-05 3,45E-06 1,33E-05 1,56E-05 0,0002231 3,79E-05
0,00011253 0,00023908 1,66E-06 0,00011657 3,63E-05 0,0002231 4,32E-05

3,58E-05 0,00011385 1,93E-06 4,00E-05 0,00040721 0,0001067 9,16E-06
4,09E-05 8,73E-05 2,21E-06 3,00E-05 2,33E-05 0,0001261 1,31E-05
4,60E-05 4,17E-05 6,20E-05 3,33E-05 8,56E-05 0,0001067 3,53E-05

0,00010741 0,00010626 2,62E-06 6,66E-05 1,04E-05 9,21E-05 2,62E-05
9,21E-05 3,04E-05 4,00E-06 9,99E-06 2,85E-05 0,00030555 1,57E-05

0,0001023 7,59E-05 8,97E-06 1,33E-05 0,00013747 0,0001067 0,00011643
6,65E-05 8,73E-05 6,49E-06 0 1,04E-05 0,0006014 3,01E-05
1,53E-05 0,00011764 3,27E-05 9,99E-06 1,04E-05 0,0001358 7,85E-06
4,09E-05 1,52E-05 2,90E-06 0,00064612 1,82E-05 2,42E-05 0,00010989

D
ow

nl
oa

de
d 

by
: 

Ac
ce

ss
 th

ro
ug

h 
Ja

m
es

 C
oo

k 
U

ni
ve

rs
ity

 L
ib

ra
ry

13
7.

21
9.

5.
13

 - 
4/

4/
20

20
 1

:5
6:

29
 P

M

Acc
ep

ted
 m

an
us

cri
pt



3,07E-05 0,00012144 6,90E-07 0,00020649 3,89E-05 8,73E-05 2,62E-05
0,00014321 0,00012523 9,80E-06 6,66E-06 2,59E-05 0,00035405 5,76E-05

4,09E-05 0,00028083 2,35E-06 2,66E-05 1,04E-05 0,00019885 3,40E-05
2,05E-05 1,90E-05 1,24E-06 1,67E-05 5,19E-06 1,45E-05 1,18E-05
1,02E-05 0,00025047 3,45E-06 3,33E-06 5,19E-06 0,0001649 0

0,00020459 6,07E-05 6,07E-06 0 0 0,0001067 5,63E-05
0,00012276 0,0003719 7,04E-06 9,99E-06 1,04E-05 0,0001261 2,88E-05

1,53E-05 5,69E-05 6,90E-07 1,33E-05 3,63E-05 4,85E-05 0,00019492
8,18E-05 7,21E-05 5,89E-05 0,00037635 0,00026715 2,42E-05 6,93E-05
4,09E-05 0,00028842 9,66E-07 1,33E-05 2,07E-05 0,0001552 1,83E-05

0,00019436 0,00017077 6,90E-06 5,66E-05 7,52E-05 0,0001552 0,00018577
0 1,14E-05 4,28E-06 0 7,78E-06 0,0003298 4,45E-05

2,05E-05 7,21E-05 8,28E-07 0 1,30E-05 0,0002231 9,16E-06
0,00038872 4,93E-05 1,66E-06 0,00017319 0,00011672 4,36E-05 7,98E-05

2,05E-05 3,79E-06 0 0 0 5,33E-05 0,00056122
4,09E-05 0,00012523 5,11E-06 1,33E-05 4,93E-05 1,94E-05 1,44E-05
1,02E-05 3,04E-05 6,90E-07 0 0,0001245 0 6,54E-06
4,09E-05 0,00015559 1,24E-06 3,33E-06 0,00010894 2,91E-05 8,90E-05

0,00010741 0,00012903 4,28E-06 6,99E-05 0,00011153 0,00017945 5,76E-05
6,65E-05 2,66E-05 3,17E-06 3,66E-05 3,89E-05 8,24E-05 2,49E-05
5,63E-05 6,07E-05 2,35E-06 0 8,04E-05 3,88E-05 3,92E-06

0,00013298 0,00019354 5,24E-06 0 8,30E-05 0,0005529 3,27E-05
6,65E-05 8,35E-05 1,38E-07 0 0,00062767 0,00014065 1,05E-05

0 3,04E-05 7,45E-06 0 0 1,94E-05 7,85E-06
0 0 0 0 0,00335623 0 0

1,02E-05 5,31E-05 2,48E-06 0 5,19E-06 3,88E-05 1,18E-05
4,09E-05 0,00038329 0 0 0 9,21E-05 4,45E-05
5,11E-06 0 4,14E-07 3,33E-06 3,89E-05 8,73E-05 2,62E-06
6,14E-05 0,00021631 1,24E-06 9,99E-06 1,04E-05 0,0002716 3,40E-05
9,21E-05 3,04E-05 2,21E-06 1,33E-05 1,82E-05 0,0001649 1,57E-05

0 0 1,52E-06 5,00E-05 1,04E-05 1,45E-05 1,44E-05
2,56E-05 3,42E-05 0 0 0 0 5,23E-06

0 0,00061478 3,59E-06 3,33E-05 1,82E-05 3,88E-05 2,62E-06
4,09E-05 6,07E-05 1,10E-06 6,66E-06 2,59E-05 2,42E-05 3,40E-05
3,58E-05 1,14E-05 9,66E-07 0 4,15E-05 1,94E-05 0
7,16E-05 3,79E-06 2,07E-06 0 2,59E-06 0,0001649 1,18E-05
2,05E-05 0,00015939 6,90E-07 1,67E-05 5,19E-06 0,00010185 1,18E-05
3,07E-05 0,00020872 0,00062447 2,33E-05 2,59E-06 0,0001261 3,66E-05
9,21E-05 1,52E-05 5,11E-06 0 3,11E-05 0,0001067 0
3,58E-05 1,14E-05 8,28E-07 2,33E-05 5,19E-06 5,82E-05 3,14E-05

0,00012276 7,59E-06 3,86E-06 2,66E-05 8,82E-05 0,00013095 3,66E-05
2,56E-05 5,31E-05 6,90E-07 0,00013988 1,56E-05 0,00014065 1,70E-05
2,56E-05 4,55E-05 5,52E-07 3,33E-06 2,59E-05 0,0001358 2,09E-05
2,05E-05 3,79E-05 4,69E-06 2,33E-05 1,56E-05 7,27E-05 6,67E-05

0,00012787 0 1,02E-05 0 7,78E-06 0,00015035 0
0,00013298 4,17E-05 1,38E-06 1,67E-05 7,78E-06 7,76E-05 0,00011251

6,14E-05 1,14E-05 1,38E-07 2,66E-05 4,93E-05 4,85E-05 1,96E-05
5,11E-06 1,14E-05 1,21E-05 0 2,59E-06 9,70E-06 1,31E-06
1,53E-05 3,79E-06 0 1,33E-05 0 1,45E-05 1,70E-05
9,21E-05 0,00011764 6,35E-06 2,66E-05 8,04E-05 5,33E-05 1,83E-05
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0,00010741 7,59E-06 1,84E-05 0 7,78E-06 3,39E-05 3,66E-05
3,58E-05 1,14E-05 1,24E-06 0 3,11E-05 6,30E-05 5,23E-06

0,00013298 0,00011764 2,76E-07 1,67E-05 7,78E-06 0,00035405 6,54E-06
3,58E-05 0 1,38E-06 6,66E-06 3,11E-05 6,30E-05 1,70E-05
4,60E-05 1,90E-05 1,10E-06 1,67E-05 0 0,00010185 1,70E-05

0,00077745 0 0 0 0 0,00020855 1,44E-05
3,58E-05 7,59E-06 4,28E-06 0 1,04E-05 0,00023765 5,23E-06
3,07E-05 0 1,52E-06 0 0 0 5,23E-06
8,70E-05 3,79E-06 4,69E-06 1,67E-05 2,59E-06 7,76E-05 3,92E-06
1,02E-05 0 5,52E-07 0 1,82E-05 1,94E-05 4,32E-05

0 0 0 3,66E-05 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0

2,05E-05 4,55E-05 3,04E-06 2,00E-05 4,93E-05 9,70E-06 0
1,02E-05 8,35E-05 1,66E-06 6,66E-06 0,00010634 7,76E-05 2,62E-06
8,70E-05 7,21E-05 1,52E-06 0 0 2,91E-05 3,92E-06
1,02E-05 0 5,38E-06 2,66E-05 1,82E-05 0,0002037 1,05E-05

0 0 4,14E-07 0 0 0 2,49E-05
5,11E-06 1,52E-05 0 6,33E-05 5,19E-06 4,85E-06 1,31E-06
4,60E-05 9,87E-05 4,28E-06 0,00015653 4,15E-05 8,24E-05 0
3,07E-05 0 1,10E-06 0 0 2,42E-05 0
5,11E-06 3,04E-05 2,76E-07 1,33E-05 0 0,00015035 0
1,53E-05 5,69E-05 2,62E-06 2,00E-05 3,89E-05 1,45E-05 2,62E-06
3,58E-05 2,28E-05 2,76E-07 0 5,19E-06 0 1,44E-05

0 0 0 0 0 0 0
1,02E-05 6,83E-05 4,14E-07 0 7,78E-06 5,33E-05 1,31E-06

0 0 0 0 0 4,36E-05 0
0 0 0 0 0 5,33E-05 0

3,58E-05 2,28E-05 8,28E-07 4,33E-05 2,59E-05 4,85E-05 0
5,11E-06 6,45E-05 1,38E-07 1,33E-05 1,82E-05 9,70E-06 3,92E-06

0 1,14E-05 5,52E-07 9,99E-06 0 4,85E-05 9,16E-06
1,02E-05 4,55E-05 6,90E-07 0 7,78E-06 6,30E-05 6,54E-06
2,05E-05 1,90E-05 4,14E-07 9,99E-06 2,59E-06 8,24E-05 2,09E-05

0 1,52E-05 0 6,66E-06 0 0 3,92E-06
4,09E-05 7,59E-06 1,38E-06 3,33E-05 7,78E-06 4,85E-06 1,31E-05
1,02E-05 3,04E-05 9,66E-07 0 1,30E-05 2,42E-05 7,85E-06

0 3,04E-05 1,24E-06 6,66E-06 0 4,85E-05 0
5,11E-06 3,79E-06 0 0 0 0,00024735 0

0 3,79E-06 0 9,99E-06 3,37E-05 0 0
0 2,28E-05 0 0 0 0 0
0 0 4,14E-07 0 1,04E-05 9,70E-06 1,31E-06

1,02E-05 3,42E-05 1,38E-07 0 0 9,70E-06 0
5,11E-06 1,14E-05 1,10E-06 1,67E-05 0 5,33E-05 0

0 1,14E-05 1,38E-07 0 0 9,70E-06 0
2,56E-05 0 0 0 0 0 0

0 0 5,52E-07 0 0 0 0
5,11E-05 6,07E-05 0 6,66E-06 0 1,45E-05 0
5,11E-06 7,59E-06 5,52E-07 3,33E-06 0 1,45E-05 5,23E-06
1,02E-05 3,42E-05 5,52E-07 0 0 2,91E-05 3,92E-06
2,56E-05 1,90E-05 0 0 2,07E-05 0 0

0 0 2,62E-06 0 0 0 0
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0 7,59E-06 0 0 0 4,85E-06 2,62E-06
1,02E-05 0 2,76E-07 6,66E-06 2,59E-06 1,45E-05 2,62E-06
1,02E-05 0 1,93E-06 0 0 0 0

0 0 2,76E-07 9,99E-06 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 7,25E-05 0 0 0 0
0 1,14E-05 2,76E-07 3,33E-06 7,78E-06 0 0
0 0 4,14E-07 0 0 0 0
0 0 8,28E-07 0 0 0 0
0 7,59E-06 2,76E-07 0 2,59E-06 9,70E-06 1,31E-06
0 1,52E-05 0 0 0 4,85E-06 0
0 0 0 3,33E-06 0 4,85E-06 0
0 0 1,10E-06 3,33E-06 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0

1,53E-05 0 0 3,33E-06 0 4,85E-06 3,92E-06
0 1,14E-05 0 3,33E-06 0 0 3,92E-06
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 7,59E-06 0 0 2,59E-06 0 0
0 0 5,52E-07 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 4,85E-06 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 1,90E-05 0 0 0 0 0
0 1,52E-05 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 7,59E-06 0 3,33E-06 0 0 0
0 1,14E-05 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 4,85E-06 0
0 0 0 0 0 0 0
0 7,59E-06 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 5,23E-06
0 0 2,76E-07 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
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ICGC_0433 ICGC_0449 ICGC_0434 ICGC_0452 ICGC_0435 ICGC_0453 ICGC_0436
1 0,3567427 1 0,62585138 1 0,60384119 1

0,20139449 0,09521595 0,27782163 0,15943745 0,86470088 1 0,73449655
0,11786978 0,19505458 0,69809183 0,11743449 0,12682158 0,90372334 0,33512734
0,53238471 0,14091425 0,84050327 0,10763259 0,52060419 0,21853094 0,43976331

0,0073035 1 0,0012814 0,27535476 0,00576552 0,01577894 0,00782226
0,18513748 0,06974892 0,54248572 0,06719388 0,21972507 0,26718483 0,24716311
0,18741853 0,05044078 0,54932912 0,10980516 0,11496891 0,14500854 0,15418337
0,19420479 0,06627487 0,51029296 0,08926354 0,16691815 0,11680834 0,18961983
0,16498045 0,06533765 0,28490645 0,06285598 0,23988056 0,15391181 0,14577757

0,0765057 0,35071067 0,90236316 0,13230571 0,03244892 0,09768038 0,03028593
0,64615791 0,01992826 0,06323413 0,03842185 0,25581515 0,05609279 0,22701428
0,00053794 0,54456025 0,00135568 1 0,00040105 0,00889028 0,02137377
0,32190222 0,02196478 0,0845536 0,05209454 0,11341635 0,13429428 0,18744002
0,14243374 0,04223834 0,29365337 0,0683562 0,13876955 0,06696301 0,14039073
0,14870792 0,01956183 0,12224337 0,02089647 0,11204644 0,07948391 0,11965354
0,06405561 0,02749649 0,11565068 0,03824442 0,10635637 0,2276855 0,13943103
0,11373699 0,01715184 0,08382005 0,05614275 0,13743935 0,17526233 0,20382722
0,11748702 0,03404294 0,19997214 0,04697814 0,12509431 0,07378669 0,14616338
0,12157325 0,02751059 0,08598357 0,02125857 0,06458414 0,16755483 0,16222264

0,2050359 0,02970918 0,17815126 0,05496595 0,41448607 0,0420815 0,15790159
0,04284857 0,02004101 0,01018617 0,03750575 0,04595739 0,03978095 0,16639901
0,08931269 0,0180961 0,15716607 0,04176398 0,08150745 0,07310648 0,10757775
0,13103366 0,01966753 0,03194206 0,01942637 0,09888343 0,2867547 0,09072276
0,20101173 0,02408586 0,131631 0,0338848 0,08835699 0,09807464 0,12229633
0,36317837 0,0098232 0,02258229 0,0511024 0,12428427 0,03307858 0,19216135
0,08473507 0,0302095 0,10363527 0,07216181 0,06851518 0,03963798 0,10321812
0,14599756 0,00012684 0,02436511 0,0005178 0,02704076 0,00039859 0,09118573

0,0635332 0,00870981 0,02923998 0,00938187 0,09897475 0,11243252 0,10096597
0,07136946 0,00751186 0,00285993 0,04699262 0,00322822 0,01785854 0,33870571
0,09335754 0,01808906 0,06210131 0,04092754 0,04523868 0,01550599 0,09707413
0,09966276 0,00213517 0,0355634 0,00476154 0,23030313 0,01675808 0,04939308
0,04918482 0,07465348 0,14197502 0,04593169 0,05048403 0,0620413 0,03470826
0,23531542 0,00744844 0,02112447 0,03463434 0,0955083 0,024054 0,1193449
0,04008648 0,00831519 0,03033567 0,00488466 0,0200324 0,04729349 0,04341305
0,03924855 0,02763038 0,16417661 0,01175359 0,04982489 0,09234709 0,08272689
0,18924441 0,00602499 0,02171874 0,00845491 0,0916527 0,02261995 0,07569554
0,10184036 0,00977387 0,040169 0,0114277 0,09890725 0,04551284 0,09226117
0,02962779 0,01588342 0,02410511 0,01158702 0,04677139 0,1556838 0,06962389
0,04769516 0,01302948 0,20770695 0,01713793 0,15015367 0,05293007 0,05965557
0,10475245 0,01278989 0,06388412 0,02070818 0,07210473 0,03651425 0,03490598
0,04138477 0,00574312 0,04135754 0,01235829 0,04191517 0,13896904 0,06010889
0,02522604 0,01554517 0,27436743 0,01390081 0,00102445 0,0764425 0,01323322

0,0412658 0,01275465 0,04171967 0,01475897 0,0455206 0,03939103 0,04503827
0,0002069 0,00026778 0,00032499 0,00028243 0,00017471 0,00365229 6,27E-05

0,04980552 0,0147348 0,05484934 0,00779952 0,02860524 0,06602286 0,04597867
0,02126911 0,00792057 0,04338177 0,00717671 0,01819792 0,30478654 0,05751434
0,06720046 0,00701858 0,03097637 0,00784659 0,05414903 0,06981379 0,06253949
0,19516686 0,01399488 0,01556247 0,05084531 0,07068718 0,01314912 0,07010615
0,02989159 0,03011085 0,09169414 0,04257507 0,0812573 0,02395002 0,01737101
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0,04643308 0,01217682 0,04509959 0,01427739 0,03994965 0,05152634 0,05546955
0,03411748 0,04192828 0,09637402 0,01671428 0,034609 0,03785299 0,02208269
0,04066063 0,00489751 0,02344584 0,00832455 0,03867901 0,08742971 0,12492947
0,03501748 0,02287381 0,06078277 0,01659117 0,03182154 0,05112342 0,03787671
0,03585025 0,01775786 0,09798969 0,01245243 0,03201611 0,02709974 0,03691219
0,00999835 0,00416464 0,04708668 0,00250569 0,00883093 0,01533703 0,00559422
0,06277285 0,00617297 0,02992711 0,01541074 0,04001318 0,03972463 0,05493907
0,09247305 0,03845422 0,01603603 0,01222431 0,02852582 0,00819274 0,02410818
0,01762771 0,0671839 0,0090812 0,01205051 0,08008196 0,03523616 0,00501551
0,06286595 0,0116765 0,04886021 0,01512831 0,04969783 0,02005078 0,09689087

0,0302278 0,0089353 0,02170946 0,00966068 0,0545461 0,0556682 0,04018673
0,1215267 0,00288918 0,00065927 0,03657517 0,06190786 0,08618628 0,03374856

0,13140608 0,02188022 0,01927666 0,00820868 0,144408 0,01308413 0,012206
0,03180539 0,02504422 0,05131157 0,02878651 0,02410638 0,03709047 0,03759217
0,02945193 0,01388214 0,040169 0,00355939 0,01185267 0,01848241 0,02832796
0,15519417 0,0111339 0,02160732 0,0091791 0,04482175 0,01251224 0,0406497
0,01511907 0,01421333 0,03090209 0,00329144 0,01017305 0,01590458 0,024412
0,00672936 0,01062653 0,02062306 0,00479775 0,05370034 0,05795142 0,03993113
0,03606232 0,0077444 0,03077209 0,01396236 0,03388633 0,04166558 0,05550331
0,03436575 0,05702246 0,00775338 0,01882167 0,10987047 0,02440493 0,01467517
0,03672956 0,00937925 0,06940898 0,00759312 0,01894839 0,02778861 0,02816399
0,07065049 0,02125306 0,02287943 0,00856354 0,05174673 0,0097871 0,02214538
0,04435893 0,02201411 0,0633177 0,01532022 0,02507922 0,01537602 0,06592013
0,04468479 0,01478412 0,02651005 0,01060575 0,04234798 0,04004956 0,03923668
0,07675915 0,01040808 0,04267608 0,00958102 0,0184719 0,03471627 0,03885087
0,04104856 0,0162569 0,06470124 0,01193464 0,01935738 0,0260946 0,04771963
0,05916765 0,0176592 0,01903524 0,01449826 0,06967861 0,01280252 0,04354808
0,03459334 0,00670852 0,04921306 0,01014589 0,0287998 0,03179183 0,04369276
0,02469845 0,03049137 0,18539394 0,01141684 0,01126897 0,02739435 0,01355633
0,03021745 0,00515119 0,03047495 0,00802764 0,02972102 0,04931677 0,03134208
0,02980365 0,01169764 0,04743024 0,01215189 0,02692561 0,03114196 0,03769345
0,02988641 0,00553876 0,02182088 0,01197084 0,04255843 0,03402307 0,02407925
0,00090001 0,0001057 0,00017642 0,0001376 3,97E-05 5,63E-05 5,79E-05
0,04854861 0,01562974 0,05075445 0,01014589 0,09335218 0,01563163 0,02477852
0,05646763 0,00789238 0,05482149 0,0095955 0,01196385 0,01506841 0,05891289
0,02510707 0,02643243 0,01930452 0,00696308 0,04368612 0,03004151 0,01752533
0,06662115 0,00405189 0,07819305 0,00501501 0,06456429 0,01095687 0,01345506
0,01543459 0,02173224 0,05197084 0,01144943 0,02872436 0,03069571 0,01551431
0,03750026 0,00987252 0,03573054 0,0170981 0,03262363 0,0302538 0,04484054

0,0324054 0,01369892 0,05168299 0,01151461 0,02047713 0,01663677 0,03550881
0,02105704 0,00711724 0,03627838 0,00649598 0,02845832 0,04189954 0,02346195
0,09836964 0,01086612 0,01672315 0,00889666 0,03060252 0,01019002 0,03968036
0,05763143 0,00524984 0,04100469 0,00462757 0,02931203 0,01719566 0,03871584
0,04384168 0,01128188 0,05441293 0,01161599 0,02010785 0,02459556 0,02856426
0,03781578 0,01119027 0,04740239 0,00987794 0,03302865 0,01346106 0,04192287
0,02511742 0,01116913 0,0349877 0,00524313 0,01785246 0,02627657 0,02183191
0,04054683 0,00461563 0,01498677 0,00481224 0,03973126 0,01684907 0,03361353
0,02228809 0,00866753 0,03974186 0,0102509 0,02419771 0,02584332 0,04163833
0,02246395 0,0080756 0,02826501 0,00548211 0,02359019 0,04569047 0,02247814
0,01900358 0,01739143 0,0472631 0,00710792 0,01896824 0,017174 0,01811369
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0,09958 0,00423511 0,01287896 0,00635476 0,04514338 0,00948383 0,03428869
0,01646391 0,00722999 0,01695529 0,01154719 0,03274672 0,01681441 0,01373477
0,02695881 0,01582704 0,03427272 0,01282539 0,02238308 0,02487717 0,03152052
0,01680012 0,01393851 0,14423139 0,02305818 0,03862739 0,00389924 0,01857184
0,03055883 0,00780077 0,03908259 0,00888942 0,01656197 0,02860745 0,03141924
0,01895186 0,0171307 0,06770974 0,00920806 0,01510868 0,01360403 0,01665726
0,03164505 0,00564446 0,01061331 0,00674582 0,02768402 0,02927465 0,02250708
0,00849833 0,0033895 0,03061424 0,00833542 0,06547756 0,00432816 0,00851189
0,02248464 0,00509481 0,02496866 0,00619906 0,01797953 0,03255435 0,02527043
0,02838123 0,01555222 0,03798691 0,01690257 0,01254358 0,02585199 0,02568517
0,01676908 0,00388982 0,09897395 0,0121881 0,01651035 0,0153197 0,03323736
0,02712433 0,00407303 0,02387298 0,00942532 0,02659604 0,02617692 0,01974373
0,02094325 0,0116624 0,0441339 0,00555815 0,01119353 0,01195335 0,01644507
0,02131566 0,00309353 0,01591532 0,00347611 0,01997284 0,03325188 0,03227767
0,01736391 0,00766689 0,03196992 0,00739397 0,02909364 0,02518045 0,01441958
0,02011566 0,00705382 0,03110637 0,00745915 0,01477514 0,01653713 0,0245181
0,01439493 0,02154902 0,07380101 0,01566783 0,01226563 0,01570095 0,01143439

0,0213467 0,0095977 0,0406797 0,00409891 0,01234901 0,02363375 0,01596763
0,01599321 0,00761051 0,0104926 0,00760399 0,02331621 0,02067032 0,02493767
0,07348499 0,00465792 0,01703886 0,00333127 0,06422678 0,00335335 0,00326008
0,02002255 0,00568674 0,02562793 0,00467826 0,01702655 0,02006811 0,0228109
0,01196388 0,02371238 0,0453503 0,00935652 0,01622446 0,03032745 0,0052711
0,01506217 0,00396733 0,01780956 0,00576092 0,01769363 0,02297088 0,01721186
0,02283636 0,00317105 0,0204002 0,00411701 0,02237117 0,01684907 0,03476613
0,02838123 0,00827291 0,01953665 0,01619287 0,04021966 0,00975677 0,03458287
0,05304347 0,00321333 0,0047356 0,00368612 0,02559938 0,01355637 0,03353154
0,00395692 0,01803268 0,00071498 0,00198428 0,00400251 0,03673087 0,00350603

0,0235812 0,00462973 0,01540462 0,00559798 0,02650868 0,02466921 0,02693905
0,01687253 0,01504485 0,06473838 0,00557988 0,00879917 0,01285451 0,01360456
0,01600873 0,01307176 0,0314685 0,0065177 0,01744348 0,02277158 0,01807993
0,00949145 0,00421397 0,00615628 0,00452618 0,01900398 0,02060967 0,02192837
0,01923117 0,02505127 0,00634198 0,00657202 0,0164905 0,01878136 0,00564244
0,01371216 0,00456631 0,01331538 0,00374406 0,02516657 0,03118528 0,03128903
0,01644322 0,00443242 0,01832026 0,00501501 0,01638726 0,02116423 0,02582503
0,02803468 0,00906919 0,02425368 0,01010968 0,01383804 0,02165813 0,01955565

0,1906358 0,00050737 0,00088212 0,00033675 0,06120107 0,00080584 0,03043543
0,00137587 0 0,00017642 3,98E-05 0,01351641 8,66E-06 0,00088736
0,04158132 0,00373479 0,01169971 0,00806384 0,01195194 0,01324443 0,01584707
0,01104318 0,00648303 0,02154232 0,00482672 0,01342508 0,01810549 0,01486808
0,01446217 0,00770917 0,02710432 0,0068291 0,01994505 0,01591758 0,01689839
0,01456562 0,01422743 0,06455267 0,00778141 0,0146441 0,01930559 0,01977749

0,0126156 0,00444651 0,03256419 0,00358474 0,03022133 0,00925421 0,05105687
0,00498107 0,00291736 0,03144993 0,01124666 0,03913565 0,00748222 0,02433484

0,0244812 0,01169764 0,0326199 0,006811 0,01396908 0,0144142 0,02014883
0,03138125 0,00906919 0,04023399 0,00459498 0,0182813 0,01551899 0,02341855
0,01596218 0,01350866 0,05332652 0,00962447 0,00940272 0,01239093 0,01418327
0,01683632 0,01227547 0,03580482 0,00855991 0,01186458 0,02893239 0,01851879
0,02223119 0,01394556 0,04350248 0,00836076 0,01703052 0,00880796 0,01770859
0,01168456 0,00769507 0,03183992 0,00510553 0,01189238 0,0099734 0,01043611
0,01254836 0,0162569 0,0394633 0,01034866 0,01023658 0,01852141 0,01835
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0,02315706 0,00330494 0,01222898 0,00506932 0,01841234 0,02196141 0,0240262
0,02732605 0,01397374 0,04888806 0,00430168 0,02052477 0,00879063 0,01149708
0,01339147 0,00749776 0,02251729 0,00540969 0,01388172 0,00847002 0,01224941
0,01048456 0,02166177 0,0807187 0,01450551 0,01194797 0,01333541 0,00869515
0,01009662 0,00932288 0,01325038 0,00815799 0,01881735 0,02001178 0,01674889
0,02062773 0,0052428 0,02511723 0,00559436 0,01118161 0,01812715 0,02015365
0,00605177 0,0002255 0,00296207 0,00030778 0,02504348 0,00376494 0,01207579
0,00912937 0,0055599 0,02211802 0,0040446 0,01374671 0,02068332 0,02730074
0,00997766 0,00663101 0,0301871 0,00355939 0,00793752 0,01496876 0,01480538
0,01084145 0,00431967 0,01974094 0,00450084 0,01120544 0,01346539 0,01712506
0,01688805 0,00446061 0,01500534 0,00387803 0,03464871 0,01741662 0,01085085
0,01818116 0,00650417 0,02158875 0,00505846 0,01230533 0,01732564 0,02289771
0,01117249 0,01479117 0,02476438 0,00679651 0,00952581 0,01998146 0,01074958
0,01202077 0,01114094 0,0221273 0,00675306 0,0110069 0,01801451 0,0142122
0,01069145 0,00362204 0,0262872 0,0042872 0,01893648 0,01116483 0,00970307
0,01259491 0,00732864 0,04792237 0,00381286 0,00865225 0,00768151 0,01590976
0,01711046 0,00560923 0,02566507 0,00476879 0,01132456 0,00951415 0,01925182
0,01313285 0,01263486 0,02791216 0,00731793 0,01512853 0,01955254 0,00820324
0,02300188 0,01326202 0,0121547 0,00661185 0,01442968 0,01217864 0,02160525
0,01256388 0,00467906 0,02813501 0,00669151 0,01196385 0,01327476 0,02058768
0,00716902 0,01263486 0,05505362 0,0305137 0,00692101 0,00457078 0,05481368

0,0217605 0,00494683 0,01357538 0,00409529 0,01751495 0,01739929 0,01570239
0,02538121 0,00510186 0,01415108 0,00552918 0,04686272 0,0087473 0,02123873
0,01863634 0,00873799 0,01890524 0,00683634 0,01453689 0,01749461 0,01464624
0,00903627 0,00268482 0,00672269 0,00293297 0,0154859 0,02573501 0,01173339
0,01662943 0,01102115 0,04295464 0,00706446 0,01167796 0,00927154 0,01303067
0,01627253 0,00374184 0,01767027 0,00454067 0,01306375 0,01403728 0,01415433
0,01077421 0,01901218 0,05637216 0,00970413 0,00196552 0,00982609 0,00531933
0,01381044 0,01228252 0,02173731 0,00661547 0,00966479 0,01251224 0,01095213
0,01298285 0,02226779 0,00503273 0,00823041 0,01525163 0,0092802 0,00474544
0,01494838 0,00530622 0,01719671 0,00408081 0,01487838 0,02356876 0,02070825
0,01324147 0,00788534 0,01732671 0,00575006 0,00898976 0,01421491 0,01714435
0,01048456 0,0079558 0,01615674 0,00631855 0,01551767 0,01823546 0,00838168
0,01696046 0,00811083 0,04789452 0,005913 0,00989112 0,00870398 0,01199381
0,01315871 0,00357976 0,01570175 0,00429444 0,01290492 0,01659778 0,0187985

0,0118087 0,00703972 0,02034449 0,00376216 0,01351641 0,02050136 0,01138134
0,00886041 0,01312813 0,03533126 0,00433789 0,00237848 0,01192735 0,00746539
0,01568804 0,00458745 0,01986165 0,00542056 0,0136673 0,01312312 0,02008131
0,02557259 0,01212749 0,08748781 0,00648149 0,02004828 0,00640776 0,00662625

0,0106449 0,01110571 0,01956451 0,00518519 0,01019687 0,00761652 0,00861799
0,01418286 0,00411531 0,04209109 0,00419305 0,00660335 0,00911123 0,01478127
0,01691391 0,01135235 0,01296253 0,00883511 0,02638559 0,00665471 0,0066359
0,01093973 0,00761756 0,02651005 0,00460584 0,02372122 0,00924121 0,01300655
0,00839489 0,00530622 0,03825619 0,00419668 0,00509446 0,00939284 0,01219153
0,02888296 0,00377002 0,00675983 0,00375854 0,01966312 0,00955315 0,01980642

0,0126156 0,00408008 0,0211709 0,00429082 0,01010554 0,01476947 0,01584707
0,02404672 0,00150801 0,00658341 0,00276278 0,03571287 0,00676302 0,02341855
0,01235181 0,01656696 0,03770834 0,00813988 0,0055511 0,00924987 0,00862763
0,01995014 0,00467906 0,01582246 0,00445376 0,01400878 0,00638176 0,0113524

0,0117725 0,00467201 0,02134732 0,00558712 0,01469969 0,01368635 0,01960869
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0,00898972 0,01356503 0,03649195 0,00602887 0,00897388 0,01130347 0,00787531
0,00645522 0,00619411 0,01668601 0,004356 0,00979185 0,01103919 0,01161765

0,0089173 0,02339527 0,04235108 0,01145667 0,00347837 0,01167607 0,00290321
0,01125525 0,00868867 0,02255444 0,00677479 0,01108632 0,0127072 0,00995385
0,01073283 0,01730687 0,00873764 0,0039939 0,00359749 0,01661511 0,00357837
0,01213457 0,0086182 0,02606435 0,00563781 0,00801693 0,01304947 0,01385051
0,00858627 0,01077451 0,03699336 0,00452256 0,00477681 0,01707435 0,00679504
0,07518673 0,00116976 0,02015878 0,00178875 0,03409678 0,01002539 0,01703825
0,01356216 0,00262845 0,01989879 0,0022305 0,00974818 0,01289783 0,01473305
0,00812592 0,00381935 0,02651934 0,00374768 0,005293 0,01388997 0,01154048
0,00436038 0,00499616 0,02129161 0,00113336 0,00416134 0,02150649 0,02826526
0,00746902 0,00713838 0,00452203 0,0057392 0,01288903 0,00736957 0,01643542
0,04075373 0,00498207 0,00550629 0,00173081 0,02780315 0,00902025 0,00864692
0,01740012 0,00460859 0,03738335 0,00335662 0,01060983 0,01111284 0,01087496
0,01027766 0,01317041 0,05249083 0,00578265 0,00422884 0,00954881 0,00695901
0,00272071 0,01162012 0,00181067 0,01286522 0,00420105 0,01259022 0,00610059
0,01010179 0,01109162 0,01913738 0,00577179 0,00832665 0,01972584 0,00915812
0,00891213 0,00682127 0,01659316 0,00474344 0,00660335 0,0180405 0,01072546
0,01269836 0,00537669 0,0217466 0,00624251 0,00701233 0,01497743 0,00758113
0,01435872 0,00584177 0,02373369 0,00502587 0,00950199 0,0080931 0,01228316
0,01580183 0,01662333 0,04511816 0,00644166 0,00213626 0,00691033 0,0063369
0,00728798 0,00575721 0,00604485 0,00341455 0,00782634 0,02119022 0,02198141
0,00894834 0,01566497 0,02585078 0,01160875 0,00860857 0,01165874 0,00928351
0,01001904 0,00660282 0,01608246 0,00434876 0,01091955 0,01142045 0,01446298
0,00939834 0,00615183 0,02273086 0,00404098 0,009637 0,01174972 0,00845884
0,00737591 0,00717361 0,01314824 0,004356 0,0109116 0,01337007 0,01741923
0,03487265 0,00083152 0,02859 0,00295469 0,00619039 0,01144211 0,01408682
0,01352078 0,00688469 0,02122661 0,00373319 0,01357597 0,01135546 0,00823218
0,00821902 0,00507367 0,01923023 0,00343266 0,00944243 0,00907657 0,01468
0,00821902 0,00497502 0,02350156 0,00362819 0,00914462 0,01421491 0,00732071
0,00607763 0,00672967 0,03636195 0,00376216 0,0070441 0,00744756 0,01371065

0,0322916 0,00269891 0,00314778 0,00185392 0,01492205 0,00713128 0,03609717
0,00758281 0,00312172 0,01549747 0,00244052 0,00653187 0,01114317 0,01303549
0,01048456 0,00598271 0,01262826 0,00439221 0,01070115 0,01862105 0,01300173
0,01110525 0,01090135 0,03237848 0,0056523 0,00696468 0,0080541 0,00636583
0,01081559 0,00303011 0,00853336 0,00189375 0,01374671 0,01187536 0,01620394
0,02709846 0,00357976 0,02074377 0,00572834 0,01425894 0,00516 0,01594352
0,01096042 0,00477066 0,02753146 0,00311039 0,00661526 0,00731325 0,00959215
0,00977076 0,0092806 0,02452296 0,00727086 0,00535256 0,01324443 0,02038513

0,0135932 0,00631391 0,03219277 0,00642718 0,01258726 0,00838771 0,01054221
0,01618459 0,00827291 0,02165374 0,00522502 0,01120544 0,00834871 0,01267379
0,00988455 0,00539078 0,01035331 0,00393597 0,01080836 0,01172373 0,01435688
0,00870006 0,00252979 0,01329681 0,00423651 0,01116176 0,0142669 0,01837893
0,01174146 0,00723703 0,02453224 0,00857802 0,00470136 0,00743023 0,00937031
0,00681729 0,0165881 0,02935141 0,00548211 0,00551139 0,01287617 0,00383397
0,01337595 0,00606727 0,01780956 0,00530468 0,00931139 0,01291516 0,01204686
0,01555356 0,00317809 0,01313896 0,00712602 0,01155884 0,0097741 0,0190541
0,00955869 0,004369 0,01852454 0,0034399 0,00683762 0,01398095 0,00954875
0,01765357 0,00539783 0,02534008 0,00385631 0,01012937 0,00627778 0,01076887
0,00844661 0,0015362 0,01064116 0,00179599 0,00932331 0,01450519 0,01386015
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0,02137256 0,01259258 0,01192256 0,0077959 0,01128485 0,00483073 0,00925457
0,01350009 0,00459449 0,01511677 0,00475068 0,00582905 0,01489078 0,0150658
0,00107587 0,00014798 0,05739357 0,00437772 0,00381986 0,0003466 0,03415366
0,00790868 0,00493274 0,02105019 0,00374044 0,0112372 0,01293682 0,01033001

0,0078104 0,00348815 0,01690886 0,00672047 0,00682968 0,0094535 0,00800069
0,00774833 0,00242409 0,01342681 0,00206032 0,009093 0,00865632 0,01437135
0,00743281 0,00487636 0,02547008 0,00544228 0,00696866 0,01023335 0,01481503

0,0089173 0,01516465 0,02326942 0,00769813 0,00851725 0,01075758 0,00804892
0,01651563 0,0068706 0,00954548 0,00397942 0,01683595 0,01267254 0,01278954
0,00871041 0,00229725 0,01128186 0,00267226 0,00573772 0,01063627 0,01073993
0,03819854 0,00114158 0,00565486 0,00872648 0,01483073 0,00417219 0,03073926
0,02568638 0,00228315 0,00577557 0,00171995 0,00971641 0,00615647 0,03250433
0,00815695 0,0104715 0,01798598 0,0052033 0,00895403 0,01307546 0,00816466
0,00773281 0,00730045 0,03164492 0,00524313 0,00707189 0,01053662 0,012505
0,00808971 0,00805446 0,01693672 0,00680738 0,00968067 0,00967446 0,00977059
0,00349658 0,00770212 0,01137472 0,00300538 0,00657555 0,0207873 0,00549294
0,00991559 0,00648303 0,02719718 0,00356301 0,0039231 0,01066227 0,00694455
0,00903627 0,003918 0,02106876 0,00436324 0,00519373 0,00955748 0,01498382
0,01186043 0,00332608 0,01079902 0,00263605 0,00915256 0,01018136 0,01325251
0,12176463 0,00417873 0,00039928 0,00164029 0,00189007 0,00066287 0,00385326
0,00890179 0,00241 0,00974047 0,0028352 0,01188047 0,01625118 0,01611713
0,00873627 0,00345996 0,02300943 0,00425461 0,00758809 0,00617814 0,01092801
0,01084145 0,00902691 0,0406797 0,00526485 0,00573375 0,00899859 0,00456218
0,01482424 0,0074273 0,05034588 0,00453704 0,01706229 0,0058662 0,00679022
0,00978627 0,00913261 0,02138447 0,00726724 0,00740544 0,0111605 0,00630796

0,0121656 0,0045804 0,02293514 0,00545314 0,01021672 0,00808443 0,01493559
0,01018455 0,00698335 0,03476485 0,00448635 0,00503093 0,00623446 0,00810197
0,00836902 0,00653236 0,01511677 0,00535176 0,00898976 0,00852635 0,00806339
0,00540521 0,00756823 0,02855286 0,00447187 0,00495549 0,00665471 0,00907613
0,01168456 0,00720885 0,03118994 0,005359 0,00494358 0,00934086 0,0093028

0,0260588 0,00518642 0,00881192 0,00496794 0,00747294 0,00599617 0,01931452
0,00641901 0,003164 0,0598635 0,00584058 0,00866813 0,00273814 0,00640924
0,02460017 0,00621525 0,00488416 0,00229568 0,02035006 0,00473542 0,00358319
0,01066042 0,01964639 0,0047356 0,00852371 0,02149761 0,00532463 0,00856976
0,00682763 0,00945677 0,01728028 0,00278451 0,00624598 0,01042398 0,00575819
0,00685867 0,00920308 0,01830169 0,00431979 0,00805664 0,00859567 0,00727248

0,0210829 0,00415759 0,01262826 0,00328782 0,00763574 0,00918489 0,01130418
0,01341733 0,00323447 0,01346395 0,00349783 0,00831474 0,01173239 0,00979952
0,00561728 0,00344587 0,01046474 0,00258536 0,00590053 0,00880796 0,00963073

0,0080535 0,0016419 0,00625842 0,00135785 0,01395319 0,01656745 0,00942336
0,00678625 0,00711724 0,01457821 0,00335662 0,00528506 0,00760786 0,00770652
0,01073801 0,00396028 0,01725243 0,00314298 0,00995068 0,0096398 0,01193111
0,01262078 0,00648303 0,00560843 0,00378389 0,0122021 0,01299748 0,01364314
0,01161215 0,00540487 0,02508937 0,00448273 0,01531913 0,00871264 0,00759077
0,00937248 0,00479885 0,01651887 0,00298004 0,00808046 0,00967446 0,00587393
0,00624832 0,00841384 0,01237755 0,00689066 0,00934316 0,01338307 0,00777403
0,00544659 0,00665215 0,011384 0,00647787 0,00605538 0,01243859 0,01022874
0,01055697 0,00339654 0,00862621 0,00648873 0,00460209 0,00470076 0,010412
0,03393644 0,00269891 0,00525558 0,00201687 0,01059394 0,00899426 0,00852154
0,00723626 0,01970277 0,02053949 0,00888942 0,00424075 0,00598751 0,00917741
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0,03320713 0,00479885 0,00623056 0,00590938 0,00816782 0,00253451 0,00887359
0,01279147 0,00465792 0,00539487 0,00573196 0,00763177 0,00814075 0,0124182
0,00704488 0,00433376 0,03538697 0,00199152 0,00628966 0,01089189 0,00323597
0,01284319 0,00348815 0,01444821 0,00294383 0,01215842 0,01151577 0,01365278
0,00644487 0,0036009 0,01262826 0,00491362 0,00806061 0,0090939 0,01210955
0,01219664 0,00516528 0,02153303 0,00694497 0,0118209 0,00461411 0,00417637
0,01640184 0,00431262 0,01286039 0,00280985 0,0060395 0,00799778 0,00873855
0,00706557 0,00369955 0,01309253 0,00293659 0,00991098 0,01204433 0,00686256

0,0067966 0,00333312 0,01244255 0,00196979 0,0094464 0,00699264 0,00695419
0,01024662 0,00393914 0,01696458 0,00374044 0,01142383 0,00821874 0,01244713
0,00678108 0,00441128 0,00555272 0,00309591 0,01792394 0,0118667 0,00679987
0,00919662 0,00520052 0,00564557 0,00536624 0,00935904 0,00992574 0,01162729
0,01106387 0,00472134 0,01216398 0,00353042 0,00927566 0,00376927 0,00791871
0,01177767 0,00991481 0,00635127 0,00329144 0,00451474 0,00879496 0,01198899
0,01100697 0,00427739 0,01746599 0,00230292 0,00740544 0,00404222 0,00804892
0,00803799 0,0040378 0,01459678 0,00495345 0,00821944 0,01029834 0,01377335

0,0108518 0,00720885 0,02139375 0,00417133 0,00575758 0,00561058 0,00737858
0,00648108 0,00723703 0,01137472 0,00405184 0,005293 0,01177138 0,00629832

0,005519 0,00386868 0,0247551 0,00355577 0,00683365 0,00400756 0,00438857
0,00599487 0,00522166 0,00303635 0,00872648 0,02262133 0,00298509 0,01292457
0,00655867 0,00448175 0,01085473 0,00364991 0,00699645 0,01087456 0,00797658
0,01040697 0,00488341 0,02535865 0,00409167 0,00462195 0,00482207 0,0071905
0,00654315 0,01048559 0,02991782 0,00338558 0,00648025 0,00807143 0,00493834
0,01181388 0,00388277 0,02170017 0,00206032 0,00731808 0,00482207 0,01202274
0,00871558 0,00635619 0,01865453 0,00483396 0,00667085 0,00931486 0,01146332
0,00773281 0,00353748 0,01222898 0,00240793 0,0062698 0,01039798 0,00961144
0,00861213 0,003918 0,01187613 0,01027624 0,01048276 0,00512101 0,01132347
0,00728798 0,00106406 0,01121686 0,00234999 0,00724661 0,00854801 0,01224941
0,01197422 0,00423511 0,0195738 0,00425099 0,00736573 0,00936685 0,00738822
0,00743798 0,00799808 0,02230373 0,00560522 0,00467357 0,0055066 0,00596073
0,00711729 0,00515119 0,06088491 0,00418581 0,00079018 0,01006871 0,00459594
0,01073801 0,00941448 0,01339895 0,00590214 0,00588861 0,00852201 0,0100937
0,00682763 0,0084984 0,01489391 0,00448997 0,00524138 0,0084007 0,00524217
0,01236215 0,00838566 0,01757742 0,00361008 0,00582508 0,00673703 0,00754255
0,00777936 0,00638437 0,00878407 0,00766916 0,00923595 0,00924121 0,00673717
0,01647942 0,00219859 0,01481034 0,00225585 0,010451 0,0060135 0,01188771
0,00564832 0,00656759 0,02281443 0,00633303 0,00461003 0,00626045 0,00647675

0,0216467 0 0,13620874 0,0003114 5,56E-05 0,00032927 0,00295143
0,00158794 0,01642602 0,00862621 0,0021617 0,02093376 0,00778549 0,00669377
0,00722074 0,0025157 0,01580389 0,00324075 0,00756427 0,00756453 0,01210955
0,00875696 0,00339654 0,01203399 0,00183944 0,00897785 0,00896393 0,01106305
0,00915524 0,00699744 0,01122615 0,00346162 0,00916448 0,00668504 0,00880125
0,00829661 0,00809674 0,02962069 0,00468912 0,00358558 0,00770317 0,00450913
0,01106387 0,01203588 0,00888621 0,00495707 0,01189238 0,00649441 0,00632243

0,0074535 0,00411531 0,00882121 0,00346524 0,00600774 0,00887728 0,00856494
0,00907248 0,00486227 0,01875667 0,0047543 0,00615862 0,00636876 0,00672271
0,00942938 0,00506663 0,0109383 0,00316109 0,00899771 0,00895526 0,00734
0,00813109 0,00223383 0,0129811 0,00303073 0,00429237 0,0077335 0,00874338
0,00707074 0,01280398 0,01066902 0,005808 0,00574567 0,00732625 0,00784637
0,00430348 0,01220501 0,01672315 0,004356 0,00261275 0,01076625 0,00463934
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0,00543107 0,00491865 0,01265611 0,00357387 0,00399457 0,01027234 0,00650569
0,01314319 0,00292441 0,01622174 0,00324799 0,00962111 0,00609582 0,00760524
0,00462417 0,01148623 0,01783741 0,00751708 0,00488004 0,00864332 0,00460558
0,01948979 0,00490455 0,02331585 0,00334937 0,00510638 0,00717461 0,00776921
0,01048456 0,00542601 0,01059474 0,00476154 0,00777472 0,00745622 0,00827558
0,00457762 0,00267073 0,00980547 0,00312488 0,0073697 0,01005572 0,00808268

8,79E-05 0,01138053 0,04001114 0,00114422 0,0001628 0,00058055 0,00728695
0,00693108 0,00119795 0,00622127 0,0027483 0,00852519 0,00570156 0,00747021
0,01038628 0,00314991 0,02731789 0,00318643 0,0092836 0,0039599 0,00829005
0,00853971 0,00259321 0,00888621 0,00314298 0,00664305 0,01000373 0,00974165
0,00652763 0,0044747 0,00912763 0,00278089 0,00622613 0,00659839 0,00550741
0,00656901 0,0043549 0,03010353 0,00278813 0,00174713 0,00575355 0,00385808
0,00311382 0,00716656 0,03001996 0,00515985 0,00248569 0,00460977 0,0056762
0,00676039 0,00477771 0,01499605 0,00295469 0,00350617 0,00553693 0,00929315

0,004619 0,01923768 0,0118947 0,00463119 0,00306939 0,00669803 0,00436928
0,0068535 0,00253684 0,00868193 0,00211825 0,00708778 0,00766418 0,00882536

0,01712081 0,00088085 0,00791123 0,00297642 0,02867671 0,00153804 0,02597935
0,01208284 0,00227611 0,00948976 0,00178875 0,01573606 0,00575788 0,00663108
0,01315871 0,00539078 0,0090162 0,00370785 0,00925977 0,00410287 0,01458354
0,00753109 0,00306535 0,00868193 0,00220516 0,01076072 0,00763385 0,00828041
0,02246912 0,00439014 0,00847765 0,00487379 0,01033982 0,0041202 0,01612195

0,005369 0,00390391 0,00791123 0,00266864 0,00618642 0,01021169 0,00984293
0,0143432 0,0077444 0,02384512 0,0029221 0,00390721 0,0046661 0,00351085

0,00680177 0,00706086 0,02027021 0,00302349 0,005293 0,00727859 0,00513125
0,01327768 0,00236067 0,01702029 0,00456963 0,00784619 0,00628212 0,00675164
0,00741212 0,00805446 0,02314871 0,00469999 0,00345058 0,00683234 0,00725801
0,01042766 0,00076105 0,00683412 0,00309591 0,00700042 0,00604383 0,00449466
0,00366209 0,00951314 0,01382608 0,00525761 0,00329572 0,01373834 0,00152394
0,01196388 0,01044331 0,0118297 0,00420392 0,00266834 0,00598317 0,00630796
0,00867937 0,00340359 0,00614699 0,00308142 0,0117812 0,00111345 0,00233414
0,00765523 0,00188149 0,00441989 0,00163305 0,00277952 0,00596151 0,0065298
0,00370865 0,01068995 0,03301918 0,00481224 0,00294629 0,00470509 0,00231003
0,00491383 0,00377707 0,01440178 0,0035087 0,00547169 0,00811043 0,00620186

0,0044121 0,00152915 0,01708529 0,00137234 0,0020489 0,00095315 0,00261867
0,00774316 0,00258616 0,00508844 0,00250569 0,01010554 0,01216564 0,0075329
0,00473796 0,0052287 0,0141325 0,00309953 0,00560669 0,00864332 0,00504444
0,00633108 0,00591929 0,01864525 0,00354128 0,00260084 0,00740423 0,00959215
0,00814144 0,00387572 0,01360323 0,00414598 0,0084696 0,00526398 0,00781261
0,00939834 0,01159194 0,00930405 0,00301263 0,00810429 0,00600484 0,00565209
0,00545176 0,00339654 0,01283254 0,00232103 0,0045465 0,00892927 0,01678265
0,00510521 0,00586996 0,00989832 0,00405184 0,00274776 0,00749955 0,00264279
0,00401382 0,01092954 0,00893263 0,00559798 0,00701233 0,00775516 0,00684809
0,00661039 0,00403075 0,03616695 0,00742294 0,0063651 0,00481773 0,00728213
0,00764488 0,00267777 0,00886764 0,00218343 0,00711557 0,00771184 0,00693008
0,00139656 0,0066451 0,01437393 0,00324799 0,00080209 0,00836171 0,00976094
0,00596383 0,00515824 0,02095733 0,00342179 0,00693689 0,00490871 0,00736893
0,00121553 0,00919603 0,02464367 0,00329506 0,00426061 0,00731758 0,003072
0,00319657 0,00767393 0,02482009 0,00723103 0,00236259 0,00746489 0,00348674
0,00726212 0,00388277 0,01346395 0,00298004 0,00509049 0,00714861 0,00581123
0,00680177 0,00155734 0,00892335 0,00398666 0,00560272 0,00650307 0,00702171
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0,00817764 0,0038264 0,01450392 0,00272295 0,00464577 0,00719194 0,00859387
0,00752591 0,00489751 0,00717768 0,00403373 0,00848548 0,00628645 0,00917259
0,00636211 0,0053344 0,01161614 0,00467102 0,00287085 0,00331436 0,00495763
0,01006559 0,01095773 0,00434561 0,02027367 0,00173919 0,00233088 0,00827076
0,00646039 0,00532736 0,01228469 0,00441393 0,00590053 0,00597884 0,00570514
0,00976041 0,00465087 0,01230326 0,00264329 0,00678203 0,00521632 0,01123184

0,0073966 0,00279052 0,00737267 0,00158235 0,00315277 0,00730025 0,00641406
0,00455176 0,0049116 0,01382608 0,0047543 0,0115906 0,00982609 0,00605719

0,0082242 0,00322742 0,01143971 0,00311763 0,0036372 0,00636443 0,01075922
0,00681212 0,00413645 0,01108687 0,0047362 0,01114191 0,0077335 0,00671306

0,0125225 0,0030442 0,00642555 0,00313212 0,00604347 0,00416353 0,01046987
0,00945524 0,0020788 0,00751196 0,00229206 0,00780648 0,01019002 0,00820324

0,0073966 0,0041435 0,02237801 0,0026107 0,00369279 0,00452312 0,00530968
0,00412762 0,00702563 0,01340824 0,00279899 0,0038278 0,00729159 0,00422942
0,00919144 0,00497502 0,01194113 0,00324437 0,00672644 0,00400756 0,00670342
0,01453458 0,00642665 0,01232184 0,00372595 0,00734985 0,00317572 0,00614399
0,00747936 0,00196605 0,01155114 0,00229568 0,00656761 0,00680635 0,01055185

0,0126725 0,00469315 0,00925763 0,00264691 0,00869196 0,00506035 0,0081502
0,01032421 0,00740616 0,01338038 0,00409167 0,00710763 0,00521199 0,00594627
0,00031552 0,00225497 0,00198709 0,00224861 0,00193375 0,00054156 0,00014468
0,00579314 0,00255093 0,01193185 0,00319367 0,00688924 0,00785914 0,01020462
0,01132249 0,00265663 0,00278565 0,00342541 0,01693522 0,00246519 0,00295625
0,00566383 0,00650417 0,03202563 0,00447549 0,00253333 0,00405955 0,00694455
0,00607246 0,00476362 0,02567436 0,00541693 0,00340293 0,0041462 0,00590286
0,00739143 0,00223383 0,01437393 0,0018503 0,00420899 0,00348766 0,00613435
0,00373451 0,0052287 0,01467106 0,00338196 0,00625392 0,00661572 0,00470204
0,00769143 0,00940039 0,01154185 0,00710792 0,00588067 0,00354398 0,00691561
0,00961041 0,00343178 0,00490274 0,00314298 0,01002216 0,00610448 0,01276542

0,010288 0,0034952 0,01897953 0,00298728 0,00463386 0,00520332 0,00777403
0,00725177 0,00256502 0,02569293 0,00306332 0,00520565 0,00618247 0,00790907
0,00631039 0,00547534 0,01517248 0,00236086 0,0047093 0,00661572 0,00651051
0,01600873 0,00248046 0,00622127 0,0022993 0,01339729 0,0042805 0,00869997
0,00886041 0,00241704 0,00580343 0,00341455 0,00559478 0,00720927 0,02308579
0,00600521 0,00385458 0,00804123 0,00295107 0,00517785 0,00473542 0,00595109
0,00886558 0,0027271 0,01378894 0,00223412 0,00447503 0,00671536 0,00620669
0,00595349 0,00145164 0,00986118 0,00203135 0,00852916 0,00654206 0,00871926
0,00115346 0,00128251 0,04036399 0,00115146 0,0024976 0,00482207 0,00770169
0,00836385 0,00706791 0,02199731 0,00373319 0,00493166 0,00438015 0,00942336
0,00980696 0,0043549 0,01231255 0,00170909 0,00736176 0,0063731 0,00804892
0,00517762 0,00323447 0,00797623 0,00229568 0,00920815 0,0084397 0,00707958
0,00631556 0,0039321 0,02047449 0,00394683 0,00385162 0,00650307 0,00836239
0,00535349 0,00586291 0,0109383 0,00551832 0,00194964 0,0116934 0,00390631
0,00686901 0,0062223 0,02265658 0,00487741 0,00453856 0,0041202 0,00476955
0,00541556 0,00472134 0,01320396 0,00242965 0,00607127 0,00852201 0,00629349
0,00777936 0,00408713 0,02300943 0,00104645 0,00298203 0,00350499 0,00382432
0,00991041 0,00308649 0,00618413 0,00238982 0,01084807 0,00645975 0,00431141

0,0041483 0,00478476 0,01396537 0,00285693 0,00334337 0,0072396 0,0063803
0,00120518 0,00433376 0,02662148 0,00266864 0,00151285 0,00688 0,00231967
0,00488797 0,00375593 0,0138168 0,00388527 0,00702425 0,00957914 0,0047165
0,00689488 0,00372069 0,00173639 0,00468912 0,00228715 0,00788947 0,01202757
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0,00513624 0,00813902 0,01048331 0,00358836 0,00455841 0,00784614 0,00487083
0,00758281 0,00305125 0,01066902 0,0031285 0,00432017 0,0061998 0,00522288
0,02371051 0,00166304 0,00554343 0,00119129 0,00570596 0,00139506 0,00215088
0,00549314 0,00446061 0,01814383 0,00301625 0,00511432 0,00511234 0,00513125
0,01087249 0,00288918 0,0167603 0,00508743 0,01144368 0,00362196 0,00751361
0,03279333 0,00098655 0,00059427 0,00021364 0,02463846 0,00121743 0,00335653
0,00735005 0,00303011 0,00790195 0,00258173 0,00677012 0,00494337 0,00628385
0,00650694 0,00319219 0,00983333 0,00192634 0,00346646 0,00518599 0,00343851
0,00750522 0,0054542 0,00751196 0,00467464 0,007465 0,00644675 0,00621633
0,00352244 0,00090199 0,00686197 0,00173805 0,00400648 0,0025735 0,00685774
0,00418968 0,00483408 0,01573889 0,00315746 0,00364514 0,00483506 0,00434516
0,00720005 0,00573607 0,01548818 0,0058261 0,0047093 0,00640342 0,00340958
0,00534831 0,00282576 0,01147686 0,00234999 0,00338307 0,0075472 0,01103893
0,00709143 0,00625048 0,00866336 0,00272295 0,00131432 0,0096398 0,00877713
0,00575176 0,00554581 0,01750313 0,00294021 0,00223553 0,00736091 0,00463934

0,0032483 0,00420692 0,01612888 0,00427996 0,0068535 0,00336201 0,00721461
0,00888627 0,00409417 0,01119829 0,00303797 0,00624995 0,00358297 0,00396418
0,01089835 0,00373479 0,00532987 0,00379113 0,00854107 0,00294176 0,0104554
0,00622763 0,00180397 0,00886764 0,00229206 0,00546771 0,00821441 0,00668895
0,01556907 0,00210698 0,00609128 0,00278089 0,01071307 0,00279013 0,00735929
0,00544659 0,00339654 0,01980593 0,00282796 0,00341087 0,00272081 0,00801516
0,00137587 0,00187444 0,01421607 0,00341455 0,00239436 0,00255617 0,01089908
0,00688453 0,00188149 0,01373323 0,00194807 0,00211244 0,00919788 0,01124148
0,01705357 0,00394619 0,01486606 0,00689428 0,00211641 0,00145572 0,01074475
0,01133801 0,00519347 0,01712243 0,00334937 0,00483637 0,00303708 0,00500586
0,00543624 0,00355862 0,01505177 0,00279537 0,00510241 0,00427184 0,00656838
0,00379141 0,00238886 0,00904406 0,00132165 0,0048721 0,00296343 0,00385808

0,0051259 0,0022902 0,00719625 0,00247311 0,00447503 0,00703597 0,00788978
0,004619 0,00277643 0,01176471 0,00227033 0,00533668 0,00389924 0,00785602

0,00601039 0,00145868 0,01147686 0,0018503 0,00975612 0,00918922 0,00386773
0,00427244 0,0048059 0,01530248 0,0029221 0,00512226 0,0060005 0,00496246
0,00757247 0,0047002 0,00726125 0,00325885 0,00501505 0,00626479 0,00582088
0,00423106 0,00574312 0,01425322 0,00373319 0,00568611 0,00558458 0,00502515
0,00432934 0,0065394 0,01233112 0,00369336 0,00524138 0,00748222 0,00421495
0,00705005 0,00394619 0,0093412 0,00271209 0,00628172 0,00675002 0,0090038
0,00454658 0,00401666 0,00669483 0,00261432 0,00331557 0,00704897 0,00434034
0,00457245 0,00429853 0,02090162 0,0016258 0,00219979 0,00500836 0,00444162
0,00691557 0,00396028 0,02086448 0,00226671 0,00377221 0,00408987 0,00503962
0,00601556 0,00335426 0,01338038 0,00228844 0,00603156 0,00474408 0,00662625
0,00423624 0,00542601 0,01782813 0,00410977 0,00327586 0,00591385 0,00455254
0,00708108 0,00332608 0,01642602 0,00133975 0,00566625 0,00805844 0,00410403
0,00425693 0,00453107 0,02205302 0,00462395 0,00227127 0,00421985 0,00674682
0,00467589 0,0019731 0,00653698 0,00166201 0,00545183 0,00630811 0,00582088
0,00016035 0,01218386 0,00262779 0,0018503 0,00010324 0,00203627 0,00858905
0,00334658 0,01621462 0,01970379 0,00794435 0,00279143 0,00335768 0,00491423
0,00218795 0,00493274 0,01291611 0,00485931 0,00567816 0,00515567 0,00644782
0,00785178 0,00344587 0,02271229 0,00316109 0,00316071 0,00419819 0,00516501
0,00652763 0,00301602 0,01883096 0,00224137 0,00383971 0,00684534 0,00488047
0,00394141 0,00341064 0,01032546 0,00218343 0,00995465 0,00526398 0,00897486
0,01292595 0,00271301 0,00461489 0,00150993 0,00495152 0,00367829 0,0081936
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0,01353113 0,00368546 0,00344491 0,00182134 0,01076866 0,00452312 0,00536273
0,01382596 0,00222678 0,00269279 0,00215446 0,00908109 0,00341834 0,01351293
0,00272588 0,00484113 0,00455917 0,00156425 0,00046061 0,005173 0,0053772
0,00312933 0,00857592 0,01859882 0,00481586 0,00240627 0,00373894 0,00541096
0,01179836 0,00147278 0,01009332 0,00330954 0,01300021 0,00148605 0,01348881
0,00685867 0,00191672 0,00745624 0,00211825 0,00721087 0,00463577 0,00722426
0,00537418 0,00116976 0,00941548 0,00366802 0,00604744 0,00305441 0,01807029
0,00481555 0,00362204 0,01203399 0,0027664 0,00329175 0,00683667 0,00856494

0,0089173 0,0043549 0,01065973 0,0015896 0,00484828 0,00353098 0,00606201
0,00820868 0,00598975 0,01224755 0,00236086 0,00287482 0,00518166 0,00290803

0,0029483 0,003164 0,00842193 0,00417857 0,00687336 0,00572322 0,00552188
0,00562763 0,007082 0,00883049 0,00187203 0,00188213 0,0056539 0,00283087
0,00901041 0,00387572 0,00846836 0,00384182 0,00923198 0,00358297 0,00647675
0,00419486 0,00269891 0,00958262 0,00242241 0,00538036 0,00450146 0,00602825
0,00257588 0,00448175 0,01209898 0,00237172 0,00306939 0,00740423 0,00443197
0,00792937 0,00396028 0,00590557 0,00184306 0,00738161 0,00684101 0,00561833
0,00716902 0,00372069 0,00609128 0,00211101 0,00445915 0,00541128 0,00274406
0,00335175 0,00241 0,00454989 0,00170184 0,00497137 0,00198861 0,0015577
0,00925869 0,00260731 0,00594271 0,00205308 0,00258495 0,0029331 0,0055267
0,00534314 0,00279757 0,00734482 0,00201687 0,00742529 0,00610882 0,00513125
0,00490866 0,00456631 0,01741028 0,00214722 0,00204096 0,00439315 0,00335653
0,01097594 0,0018533 0,00191281 0,00161132 0,00607921 0,00405521 0,01370101
0,00574142 0,00204356 0,00644413 0,00195893 0,00429237 0,00840504 0,00650569
0,00113277 0,00059193 0,01182042 0,00074954 0,00216009 0,00538962 0,00324079
0,00955351 0,00559514 0,01229398 0,00485569 0,00531286 0,00107446 0,00715674
0,00547762 0,00222678 0,02184874 0,00180685 0,00269216 0,003414 0,00619222
0,01023628 0,00333312 0,00469845 0,00223774 0,00406207 0,00357431 0,01249054
0,01340699 0,00200833 0,00772552 0,00159684 0,01331787 0,00151637 0,00532415
0,00469658 0,00196605 0,00693626 0,0025419 0,00359749 0,01116483 0,00512642
0,00343451 0,00168418 0,01041831 0,00087265 0,00630157 0,00478741 0,00325043
0,00535866 0,00412236 0,00621199 0,00236448 0,00532477 0,00276413 0,00287909
0,01301906 0,00355862 0,00416918 0,00251656 0,01140398 0,00200594 0,00328419
0,00262243 0,00301602 0,00608199 0,00322626 0,00494755 0,00574055 0,00440303
0,00233278 0,00510186 0,017011 0,00174892 0,00232289 0,00431516 0,00324561
0,00317071 0,00486227 0,01349181 0,00535176 0,00368882 0,00376927 0,00466828
0,00847765 0,0007681 0,01360323 0,00040555 0,01128485 0,00740856 0,00395453
0,00392072 0,00137412 0,0087655 0,00173443 0,00359352 0,00480474 0,00612953

0,0028345 0,00723703 0,01665816 0,00393597 0,00161212 0,00392957 0,0028598
0,00504831 0,00360795 0,00974976 0,0026614 0,00520167 0,00468776 0,00540614
0,00275692 0,00257207 0,00830122 0,0028171 0,00327983 0,00811476 0,00474544
0,00774316 0,00384049 0,00596128 0,00289314 0,00385559 0,00400322 0,00511678
0,00177932 0,00314286 0,00558986 0,00279175 0,00603553 0,0037996 0,00607648
0,00371899 0,0042492 0,0137518 0,00302711 0,00572581 0,00431083 0,00494799
0,00256554 0,00111339 0,00873764 0,00202049 0,00737367 0,00796745 0,00453807
0,00742247 0,00311467 0,00905335 0,00232827 0,00517388 0,00519466 0,00550741
0,00720522 0,00213517 0,00979618 0,00274106 0,00618642 0,00440615 0,00379539

0,0019345 0,00356567 0,01346395 0,00278451 0,00093313 0,01145511 0,00305753
0,00457245 0,00193786 0,00530201 0,00202049 0,00480063 0,00678035 0,00544954
0,00358451 0,00047213 0,00547843 0,00094145 0,00272393 0,00235254 0,00637548
0,00683798 0,0048059 0,00449417 0,01022917 0,00203302 0,00183698 0,0041185
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0,0049759 0,0027271 0,01192256 0,0028171 0,00276364 0,00443214 0,00568585
0,00655867 0,00399552 0,00947119 0,00385631 0,0045465 0,00441048 0,0065925
0,01130698 0,00379116 0,01402108 0,00275916 0,00990701 0,00263416 0,00431623
0,00347071 0,00223383 0,00797623 0,00167288 0,005158 0,00519466 0,00383397

0,0070397 0,00192377 0,01245183 0,00142303 0,01228151 0,00129975 0,00376645
0,0040552 0,00281871 0,0183574 0,00195169 0,0022395 0,00277713 0,003371

0,00472245 0,0042633 0,01767956 0,00313936 0,00275173 0,00389924 0,00403652
0,00733453 0,00338245 0,00892335 0,00443204 0,00384765 0,0039729 0,00613435
0,00635694 0,00195196 0,00809694 0,00771623 0,00528506 0,00726992 0,01008888
0,00516728 0,00508072 0,00857979 0,00186117 0,002172 0,00426751 0,00422942
0,00428796 0,003164 0,00549701 0,00462033 0,00493961 0,00352232 0,00257527

0,0026276 0,00589815 0,01226612 0,00213274 0,00287879 0,00548927 0,00363142
0,00705522 0,00252274 0,00783695 0,00242241 0,00736573 0,00397723 0,00439339
0,01046387 0,00217745 0,00489345 0,0032842 0,00797722 0,00142539 0,01193594
0,00358968 0,00329084 0,00693626 0,00236448 0,00293041 0,00648574 0,00437892
0,00340347 0,00295964 0,00714054 0,00244052 0,00276761 0,00539395 0,0091533
0,00025345 0,01717298 0,00152282 0,02533575 8,74E-05 0,00035526 0,0004485
0,00375003 0,00198719 0,00772552 0,0015896 0,0051302 0,00563224 0,00704582
0,00338278 0,00346701 0,00946191 0,00183582 0,00557095 0,00499103 0,00413297
0,00470693 0,00227611 0,00696411 0,00239707 0,00376029 0,00365662 0,00342887

0,0163708 0,00016912 0,00024142 0,00089075 0,00432414 0,00012564 0,00359284
0,00602073 0,00415055 0,01679744 0,00372957 0,00214023 0,00292443 0,00559422
0,00799143 0,00190967 0,00501416 0,00137596 0,00281923 0,00274247 0,00709405
0,00722074 0,0034952 0,00977761 0,00188651 0,00332748 0,00268615 0,00379056
0,00450003 0,00819539 0,01306467 0,00241517 0,00092518 0,00310207 0,00168791
0,00367244 0,00357271 0,01030689 0,00177788 0,00351808 0,0035873 0,00269101
0,00312933 0,00380526 0,0026835 0,00242603 0,00211641 0,00389058 0,00580641
0,00571556 0,00169123 0,0041599 0,0016765 0,00365308 0,0063601 0,00872409
0,00361554 0,00034529 0,00647198 0,00015208 0,00048046 0,00233521 0,00223286

0,0034552 0,00128251 0,0041599 0,00128182 0,00263657 0,00624746 0,00655874
0,00678625 0,00228315 0,00585914 0,00256363 0,0030535 0,0036133 0,01003101
0,00805868 0,00069763 0,00652769 0,00059021 0,00904138 0,00261683 0,00717603
0,00637763 0,00364318 0,01154185 0,00305608 0,00366103 0,00193229 0,00496246
0,00271554 0,00212812 0,01154185 0,00250932 0,00254525 0,00265582 0,00466828

0,009538 0,00175465 0,00297135 0,00255277 0,00319248 0,00243919 0,01183949
0,00292243 0,00461563 0,01210827 0,00173081 0,00227524 0,00317139 0,0032215
0,00305175 0,00181102 0,00494916 0,00154252 0,00505873 0,00610882 0,00475991
0,00394658 0,00174055 0,01091044 0,0016765 0,00402633 0,00383426 0,00414261
0,00355865 0,00215631 0,01345466 0,00289314 0,00297012 0,00555859 0,0059318
0,00465521 0,00422806 0,0216166 0,00204583 0,00114755 0,00233521 0,0017072
0,00355865 0,0042633 0,02205302 0,00270123 0,00185434 0,00264715 0,00254151
0,00555004 0,00151506 0,00882121 0,00127819 0,00312498 0,00350932 0,00508302
0,00415865 0,00183921 0,00361205 0,00129268 0,00454253 0,00288977 0,00601378
0,00655867 0,00815311 0,01337109 0,00590938 0,00643261 0,00247385 0,00225215
0,00715867 0,00231839 0,01219184 0,00268674 0,02160085 0,00227023 0,00650087
0,00328968 0,00274824 0,00614699 0,00195169 0,00502696 0,00743456 0,00358802
0,00496038 0,00353043 0,0072891 0,00257811 0,00345058 0,00421118 0,00454289
0,00570004 0,00133889 0,00367705 0,00209653 0,00528109 0,00522932 0,00620186
0,00328968 0,00493979 0,0067134 0,00197342 0,00285894 0,00643808 0,00379539
0,00763971 0,00660282 0,0046056 0,00262881 0,00552728 0,00405088 0,00478884
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0,00660522 0,00093722 0,00838479 0,00123474 0,00310115 0,00255184 0,00476955
0,00408106 0,00170532 0,00369562 0,00112249 0,00471724 0,0046271 0,00641406
0,00451555 0,00136707 0,00016714 0,00081109 0,00051223 0,00221824 0,02952396
0,00125173 0,00083857 0,00093783 0,00346162 0,00144138 0,00030761 0,00499139
0,00416899 0,00537669 0,0121547 0,00326247 0,00313292 0,00298076 0,00377127
0,00300002 0,00217745 0,00631413 0,00175978 0,00252142 0,00423718 0,00283569
0,00307244 0,00375593 0,00847765 0,00219067 0,00197346 0,0049607 0,00438374
0,00301554 0,00467906 0,017141 0,00414236 0,00143344 0,00307174 0,00248364

0,005519 0,00182511 0,01233112 0,00145924 0,00237451 0,00324504 0,00625491
0,00483624 0,00164894 0,00586843 0,00108266 0,00572184 0,00596584 0,00428729
0,00556556 0,00394619 0,01299039 0,00276278 0,00304556 0,00318005 0,00301413

0,0064397 0,00179693 0,0102326 0,00309591 0,00728234 0,00216191 0,00458629
0,0165208 0,00245932 0,00387205 0,00178513 0,00663511 0,00259516 0,00379539

0,00380175 0,00398847 0,00222852 0,00227033 0,00086959 0,00063254 0,01409646
0,00563797 0,00289622 0,02354798 0,00256363 0,00058767 0,00194529 0,00179883
0,00487245 0,00190967 0,00725196 0,00147735 0,00456636 0,00354398 0,0037761
0,00320692 0,00173351 0,0062677 0,0018503 0,00281129 0,00572322 0,00421495
0,00501728 0,00028892 0,00084498 0,00117319 0,00592435 0,00047657 0,01336825
0,00514659 0,00211403 0,00584985 0,00163305 0,00429237 0,00493038 0,00407028
0,01358803 0,00073991 9,29E-05 0,00026071 0,0075325 0,00193229 0,00302377
0,00338278 0,00205061 0,01083616 0,00196255 0,00267628 0,00350932 0,00259456
0,00786212 0,00178283 0,00605413 0,00202773 0,00981171 0,00350499 0,00216535
0,00337761 0,00246637 0,00694554 0,0019879 0,00409781 0,00260383 0,00409439
0,00777936 0,00140935 0,00545986 0,00312126 0,00521756 0,00210559 0,0061874
0,00632591 0,00188149 0,01363109 0,00232103 0,00274776 0,0020536 0,00700242
0,00458279 0,00336836 0,00766981 0,00195893 0,0033791 0,00307607 0,00475026
0,00281381 0,00306535 0,01274897 0,00093058 0,00121505 0,00540262 0,00394489
0,00949145 0,0042492 0,00356563 0,00285331 0,00481254 0,00248685 0,00675164
0,01662425 0,0007681 0,00060356 0,00050331 0,00657158 0,0020406 0,00750397
0,00271036 0,00210698 0,01590603 0,00196979 0,00254128 0,00246519 0,01533587
0,00636729 0,00162076 0,00485631 0,00317195 0,00286688 0,00227456 0,0127606
0,00558625 0,0006483 0,00048285 0,00028606 0,00609112 0,00026428 0,00227627
0,00209484 0,01095773 0,00442918 0,00325523 0,00188213 0,00159869 0,00369894
0,01054662 0,01324793 0,00126283 0,00108266 0,00512226 0,00188897 0,00866139

0,0041483 0,0056797 0,01527462 0,00150993 0,0015208 0,00104413 0,00272477
0,00108621 0,00627867 0,00477274 0,00397942 0,00082592 0,00423285 0,00198691
0,00158794 0,00050737 0,00766052 0,00127819 0,01152707 0,00095315 0,00371823
0,00267933 0,0021845 0,00586843 0,00133251 0,00197743 0,00402055 0,00412815
0,00617591 0,0025157 0,01734528 0,00210015 0,00266437 0,0015467 0,00369411
0,00174829 0,00147278 0,01637031 0,00161856 0,00154065 0,0037866 0,00460558
0,00372934 0,001959 0,00495845 0,00160046 0,0029582 0,00454045 0,0036266
0,00194484 0,01163422 0,00290636 0,00209291 0,00234274 0,00148171 0,00299484

0,004769 0,00247342 0,00935977 0,00229206 0,00332351 0,00190196 0,00329384
0,00329485 0,00202242 0,0040299 0,00148097 0,00298203 0,00536796 0,00333242
0,00292243 0,00219859 0,00996332 0,00220516 0,002172 0,00251285 0,00371823
0,00255519 0,00283985 0,01193185 0,00254552 0,00212038 0,00346599 0,00401723
0,02883641 0,00015503 0,0007057 0,00034761 0,02183909 9,53E-05 4,82E-06
0,00435003 0,00062012 0,00490274 0,00208204 0,00356176 0,00524232 0,00632725
0,00478969 0,00268482 0,00973119 0,00407718 0,003665 0,00267315 0,00541096
0,01570356 0,00156438 0,00088212 0,0056016 0,0013302 0,01113451 0,00012539
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0,00292761 0,0021845 0,01026974 0,00105007 0,00317262 0,00356997 0,00287427
0,00177415 0,00143049 0,02111519 0,00123112 0,00063532 0,00312806 0,00369411
0,00577763 0,00187444 0,00323135 0,00159322 0,00969656 0,0013604 0,00370376
0,00335692 0,00031711 0,00039928 0,00194445 0,0005162 0,00034227 0,00040992
0,00396727 0,00188149 0,00867264 0,00208566 0,00276761 0,00230922 0,00501551
0,00189312 0,00500321 0,0075491 0,00107542 0,00119122 0,00376494 0,00151912
0,00464486 0,00170532 0,01010261 0,00128182 0,00460209 0,00282479 0,00229556
0,00384313 0,00324151 0,00527415 0,0018322 0,0032441 0,00544594 0,00344816
0,00350692 0,00451698 0,00736339 0,00183944 0,00183845 0,00258217 0,0016011
0,00549831 0,00433376 0,00282279 0,00187565 0,00459812 0,00308907 0,00733518
0,00660005 0,00255093 0,0068434 0,00195169 0,00201317 0,00205793 0,00385808
0,00405003 0,0007681 0,0041599 0,00204583 0,00391912 0,00280312 0,01601586

1,03E-05 0,00124728 0,00649055 0,00128544 0,00044472 0,00039859 7,23E-05
0,00308795 0,00100064 0,00720553 0,00086179 0,00326792 0,00417219 0,00428247
0,00371382 0,00188149 0,00310135 0,00086541 0,00764368 0,0042805 0,00355426
0,00648625 0,00309353 0,00414133 0,00172719 0,00517388 0,0043065 0,00494799

0,0041483 0,00136003 0,01139329 0,00172357 0,00364117 0,00432816 0,00522288
0,00162415 0,00104292 0,0053113 0,00078937 0,00218788 0,00471809 0,00363142
0,00325347 0,00112044 0,00610056 0,00070971 0,00527712 0,00470076 0,00402205

0,004469 0,00130365 0,01648173 0,00279537 0,00270011 0,0008665 0,00624045
0,00472245 0,00147982 0,01440178 0,00107542 0,00955758 0,00159003 0,00193869
0,00677074 0,00546829 0,00167139 0,00230654 0,00863637 0,00229189 0,00324561
0,00362589 0,00186035 0,00944334 0,00180685 0,00297012 0,00185431 0,00341922
0,00361037 0,00263549 0,01198756 0,00103559 0,00136197 0,00240453 0,00270066
0,00617073 0,00124728 0,02572079 0,00149545 0,00179875 0,00061088 0,00342405
0,00743281 0,00023254 0,0023678 0,00085092 0,00246583 0,00383859 0,00830452
0,00302588 0,00155734 0,00417847 0,00188651 0,00369279 0,00191496 0,00340476
0,00494486 0,00214927 0,00811551 0,00134337 0,00264054 0,00249118 0,0035639
0,00282933 0,00321333 0,00819908 0,0014701 0,00217597 0,00185431 0,00198209
0,00274657 0,00122614 0,00506987 0,00124923 0,00412163 0,0025735 0,00375198
0,00984834 0,00816016 0,00710339 0,00210377 0,00054399 0,00178066 0,00024113
0,00258623 0,00423511 0,00318492 0,00140493 0,00190596 0,00320605 0,00135997
0,00671901 0,00156438 0,00331492 0,00137234 0,00974421 0,00212292 0,00365553
0,00113277 0,00144459 0,00635127 0,00175616 0,00359749 0,00268615 0,00388219
0,00233795 0,00299488 0,00734482 0,00131078 0,0020489 0,00416786 0,00244506
0,00417934 0,00656054 0,01105901 0,00417495 0,00115549 0,00191496 0,00153359
0,00628453 0,00198014 0,0034542 0,00157511 0,0026604 0,0015467 0,00489976
0,00290174 0,00291032 0,00676912 0,00170547 0,0035419 0,00266015 0,0025608
0,00716902 0,00158552 0,00636984 0,00147735 0,00512226 0,00226589 0,00627903
0,00046552 0,01009097 0,00164353 0,003353 0,00060355 0,00111778 0,00210265
0,00391037 0,00354453 0,00941548 0,00222688 0,00215611 0,00250851 0,00267654
0,00408624 0,00389686 0,0141975 0,00182496 0,00190199 0,00258217 0,00217017
0,00213105 0,0018533 0,00879335 0,00051055 0,00077827 0,00028595 0,01179126
0,01767943 0,00129661 0,00195924 0,00124923 0,00820753 0,00042025 0,00157217
0,00317071 0,00199424 0,00503273 0,00150269 0,00424473 0,00335768 0,00334206
0,00829661 0,00052851 8,36E-05 0,00012311 0,03157932 0,00094448 0,00013021
0,00345002 0,00160666 0,00438275 0,00095231 0,0035419 0,00522499 0,00504926
0,00402934 0,00210698 0,00234923 0,00079661 0,00364911 0,00353531 0,0025608
0,00211553 0,00339654 0,00874692 0,00182134 0,00164786 0,00315839 0,00116707
0,00363623 0,00132479 0,00612842 0,00128182 0,0020092 0,00202761 0,00324561
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0,00852937 0,00167008 0,00190352 0,00144114 0,00384368 0,00194096 0,0045236
0,00581901 0,001959 0,00277636 0,00233189 0,00488799 0,00204927 0,00821289
0,00256036 0,00106406 0,02112447 0,00145924 0,00041693 0,00290277 0,00313469
0,00742764 0,00095131 0,00335206 0,00399028 0,00290261 0,00275113 0,00742198
0,01573976 0,00063421 0,00163425 0,00089437 0,01138015 0,00080151 0,00202549

0,0028914 0,0010852 0,00656484 0,00097041 0,00229509 0,00295476 0,00355426
0,00163449 0,00274824 0,00081712 0,00042727 0,00214023 0,00183264 0,00421495
0,00243622 0,00286099 0,00943405 0,00242965 0,0015605 0,00185431 0,00190011
0,00813626 0,00193082 0,00119783 0,00134337 0,00360941 0,0025995 0,00200138

0,019376 9,16E-05 0,00031571 0 0,01543825 0,00012131 0,0005112
0,00357934 0,00202242 0,00890478 0,00220516 0,00140564 0,00236554 0,00333242
0,00977593 0,00131775 0,00080784 0,00154976 0,00890638 0,00126942 0,00274888
0,00245691 0,00071172 0,00337063 0,00073143 0,00221965 0,00321904 0,00510713
0,00188277 0,00119795 0,00339849 0,00043451 0,00163992 0,00346599 0,0028164
0,00909834 0,00105702 0,005627 0,00083282 0,0066907 0,0020406 0,00242095
0,00551383 0,00131775 0,00441989 0,00164753 0,00292247 0,00168101 0,00830452
0,00519831 0,00375593 0,00428989 0,00164029 0,00212435 0,00156403 0,0020689
0,00186208 0,00103588 0,00378848 0,00049607 0,00152477 0,00453179 0,00331313
0,00259657 0,00112748 0,00406704 0,00142303 0,00362926 0,00325804 0,00333724
0,00240002 0,00439718 0,00481917 0,00182496 0,00271202 0,00213592 0,00261385
0,00204312 0,00670852 0,01133757 0,00403373 0,00129446 0,00108746 0,00192422
0,00252416 0,00162076 0,00637913 0,00128906 0,0022117 0,0029461 0,00316363
0,00147932 0,00180397 0,00811551 0,00145924 0,00142153 0,00354831 0,00178436
0,00365692 0,00372774 0,00905335 0,00213274 0,00104034 0,00188897 0,0013648
0,00188794 0,00201538 0,00710339 0,00124561 0,00135799 0,00178499 0,00250293
0,00214139 0,00311467 0,00962905 0,00135785 0,00192581 0,00256917 0,00189528
0,00522935 0,00173351 0,00220995 0,00179599 0,00323219 0,00099214 0,00593662
0,00666729 0,00044395 0,00445703 0,00278089 0,0129486 0,00100947 0,006742
0,00261726 0,00219155 0,00584985 0,00212912 0,00503887 0,0022139 0,00107544
0,00324313 0,00166304 0,00533915 0,00053952 0,00167168 0,00177632 0,00180848
0,00409141 0,00140935 0,00195924 0,00117319 0,00327983 0,00105713 0,00265725

8,28E-05 0,00026073 0 8,69E-05 5,56E-05 0,00010831 0,00056424
0,00140691 0,00252274 0,00634198 0,00166564 0,00281129 0,00156403 0,00184223
0,00457245 0,00194491 0,00434561 0,00125647 0,00351808 0,00213592 0,00265725
0,00565866 0,00070468 0,00059427 0,00085816 0,00342278 0,00102247 0,0057389
0,00590177 0,0015221 0,00354705 0,00142665 0,00331557 0,00196695 0,0025608
0,00243105 0,0021845 0,00781838 0,00179237 0,00167168 0,00201461 0,00319256
0,00544142 0,00147982 0,00245137 0,00149183 0,00464974 0,00068453 0,0024547
0,00311382 0,00145868 0,02578578 0,00061556 0,00229906 0,00094448 0,00123459
0,00199657 0,00233248 0,00537629 0,00154614 0,0010999 0,00477441 0,00243541
0,00408624 0,00039462 0,00621199 0,00080023 0,00419708 0,00096615 0,0041185
0,00443796 0,00145164 0,00080784 0,00126371 0,00316865 0,00071919 0,00122494
0,00117932 0,00118386 0,00118854 0,00073143 0,00437576 0,00181098 0,00180365
0,00522417 0,00073991 0,00520916 0,00117681 0,00386353 0,0010138 0,00442715
0,00445865 0,00255093 0,00809694 0,00140131 0,00097283 0,00163335 0,00177472
0,00042931 0,00410122 0,00080784 0,00095955 9,53E-05 0,00615214 0,00035205
0,00261726 0,00192377 0,00390919 0,00101749 0,00397471 0,00114811 0,00148536
0,00147415 0,00355157 0,01110544 0,0016077 0,00145329 0,00159436 0,00150465
0,00086897 0,00104292 0,00309207 0,00102473 0,00041693 0,00193662 0,00551223
0,00251381 0,00138117 0,00651841 0,00165477 0,00120711 0,00606116 0,00173131
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0,0027414 0,00178988 0,00429918 0,00165839 0,00291453 0,00282045 0,0041812
0,00338278 0,00213517 0,00367705 0,00118767 0,00177095 0,00246086 0,0032649
0,00263795 0,00243818 0,00411347 0,00170547 0,00353793 0,00263416 0,00271512
0,00164484 0,00217745 0,00599842 0,00106456 0,00225935 0,00191929 0,00245953
0,00184139 0,00329084 0,00464274 0,00179237 0,00075841 0,00252151 0,00124905
0,00835868 0,00047213 0,00107712 0,00103921 0,00423678 0,00249985 0,00534344
0,00096725 0,0062082 0,00215423 0,0022993 0,00077827 0,00244786 0,00267654
0,00120518 0,00157143 0,01357538 0,00221602 0,00108798 0,00160736 0,00198691
0,00988455 0,00012684 0,01134686 0,00099214 0,00212038 0,00025562 0,0078319
0,01311733 0,0005567 0,00248851 0,00125647 0,00227921 0,00130841 0,00446091
0,00367244 0,00066944 0,00398347 0,00047072 0,00109593 0,00234388 0,00198209
0,00119484 0,00200833 0,00143925 0,00143027 0,000679 0,00220091 0,0024113
0,00442244 0,00047213 0,00366777 0,00048883 0,00232686 0,00031194 0,00208336
0,00335692 0,00134593 0,00622127 0,00175616 0,00147315 0,00184564 0,00306717

0,0020276 0,00208584 0,00788337 0,00169098 0,00116343 0,00139506 0,00339511
0,00186208 0,00170532 0,0033892 0,00081109 0,002307 0,00364796 0,00239201
0,00621211 0,00272005 0,00231209 0,00094507 0,00384765 0,00074519 0,00136962
0,00247243 0,00057784 0,00296207 0,00095231 0,00148506 0,00191063 0,00407992
0,00268967 0,00096541 0,01026974 0,00148821 0,00176698 0,00126509 0,00173614

0,0021776 0,00070468 0,00407633 0,00150993 0,00148506 0,00107013 0,01644507
0,00489314 0,0006483 0,00329635 0,00141217 0,00262863 0,00095748 0,00408474
0,00321726 0,00139526 0,0045406 0,00117319 0,00151285 0,00207526 0,00288392
0,00514659 0,00147982 0,00241423 0,00151718 0,00349425 0,00184564 0,00247399
0,00429831 0,00121204 0,00197781 0,0012963 0,00283114 0,00266448 0,00266208

0,0113587 0,00069763 0,00130925 0,00078575 0,00240627 0,00087516 0,00717121
0,00233278 0,00063421 0,00071498 0,00053952 0,00110784 0,00054589 0,00142267
0,00321726 0,00121909 0,00354705 0,0019191 0,00287482 0,00262549 0,0066359
0,00692591 0,00154324 0,00164353 0,00095955 0,00434399 0,00071919 0,0012153
0,00777419 0,00029596 0,00015785 0,00053228 0,00161609 0,00077118 0,00404616
0,00259657 0,00152915 0,00444775 0,00165839 0,00387148 0,0012261 0,0025174
0,00252933 0,00136003 0,00040856 0,00050693 0,00177889 0,00193229 0,00358802
0,00381727 0,00176169 0,00693626 0,00128544 0,00262466 0,00149038 0,00096934
0,00493969 0,0016419 0,0076141 0,0009342 0,00122299 0,00243919 0,00215088
0,00133449 0,00178283 0,0062677 0,00133975 0,00232289 0,00156403 0,00250775

0,0023845 0,00186035 0,00966619 0,00117319 0,00121505 0,00133874 0,00132139
0,00147932 0,00033825 0,03416129 0,00030778 0,00013501 0,0001733 0,00095488

7,24E-05 0,00396733 0,00233994 0,00063729 6,35E-05 0,00266882 0,00092594
0,0036414 0,00063421 0,00275779 0,00059384 0,00316071 0,00222257 0,0041812

0,00739143 0,0010852 0,00156925 0,00043451 0,00181066 0,0018673 0,0046731
0,00392072 0,00078219 0,00523701 0,00081833 0,00181463 0,00073219 0,00244988

0,0021207 0,00082447 0,0104926 0,00106818 0,00098872 0,001746 0,00292732
0,0042052 0,00136707 0,0018571 0,00129268 0,0041256 0,00064554 0,00274406

0,00403968 0,00107111 0,00449417 0,0015389 0,00374441 0,00142106 0,00190975
0,00098277 0,00368546 0,0038999 0,0014701 0,00065914 0,00112212 0,00164451
0,00450003 0,00057784 0,00482845 0,00360646 0,00273187 0,00117844 0,00444644
0,00414313 0,00270596 0,00482845 0,00175254 0,0040859 0,00150338 0,00169756
0,00416382 0,00236067 0,00093783 0,00142665 0,00193772 0,00076252 0,00766794
0,00166553 0,00064126 0,00427132 0,00047434 0,00132226 0,0012261 0,00180848
0,00298968 0,00110634 0,00875621 0,00120578 0,00139373 0,00128242 0,00259456

4,66E-05 0,00496093 6,50E-05 0,00157511 6,35E-05 0,00126942 0,00084878
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0,00327416 0,00221269 0,00215423 0,00080385 0,00272393 0,0011871 0,00316363
0,00240519 0,00116272 0,00779052 0,00077488 0,000814 0,00061955 0,00213641

0,0003 0,00019731 0,00091926 0,00111163 7,94E-05 0,00035526 0,00622116
0,00084828 0,00219859 0,01353823 0,0008473 0,0004209 0,00162035 0,00161075
0,00243622 0,00086675 0,00229351 0,00097403 0,00245789 0,00171567 0,00254151
0,00111725 0,00117681 0,00344491 0,00071333 0,00315674 0,0029331 0,00127799
0,00210519 8,46E-05 0,00233994 0 5,56E-05 0,0032537 0,00073786
0,00279312 0,00061307 0,0015971 0,00200962 0,00787001 0,00107013 0,00358802
0,00079656 0,0017476 0,00983333 0,00176702 0,00053208 0,00220091 0,00346263

0,0030983 0,00062012 0,00311992 0,00204583 0,00197346 0,00268615 0,00463452
0,00153622 0,00114158 0,00597057 0,00192272 0,00163992 0,00101814 0,00235825
0,00499141 0,00053555 4,64E-05 0,00082558 0,00747691 0,00069753 0,00190493
0,00040345 0,00053555 0,02190445 0,00062642 3,97E-06 0,00126509 0,00171202
0,00133449 0,00177579 0,00832908 0,00083644 0,00131829 0,00154237 0,00080537
0,00090001 0,00061307 0,0213009 0,00093058 0,00046458 0,00017763 0,00127317
0,00124139 0,00473543 0,00736339 0,00218705 0,00070679 0,00118277 0,00159146
0,00156208 0,00159962 0,0035192 0,00113698 0,00193772 0,00089249 0,00570514

0,0009569 0,00455926 0,01047402 0,00182134 0,00029384 0,00197128 0,00034241
0,00020173 0,0033754 0,00110497 0,01095336 0,00131035 0,0005199 0,00086325
0,00276726 0,00094427 0,0044106 0,00065901 0,00161609 0,00090549 0,00260903
0,00021207 0,00249456 0,00183853 0,00093783 0,00024222 0,00043758 0,00254151
0,00078104 0,00312877 0,00457774 0,00107904 0,00017471 0,00139073 0,00202067
0,00145863 0,00060602 0,0051163 0,00056849 0,00121505 0,001733 0,00133104
0,00275174 0,00231839 0,00156925 0,00240069 0,0020767 0,0008535 0,00325526
0,00404486 0,00183216 0,00207995 0,0012094 0,00540021 0,00068887 0,00177954
0,00207933 0,00225497 0,0038999 0,00105007 0,00055193 0,00191929 0,00099828
0,00209484 0,00095836 0,00176424 0,00064091 0,00209258 0,0012001 0,00230038
0,00222415 0,00097245 0,0036492 0,00250932 0,00304953 0,00193229 0,00247399
0,00017069 0,00222678 0,00024142 0,00036572 0,00101651 0,001707 0,00120565
0,00710695 0,00158552 0,00705697 0,00132889 0,00437576 0,00030327 0,00305271
0,00030518 0,00150096 0,00156925 0,00064091 0,00026207 0,0012001 0,00081502
0,00148449 0,00065535 0,00343563 0,00248759 0,00112769 0,0006932 0,00418602
0,00242071 0,000754 0,00087284 0,00073505 0,00366103 0,00078851 0,00180848
0,00094139 0,00045099 0,00171781 0,00061556 0,00219185 0,00192363 0,00164933
0,01450355 0,00029596 0,00054784 0,00033675 0,00308924 0,00044191 0,00299966
0,00275174 0,00092313 0,00186638 0,00162943 0,00450679 0,00187597 0,00227627
0,00023276 0,00032415 0 0 0,0002581 4,33E-05 0,00012539
0,00305175 0,00275529 0,00208923 0,00200238 0,00125078 0,00169834 0,00261867
0,00381727 0,00081743 0,00131854 0,00065539 0,00209258 0,00105713 0,00199173
0,00081725 0,00137412 0,00598914 0,00095593 0,0009371 0,00106579 0,0018133

0,0031345 0,00171941 0,00649984 0,00137234 0,00169948 0,0010268 0,0005546
0,00146898 0,00236067 0,00368634 0,00169098 0,00133814 0,00099647 0,00220875
0,00062587 0,00264254 0,00732625 0,00063367 0,00044472 0,00056756 0,00191457

0,0011638 0,00209994 0,00103069 0,00112611 0,00091724 0,00096615 0,0006607
0,00338278 0,00028892 0,00030642 0,00066625 0,00114755 0,00021229 0,00117189
0,00201726 0,00169123 0,00412275 0,00209653 0,00105622 0,00106579 0,0039256
0,00139139 0,00143049 0,00481917 0,00056125 0,00072665 0,00133441 0,00076679
0,00078621 0,00051441 0,00693626 0,00388527 0,00068694 0,00046358 0,00344816
0,00097242 0,00063421 0,00357491 0,00110801 0,00041693 0,00094882 0,0018133
0,00179484 0,00207175 0,00729839 0,00053952 0,00258098 0,00061955 0,00075715
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0,00133966 0,00430558 0,00219137 0,00282072 0,00056385 0,00107879 0,00598967
0,00260692 0,00041576 0,00386276 0,00026795 0,00148506 0,00123476 0,00314434
0,00441727 0,00026073 0,00023214 0,00103197 0,01645873 0,00014297 0,00027007
0,00185174 0,00114862 0,00395562 0,00155701 0,00175507 0,00048957 0,00348192
0,00087414 0,00090903 0,00277636 0,00059384 0,0005559 0,00172433 0,00098381
0,00211553 0,00098655 0,00481917 0,00113698 0,00089739 0,00078418 0,00159628

0,0035483 0,00045804 0,00094712 0,0012275 0,0020489 0,00135607 0,00278264
0,00176898 0,00034529 0,00280422 0,00033313 0,00087356 0,00372594 0,00379539
0,00310864 0,00155029 0,00506059 0,00107904 0,00094107 0,00081018 0,00113331
0,00380175 0,00106406 0,00254422 0,00103921 0,00114755 0,00290277 0,00552188
0,00256036 0,00052146 0,00170853 0,0003983 0,00082194 0,00082751 0,00095488
0,00267416 0,00084561 0,00139282 0,00082558 0,00331954 0,00198428 0,00167827
0,00190346 0,00058488 0,00379776 0,00093058 0,00204096 0,00107446 0,00203514
0,00192932 0,00193082 0,00074284 0,00033313 0,00061547 0,00015597 0,0013021
0,00162415 0,00796285 0,00131854 0,00171633 0,00063135 0,00035526 0,000897
0,00135001 0,00083152 0,00234923 0,00064091 0,00101254 0,00172867 0,00159628
0,00291726 0,00112748 0,00211709 0,00112611 0,00155256 0,0006802 0,00132622

0,0012207 0,00094427 0,00129068 0,00055763 0,00044075 0,00136474 0,00244024
0,00080173 0,00058488 0,00557129 0,00055401 0,00086959 0,00135607 0,00102239
0,00098277 0,00128251 0,00376062 0,00085092 0,00046061 0,00170267 0,00095005
0,00284485 0,00128956 0,00596128 0,00048883 0,00072268 0,00064987 0,00151912
0,00227588 0,00089494 0,00298064 0,00099576 0,00086165 0,00165068 0,00115742
0,00134484 0,00071172 0,0051163 0,00107542 0,00059958 0,00080584 0,00156252
0,00143277 0,00038053 0,00199638 0,00052866 0,00089739 0,00086217 0,00169756
0,00034138 0,00045804 0,00020428 0,00020277 0,00062341 0,00278146 0,00202067
0,00179484 0,00147278 0,01054831 0,00038744 0,00048443 0,00041592 0,00023631
0,00252933 0,00016912 0,00158782 0,00012673 0,00254525 0,00027728 0,00062694
0,00048104 0,00015503 0,00384419 0,0001376 0,00127858 0,0007062 0,00194833
0,00073966 3,52E-05 0,00041785 0,00011225 0,00077032 0,00025995 0,00080055
0,00144311 0,00126137 0,00232137 0,00090524 0,00125873 0,00077552 0,00275371
0,00165001 7,05E-05 0,00027856 8,69E-05 0,00054399 9,10E-05 0,00035205
0,00066725 0,00200128 0,00069641 0,0021617 0,00070282 0,00042892 0,0007041
0,00271036 0,00046509 0,00151353 0,00033675 0,00134608 0,00072353 0,00163004
0,00265347 0,00124728 0,00105855 0,00082196 0,00096489 0,00054156 0,00111402
0,00170691 0,0002114 0,00183853 0,0002245 0,00101651 0,0005069 0,00568585
0,00278278 0,00175465 0,00063141 0,00125647 0,00186625 0,00052423 0,00106097
0,00143277 0,00031711 0,00621199 0,00048159 0,00181463 0,00026862 0,00105133

0,0010138 0,00078219 0,00191281 0,00147373 0,00203699 0,00061521 0,00124423
0,00214139 0,00088085 0,00157853 0,0006916 0,00099269 0,00088383 0,00169273
0,00126725 0,00032415 0,00133711 0,00051055 0,00096092 0,00097048 0,00501551
0,00071897 0,00136707 0,00285064 0,00017018 0,00031766 0,00090549 0,00048708
0,00111725 0,00139526 0,00162496 0,00259984 0,00032163 0,00117844 0,00064141
0,00292243 0,00028187 0,00099355 0,00048521 0,00051223 0,00090549 0,00267654
0,00166553 0,0006483 0,00027856 0,00130354 0,00274776 0,00054156 0,00073304
0,00042931 0,00041576 0,00178281 0,0010899 0,00160021 0,0018673 0,00048708
0,00043449 0,00072582 0,00485631 0,00039468 0,00039707 0,00125642 0,00147572
0,00018104 0,00020436 0,00608199 0,00031864 0,00041296 0,00056322 0,00075233
0,00176898 0,00040167 0,00097498 0,00073143 0,00052811 0,00042892 0,00099346
0,00033621 0,00085266 0,00097498 0,00081833 0,00082592 0,00062388 0,00058354
0,00011897 0,00088085 0,0005107 0,00052142 0,00024619 0,00264715 0,00010128
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0,00129829 0,00035234 0,00056641 0,00039468 0,00114357 0,00032494 0,0007475
0,00146898 0,00104292 0,00112354 0,00089075 0,0013302 0,00084917 0,00050155

7,24E-05 0,00069763 0,00023214 0,0002933 0,00217994 0,00027295 0,00011574
0,00091035 0,00106406 0,00256279 0,00078937 0,00098474 0,0006672 0,00118636
0,00112242 0,00065535 0,00321278 0,00080747 0,0005162 0,00094015 0,00101275
0,00423106 0,00029596 0,00061284 0,00044538 0,00064326 0,00037693 0,00081502
0,00084828 0,00146573 0,00075212 0,0003621 0,00291056 0,0003466 0,00047262
0,00034655 0,00023959 0,00964762 0,00017018 0,00070679 0,0001863 0,0022618
0,00064138 0,00166304 0,00162496 0,00125647 0,00082592 0,00062821 0,00018326
0,00189312 0,00104292 0,0007707 0,00070246 0,00073459 0,00100514 0,00114296
0,00124139 0,00031711 0,0010214 0,00016294 0,00071076 0,0008665 0,00065105
0,00036724 0,00539078 0,00047356 0,00185755 0,00011118 0,00032927 0,00047744
0,00039828 2,11E-05 0,00014857 3,62E-05 0,00020251 5,63E-05 0,00030382

6,21E-05 0,00312172 0,00041785 0,00129268 0,00010324 0,00090982 0,00073786
0,00281899 0,00019026 0,00048285 0,00024622 0,00169154 0,00023396 0,00067034

0,0008069 0,00018322 0,00012071 0,00021726 0,00391515 0,00026862 0,00029418
0,00250864 0,00090903 0,0007057 0,00065177 0,00106019 0,00053723 0,00064623

0,0009207 0,00081743 0,00038071 0,00049607 0,00171933 0,00020363 0,00122494
0,00065173 0,00062716 0,00479131 0,0009161 0,00030178 0,00071919 0,00048226

0 0 0 0,00327696 0,0001628 0 0,00407992
0,00022242 0,001205 0,00416918 0,00044538 0,00026207 0,00038126 0,00055942
0,00013966 7,05E-05 0,00176424 0,00103197 0,00027795 0,00034227 0,00032311
0,00077587 0,00040871 0,00183853 0,00052866 0,00109195 0,00049824 0,00259456
0,00140691 2,82E-05 0,00021357 1,09E-05 0,00096489 0,00062388 0,00132139

2,59E-05 0 0 1,81E-05 1,99E-05 0,00025995 4,82E-06
0,01071732 8,46E-05 0,00021357 6,52E-05 7,94E-06 0 0,00139855
0,00024311 0,00134593 0,00154139 0,00060108 0,00017471 0,00031627 0,00010128
0,00081208 0,00017617 0,00763267 0,00061918 0,00036531 0,00028595 0,00079573
0,00011897 0,00092313 0,00063141 0,00018105 0,00033354 0,00024695 0,00363142

0,0008638 0,00242409 0,00063141 0,00058297 0,00070282 0,00032494 0,00038581
0,00035173 0,00023254 0,00142068 0,0006047 0,00073856 0,00073652 0,00216535
0,00036207 0,00085971 0,00206138 0,00034399 0,00052017 0,00040725 0,00030865

7,24E-05 7,05E-05 0,00076141 0,00018467 0,00019457 0,00057622 0,00212194
0,00042414 0,0025157 0,00080784 0,00078575 0,00107607 0,00064987 0,00079573
0,00139656 0,00059193 0,00011143 0,00027881 7,54E-05 0,00031627 0,00233896
0,00017069 0,0011909 0,00010214 0,00027881 3,97E-05 0,0005329 4,82E-05

8,79E-05 0,00616592 9,29E-06 0,00126009 1,99E-05 0,00026428 0,00016879
0,00047587 7,05E-05 0,00181995 0 0,00160815 0,00015164 0,00483225
0,00116897 0,00084561 0,00317564 0,00047797 0,00011515 0,00014297 0,00096934

9,31E-05 0,00012684 0,00098426 0,00047072 0,00117137 0,00179365 0,00014468
0,00113794 0,00144459 0,00131854 0,00076764 0,00049634 0,00026862 0,00138891
0,00036207 0,00160666 0,00242351 0,00077488 0,00021442 0,00040725 0,00047262

9,31E-05 0,00026778 0,00539487 0,00048521 8,34E-05 3,03E-05 0,00091147
0,00011379 5,64E-05 0,00197781 0,00071333 0,00032957 0,00029028 0,00064141
0,00029483 0,00019731 0,00456846 0,00056487 0,00038119 0,0003206 0,00072339
0,00014483 0,00147278 0,0007057 0,00279175 0,000814 0,00034227 9,65E-06
0,00058449 0,0008738 0,00014857 0,00051417 0,00026604 0,00014297 0,00021702
0,00035173 0,00168418 0,00312921 0,00074954 0,00011118 0,00040292 0,00013021
0,00116897 0,00159962 0,00082641 0,00063729 0,00076238 0,00029894 0,00071857
0,00186725 0,00042985 0,00079855 0,00049245 0,00150888 0,00010398 0,00043886
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0,00042931 0,00044395 0,00240494 0,0006047 0,00011118 0,00044191 0,00057871
0,00175346 0,00029596 0,00039928 0,0003621 0,00077827 8,23E-05 0,00016397
0,00039828 0,0003312 0,00061284 0,00118767 0,00097283 0,00030761 0,00088736

0,00015 3,52E-05 0,00443846 0,00021726 0,00083386 1,73E-05 0,00058354
0,00103449 0,00081743 0,00072427 0,00065177 0,00054002 0,00050257 0,00054013
0,00037759 0,00081743 0,00163425 0,00064453 0,00056385 0,00025995 0,00048226
0,00041897 0,0005567 0,00122568 0,00045624 0,00026207 0,00062388 0,0004051
0,00048104 0,00105702 0,00011143 0,00030416 0,00233083 0,00023396 0,00017844
0,00133449 0,00028187 0,00048285 0,00018829 0,00036134 0,00113511 0,00174578
0,00140173 7,75E-05 4,64E-05 6,88E-05 0,0017233 1,73E-05 0,00012057

0,0007707 0,00015503 0,00061284 0,00045624 0,00049237 0,00056322 0,00075233
0,00070345 0,00024664 0,00063141 0,00026433 0,00079415 0,00037259 0,00110438

1,55E-05 0 0 3,26E-05 1,99E-05 1,30E-05 0,00881571
0,00028449 0,00069058 0,00248851 0,00090524 0,00039707 0,00072786 7,72E-05
0,00099828 0,00069058 0,00023214 0,00022812 0,00095695 0,00045924 0,00102721
0,00222933 1,41E-05 0,00407633 0,00044538 0,00030972 3,47E-05 0,00039545
0,00013448 0,00093017 0,00111426 0,000449 1,19E-05 0,00078418 0,00028936
0,00054311 0,00014798 0,00085426 0,00020277 0,00092915 0,00035526 0,00052084
0,00013448 9,87E-05 0,00053856 0,00015208 0,00011912 9,96E-05 0,008237
0,00034138 0,00036643 0,00337992 0,00023174 4,37E-05 0,0003336 0,00020255

5,17E-05 0,00381935 4,64E-05 0,00187203 6,75E-05 3,03E-05 3,86E-05
0,00057414 0,00032415 0,00125354 0,00098852 0,00054002 0,00041592 0,00116707
0,00045518 0,00162076 0,00018571 0,00115146 0,00037722 0,00019063 0,00135033
0,00069311 0,00031006 0,00038071 0,00038744 0,00106019 0,00042025 0,00048708
0,00013448 0,00100064 0,0012814 0,00168374 0,0002303 0,00023829 0,00086807
0,00029483 0,00133889 0,00157853 0,00052504 0,00021442 0,00029894 0,00027007
0,00010862 0,0003312 0,00107712 0,00038744 0,00040899 0,00012564 0,00060283

0,0003 0,0025157 0 0,00126009 0,00011912 0,00010398 0,00021219
0,00069311 0,00073286 0,00086355 0,00060832 0,00039707 0,00048957 0,00026042
0,00118449 0,00017617 0,00022285 0 0,0002581 0,0003596 0,00149018
0,00153622 0,00023959 0,0007057 0,00036934 0,00044869 0,00047224 0,00024595
0,00049138 0,00031711 0,00111426 0,00060108 0,00039707 0,00031194 0,0008536
0,00024828 0 1,86E-05 0,00097041 1,59E-05 0,00129108 0,00023631

2,07E-05 2,82E-05 0,0028135 0,00555091 4,76E-05 8,23E-05 7,72E-05
0,00018104 0,0001198 0,00071498 4,35E-05 4,76E-05 3,47E-05 0,00253187
0,00028449 0,00159257 0,0016621 0,00069522 0,00017868 0,00025995 9,16E-05
0,00038276 0,00021845 0,00244208 0,0002426 0,00032163 0,00030761 0,00027971
0,00025345 0,0002255 0,00046427 0,00012311 0,00083783 0,0003206 0,00162522
0,00043449 0,00052851 0,00029714 0,00035123 0,00011515 0,00021229 4,34E-05
0,00024311 0,00069763 0,00099355 0,00027519 0,00018265 0,00042892 0,00027971

3,10E-05 3,52E-05 0,00027856 0,00011587 0,00036531 0,00045924 0,00011574
0,00067759 0,00056374 0,00021357 0,00043089 0,00043678 0,00028595 0,00039545
0,00013448 0,00145868 0,00135568 0,00069884 0,00010721 0,00029028 0,00011092

7,24E-05 0,00042985 0,00105855 0,00059021 0,00015883 8,66E-05 0,0005112
0,00011379 0,00145164 0,00119783 0,00077488 9,53E-05 0,00019063 0,00018326

0 4,93E-05 3,71E-05 0,0002245 0 6,93E-05 5,79E-05
0,00032069 0,00032415 0,00393704 0,00023536 0,0001628 0,00015164 3,38E-05
0,00019138 0,00053555 0,00132782 0,00097766 0,00035737 0,00023829 0,0008536
0,00021724 0,00032415 0,00182924 0,00037658 0,00013104 0,00034227 0,00022184

0 6,34E-05 0,00579414 4,71E-05 3,97E-06 0,00111778 1,45E-05
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0,00342416 0 0 0 7,94E-06 0 0
0 0 0 0 0 0 4,82E-06

0,0003569 0,00104292 0,00188495 0,00042727 0,00014692 0,00043325 0,00012057
0,00071897 0,00040167 0,00010214 0,00041641 0,00034148 0,00022096 0,00054013
0,00011897 5,64E-05 0,00176424 0,00081471 0,00049634 0,0001603 3,38E-05

0 0 0,00181995 0 0 0 0,00020737
4,14E-05 0,0001057 0,00146711 6,88E-05 2,38E-05 0 0

0,00039828 0,00133184 0,00058499 0,00058659 0,00033354 8,23E-05 0,00024113
0,00030518 0,00038053 0,00022285 0,00043451 0,00083386 0,00015164 0,00042439

8,28E-05 0,00105702 0,00013928 0,00038744 0,00015883 0,00018197 0,00058354
6,21E-05 1,41E-05 1,86E-05 2,53E-05 5,96E-05 8,66E-06 0,00141302

0,0010707 7,75E-05 0,00162496 0,00132527 0,00053605 9,10E-05 4,34E-05
0,00019138 0,00031711 0,00012071 0,0001557 5,56E-05 0,00014297 0,00042921
0,00022242 9,87E-05 0,00024142 8,33E-05 0,00084577 2,17E-05 3,86E-05
0,00125173 3,52E-05 6,50E-05 0,00012311 0,00071473 4,77E-05 0,00049673
0,00046552 5,64E-05 0,00011143 0,00020277 0,00036928 0,00024695 0,00053531
0,00021207 0,00026778 0,00077998 0,00121664 0,00015089 0,00025562 0,00077162

1,55E-05 0,00041576 0,0005107 0,00070246 4,76E-05 1,73E-05 0,00012539
0,00018104 0,00042985 0,0005757 5,79E-05 1,19E-05 0,00022096 5,30E-05
0,00049138 0,00067649 0,00160639 0,00027519 0,00066709 4,77E-05 0,00031829
0,00017069 0,00124728 0,00097498 0,00070246 6,35E-05 0,00016464 0,0001061
0,00028449 7,05E-06 0,00049213 2,17E-05 0,00030575 0,00054589 0,00113331

0 0,00071172 5,57E-05 0,00280623 7,94E-06 6,93E-05 0,00034723
0,00020173 0,00012684 0,00024142 0,00014122 0,00023825 0,00014297 0,00153359
0,00017586 0,00018322 0,00016714 9,78E-05 8,74E-05 0,00036393 7,72E-05
0,00043966 0,00014798 0,00014857 0,00035847 0,00030972 0,0003466 6,75E-05
0,00051207 7,05E-05 0,00105855 8,69E-05 0,00044869 0,00036826 8,20E-05

9,83E-05 0,0001057 0,00135568 0,00056487 0,00023427 9,96E-05 0,00043886
0,00037242 0,00014798 0,00022285 0,0001557 0,00038119 0,00012998 0,00041474
0,00029483 0,0001057 0,00036213 0,00017381 0,00029781 9,96E-05 0,0004485

0 0 0,00422489 0 7,94E-06 1,30E-05 0,00021219
0,00043449 0 0 7,24E-06 0,00018663 0 3,86E-05

0,00015 0,00020436 0,00011143 1,45E-05 0,00029384 0,00013431 0,00062212
0,00040862 9,16E-05 0,00023214 7,60E-05 0,0002303 0,00024262 0,00025078
0,00024828 0,00016208 0,00088212 0,00024622 0,00023427 0,00022096 0,00041957
0,00041897 0 9,29E-06 7,24E-06 0 0,00022962 1,93E-05

0,0002638 0,0001198 0,00025071 0,00017743 0,00014692 0,00029028 0,00020255
0,00046035 0,00015503 0 0,00018829 0,00018265 6,07E-05 0,00249811
0,00103449 7,05E-06 0 3,62E-06 0,00030972 1,30E-05 0,00014468
0,00026897 2,82E-05 0,00048285 0,00065539 0,00011118 0,00013864 0,00162522
0,00023793 0,00052146 0,00066856 0,00012673 0,00027398 0,00012131 7,72E-05
0,00014483 0,00029596 0,00097498 0,00019191 6,75E-05 0,00011698 0,00054978

7,76E-05 0,00019731 0,00025071 0,00011225 2,38E-05 0,00019063 0,00013021
0,00015517 0,00014094 0,00021357 0,00015208 0,00010721 0,00011698 0,00040992

8,28E-05 0,0001057 0,00045499 0,00032226 9,93E-05 6,93E-05 0,00012057
0,00048104 0,00060602 0,00024142 0,0002245 0,00014692 0,0001863 0,0001495

5,17E-05 0,00061307 5,57E-05 0,00012311 1,99E-05 7,80E-05 0,00016397
0,00011379 0 0,00214495 9,41E-05 5,96E-05 0,00018197 4,82E-05

2,07E-05 0,00018322 0,00035285 0,00060832 3,97E-05 7,80E-05 1,45E-05
0,00032069 0,00028187 0,00021357 0,00016656 0,00059958 6,07E-05 9,65E-05
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4,14E-05 0,00027482 0,00025071 0,00015932 0,0005837 4,33E-05 0,0001061
0,0003 0,00067649 4,64E-05 0,00027519 0,00011515 0,00010831 0,00056424

7,24E-05 0,00091608 0,00094712 0,00010139 5,56E-05 0,0001863 1,93E-05
6,72E-05 0 0,00022285 5,79E-05 1,19E-05 1,30E-05 5,30E-05
1,55E-05 0,00052851 5,57E-05 9,41E-05 0 6,50E-05 7,23E-05

0,00025862 0 0,0005757 0,00011949 0,00040899 2,60E-05 0,00058836
0,00037759 0,00031711 4,64E-05 0,00026795 0,00030972 0,00013864 0,00043403
0,00019138 0,00021845 0,00035285 0,00014484 3,97E-05 8,66E-05 0,00204961
0,00011379 4,23E-05 0,00034356 0 1,99E-05 5,63E-05 6,75E-05

4,14E-05 0,00084561 0,00073355 0,00041641 5,16E-05 0,00012131 5,30E-05
0,00024828 0,00018322 0,00023214 0,00012311 0,00032957 0,00035526 0,00022184
0,00023276 0,00033825 0,00013928 0,0003802 1,99E-05 2,60E-05 2,41E-05

4,14E-05 0,00023254 0,00029714 0,00015208 1,19E-05 0,00011698 4,82E-06
0,0002069 4,93E-05 0,00017642 4,71E-05 0,00021839 0,00015597 0,00038099

0,00015 5,64E-05 0,00054784 0,00014122 0,00014692 3,03E-05 0,00042439
5,17E-05 0 0,00018571 0,00012311 7,94E-06 0 4,34E-05

0,00011379 0,00023254 4,64E-05 0,00048159 3,97E-05 6,07E-05 3,86E-05
1,03E-05 0,00017617 0,00041785 0,00013398 1,99E-05 0,00023396 4,82E-05

0,00024828 7,05E-05 0,00043642 0,00010139 0,00021442 0,00023396 0,00016397
0,00024311 6,34E-05 0,00013928 0,00015208 6,35E-05 7,80E-05 0,00045332

6,72E-05 8,46E-05 0,00022285 4,35E-05 1,19E-05 0,00029028 0,00015432
0,00045 9,16E-05 0,00035285 0 0,00015089 0,00015164 0,00016879

5,69E-05 0,00013389 0,00059427 0,00018829 3,97E-05 5,20E-05 0,00081984
2,07E-05 6,34E-05 3,71E-05 8,69E-05 4,76E-05 4,33E-05 9,65E-06

0 0 0 0 0 0 0
0,00140173 0 9,29E-06 2,90E-05 0,00017074 3,03E-05 0,00037616

0 0,00064126 0,00103069 1,81E-05 2,38E-05 0,00012564 0
5,17E-05 5,64E-05 0,00010214 0,00011225 4,37E-05 4,33E-06 3,86E-05

0,00016035 0,00028187 0,00089141 0,00018105 6,75E-05 0,00010831 4,34E-05
0,00013966 1,41E-05 0,00013 5,43E-05 0,00015486 4,77E-05 0,00017361

4,14E-05 0 1,86E-05 5,07E-05 7,94E-06 4,77E-05 5,79E-05
3,62E-05 0 0 0 0 0 1,93E-05

0,00018104 4,23E-05 3,71E-05 0,00012673 6,35E-05 5,63E-05 0,0007041
0,00038276 7,05E-06 0,00013 5,43E-05 0,00069091 3,03E-05 0,00016397

6,21E-05 0 0,00144854 0,00042003 7,54E-05 3,47E-05 0,00018326
1,55E-05 0,00035234 0,00053856 0,00052142 3,57E-05 4,77E-05 4,82E-05
3,62E-05 0,00056374 0,00074284 0,00015932 2,38E-05 6,93E-05 3,86E-05
1,55E-05 0,0003312 1,86E-05 5,79E-05 1,59E-05 4,33E-06 9,65E-06

0 0,00038757 0 0,00029692 0 6,07E-05 0,00035205
0,00015517 2,82E-05 0,00081712 4,71E-05 3,57E-05 3,90E-05 0,00048226
0,00011379 7,05E-05 0,00016714 8,69E-05 5,16E-05 7,37E-05 5,79E-05
0,00020173 0,00038757 0,00026928 0,00011587 6,35E-05 0,00010398 5,79E-05

0,00015 0,0002114 0,00032499 2,17E-05 0,00012706 0,00015164 0,00016397
0,00015517 0 9,29E-05 0,00010139 0,00043678 9,10E-05 0,00022184
0,00053794 0,00036643 0,00010214 0,00031502 1,19E-05 3,47E-05 0,00015915

4,66E-05 3,52E-05 5,57E-05 5,07E-05 0,00010721 3,90E-05 8,20E-05
7,76E-05 4,23E-05 0,00010214 5,79E-05 5,16E-05 1,73E-05 7,23E-05
2,07E-05 9,16E-05 0,00011143 5,07E-05 1,59E-05 2,17E-05 3,86E-05

0,00010345 4,23E-05 0,00090998 7,24E-06 0,00041296 0 9,65E-06
4,66E-05 6,34E-05 0,00034356 2,53E-05 4,76E-05 0,00013431 8,20E-05

D
ow

nl
oa

de
d 

by
: 

Ac
ce

ss
 th

ro
ug

h 
Ja

m
es

 C
oo

k 
U

ni
ve

rs
ity

 L
ib

ra
ry

13
7.

21
9.

5.
13

 - 
4/

4/
20

20
 1

:5
6:

29
 P

M

Acc
ep

ted
 m

an
us

cri
pt



0,00015517 4,23E-05 0 2,90E-05 0,00028192 4,33E-05 0,00013503
8,28E-05 0,00016912 2,79E-05 0,00017381 1,99E-05 0,00012131 0,00027007
4,14E-05 6,34E-05 0,00031571 0 1,59E-05 0,00012564 1,45E-05

0 0,00014094 0 0,00096679 0 3,90E-05 0,00013021
9,31E-05 0,00011275 5,57E-05 0,0002933 3,97E-06 0,00011265 6,27E-05

0 0 0 0 0 0,00012998 0
4,66E-05 0,00020436 9,29E-06 0,00021002 2,78E-05 3,90E-05 0,00017361

0 2,11E-05 0 0 0 0 4,82E-06
6,21E-05 0,00013389 9,29E-06 5,79E-05 2,38E-05 8,66E-06 4,82E-06

0,00010345 0 0,00010214 2,90E-05 0,00023427 4,77E-05 0,0001061
0 0,00029596 0 0 0 0 0,00091147
0 0 0 2,90E-05 0 0 0

5,17E-05 3,52E-05 6,50E-05 8,69E-05 8,74E-05 6,50E-05 0,00040028
1,03E-05 9,16E-05 1,86E-05 3,98E-05 1,19E-05 8,66E-06 3,38E-05
8,28E-05 7,05E-05 0 9,41E-05 2,38E-05 4,77E-05 3,38E-05
2,07E-05 0,00028187 0,00014857 0,00017743 0 0 5,30E-05

0,00031552 0 0 7,24E-05 9,93E-05 4,33E-05 2,41E-05
2,07E-05 1,41E-05 0 0 1,59E-05 8,66E-06 1,45E-05

0 3,52E-05 7,43E-05 0 3,97E-05 0,00011698 8,68E-05
1,55E-05 0,00013389 0,00027856 0 6,75E-05 3,03E-05 7,72E-05

0 0,00024664 0,00027856 0,00012311 7,94E-06 0 4,34E-05
5,17E-06 2,82E-05 0,00010214 7,97E-05 2,38E-05 5,20E-05 0,00011092
4,66E-05 0 0 0 1,99E-05 1,30E-05 1,93E-05
4,66E-05 0 0,00010214 0 7,15E-05 0 3,86E-05
4,14E-05 0,00017617 0,00017642 5,43E-05 0 2,60E-05 4,82E-06

0 0 3,71E-05 0 0 0 1,93E-05
0 9,16E-05 5,57E-05 2,53E-05 0,00060752 0 9,65E-06

6,72E-05 2,82E-05 0,00023214 2,17E-05 7,94E-06 0 2,41E-05
3,62E-05 1,41E-05 0,00018571 9,41E-05 6,75E-05 1,73E-05 3,38E-05
1,55E-05 0 0 1,45E-05 0 1,73E-05 0

0 2,82E-05 0,00017642 2,53E-05 1,59E-05 0 4,82E-05
7,76E-05 2,11E-05 4,64E-05 4,35E-05 5,56E-05 9,96E-05 3,86E-05

0 0 0 0 0 0 0
4,14E-05 0 0,00014857 0,00014846 1,19E-05 1,73E-05 4,82E-05
1,55E-05 2,82E-05 9,29E-05 1,09E-05 0,00011515 0 8,20E-05

0 0 0,00038999 0 0 3,90E-05 3,38E-05
5,17E-06 0,00015503 0 0 3,97E-06 8,66E-06 4,82E-06
4,66E-05 2,82E-05 2,79E-05 5,07E-05 1,99E-05 8,66E-06 2,41E-05

0 0 0 0 0 0 0
2,59E-05 7,05E-06 5,57E-05 7,24E-06 2,78E-05 4,33E-06 1,45E-05
1,03E-05 3,52E-05 8,36E-05 4,35E-05 3,97E-06 0 0,00020255
1,03E-05 2,11E-05 0 0 0 0 1,93E-05

0 7,05E-06 0 2,17E-05 0 0 4,82E-06
0 0 0 6,88E-05 0 0 0
0 0 0,00017642 3,98E-05 0 0 9,65E-06
0 0 0 0 0 0 0

1,55E-05 2,11E-05 8,36E-05 1,81E-05 1,19E-05 8,66E-06 9,65E-06
4,66E-05 4,23E-05 0 0 1,99E-05 0 5,30E-05
5,69E-05 0 3,71E-05 0 4,76E-05 0 0,00010128

0 0 0 3,26E-05 7,94E-06 0 0
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0 5,64E-05 0,00024142 2,17E-05 0 0 0
2,59E-05 2,82E-05 1,86E-05 0 1,19E-05 2,17E-05 3,38E-05

0 4,93E-05 0 0 0 0 0,00020737
3,10E-05 7,05E-05 4,64E-05 0 0 4,77E-05 9,65E-06
2,07E-05 0 0 0 0 0 4,82E-06

0,00027414 0 0 0 3,97E-06 0 0
3,10E-05 0 0 0 4,76E-05 0 0

0 0 0 0 1,19E-05 0 0,00018326
5,69E-05 0 0 0 1,19E-05 8,66E-06 0

0 0 9,29E-06 1,45E-05 0 0 3,86E-05
0 0 5,57E-05 0 4,76E-05 0 1,93E-05

5,17E-05 0 5,57E-05 1,09E-05 3,18E-05 4,33E-06 9,65E-06
5,17E-06 1,41E-05 5,57E-05 1,09E-05 0 4,33E-06 0
4,14E-05 0 0 0 5,56E-05 1,30E-05 1,45E-05
1,03E-05 0 0 0 0 0 0
1,55E-05 0 0 0 1,19E-05 0 0
2,07E-05 2,82E-05 1,86E-05 0 0 2,60E-05 9,65E-06

0 0 0 0 0 0 1,93E-05
0 0 0 0 0 0 0

2,07E-05 7,05E-06 0 0 0 0 2,89E-05
0 0 0 0 1,19E-05 0 1,93E-05
0 0 0 3,62E-05 7,94E-06 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 1,45E-05 0 0 1,45E-05
0 0 0 0 2,78E-05 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
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ICGC_0455 ICGC_0437 ICGC_0456 ICGC_0457 ICGC_0459 ICGC_0492 ICGC_0491
1 0,17094519 1 1 0,07240624 0,61735639 1

0,49276957 0,71309199 0,38412884 0,06502333 0,06857946 1 0,40595196
0,01058657 1 0,14894095 0,00383926 0,0088161 0,37414242 0,25540634
0,63222844 0,09097307 0,26420589 0,13335921 0,016205 0,28373884 0,57207198
0,00757322 0,10747003 0,00614067 0,00137028 1 9,00E-05 0,56487957
0,60124998 0,05961542 0,08696454 0,07434785 0,0080928 0,01732318 0,13850555
0,54368553 0,02666186 0,12561078 0,08818236 0,00676931 0,07792899 0,18760099
0,24498972 0,04533524 0,17180733 0,10274523 0,00791006 0,12973813 0,17745185
0,63955454 0,02470508 0,11396122 0,12500857 0,00902255 0,10359296 0,14630993
0,14187433 0,12926349 0,01082241 0,07838463 0,00460157 0,0370411 0,42070123
0,36863252 0,02598943 0,05835555 0,15523712 0,00304288 0,03371773 0,28357778

0,0030532 7,17E-05 3,47E-05 0,00043893 5,75E-06 0,00101868 0,00189093
0,16617241 0,06002111 0,07791148 0,04425235 0,00349243 0,07290312 0,07595355
0,41011782 0,02149759 0,08758902 0,09592948 0,00700186 0,08626415 0,13393293
0,39675707 0,0242299 0,12152248 0,06987488 0,01502233 0,09732611 0,10462694
0,07464805 0,05717001 0,06976774 0,02139783 0,00784587 0,13859389 0,03945514
0,12396964 0,05117193 0,07078114 0,01169748 0,00339759 0,09104519 0,09561235
0,30566318 0,03086006 0,09058723 0,06845384 0,00616193 0,08096814 0,11005907
0,42065656 0,04876239 0,05613885 0,10190852 0,0052238 0,10859349 0,08602705
0,11402082 0,01160614 0,17413359 0,03911962 0,00135511 0,03410044 0,34357187
0,29274087 0,04071565 0,03248001 0,03100902 0,00019927 0,01416865 0,04533421
0,22254907 0,01822062 0,0699759 0,03812791 0,00435464 0,04926807 0,07600855
0,12807513 0,02276176 0,0533141 0,02225648 0,00327544 0,07847491 0,15583335
0,11032987 0,03276304 0,03706132 0,00618205 0,00985147 0,07933882 0,10061816
0,23672295 0,00822158 0,01657415 0,11296132 0,00122721 0,00875727 0,14978237
0,17380144 0,01457604 0,03413432 0,01335581 0,0020535 0,02060153 0,05399812
0,00039859 0,00027121 0,00010591 0 1,44E-06 0,00012382 0,00195969
0,11048931 0,01391706 0,08494321 0,0102106 0,00354584 0,05836021 0,01049983
0,00073341 0,00049312 0,02807399 0,00028805 3,28E-05 0,00171375 0,03667719
0,10615264 0,00946109 0,02719205 0,00317538 0,00282877 0,01438252 0,03795614
0,01662123 0,07507683 0,07129423 0,00382555 8,89E-05 0,04121994 0,04345704
0,12299708 0,038398 0,0290527 0,02387367 0,00347878 0,04387639 0,12782694
0,15289138 0,00537944 0,01437023 0,11086269 0,00087323 0,00650886 0,14890223

0,7544682 0,00979507 0,00844137 0,01645027 0,00131535 0,02757188 0,01054796
0,03125747 0,01171373 0,01410912 0,01192929 0,00092065 0,05348068 0,05424566
0,15689323 0,00260006 0,02830223 0,11479523 0,00051541 0,02402058 0,13072866
0,17028587 0,00237816 0,01016141 0,01309794 0,00056116 0,02265014 0,10351301
0,02220947 0,02831155 0,03855677 0,00529733 0,00213613 0,05147427 0,03834808
0,03295547 0,02137431 0,02720118 0,01048494 0,00748973 0,02855961 0,09073719
0,12047002 0,01551072 0,04724099 0,00634939 0,00171819 0,02018505 0,03597582

0,0427608 0,01371309 0,01919804 0,0027296 0,00402125 0,04418593 0,00818258
0,02212178 0,0088178 0,00500128 0,00077087 0,00214547 0,01514231 0,0583782
0,32841473 0,00686327 0,02525837 0,02078881 0,00101286 0,02148232 0,06767471

9,57E-05 0,00065002 0,0001899 5,62E-05 2,16E-06 0,00049527 0,00068761
0,10439885 0,0076276 0,03123653 0,02427145 0,0027447 0,03698764 0,03653967
0,03887853 0,00569324 0,009935 0,00298747 0,00177376 0,01743293 0,03147885
0,13503452 0,01217995 0,03137713 0,01420761 0,00259022 0,04252284 0,03869189
0,12396167 0,00869452 0,00473469 0,08541436 0,00079874 0,00248479 0,06467672
0,01890117 0,04380882 0,01235621 0,00268845 0,00275979 0,0287791 0,06308834
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0,16724861 0,01155907 0,01726801 0,01130793 0,00242928 0,02879036 0,06111489
0,12671992 0,01571693 0,0165778 0,01229415 0,00155222 0,01893562 0,09985491
0,05574688 0,01128562 0,02836431 0,00996096 0,0017522 0,02803339 0,02393575
0,11471437 0,00776209 0,02244276 0,01728698 0,00169736 0,02515182 0,07310683
0,08650213 0,00995197 0,02597962 0,02139508 0,00166598 0,01747232 0,05610908
0,47712887 0,00805347 0,00560932 6,31E-05 0,0003159 0,00010131 0,00376123
0,06033067 0,01145821 0,01539459 0,01408553 0,00118458 0,02578216 0,01953504

0,0300617 0,002618 0,00293795 0,00107949 0,00021076 0,00420979 0,38328142
0,01009231 0,01657316 0,00918088 0,02809288 0,00044979 0,00426607 0,30421987

0,0324931 0,01028146 0,0173447 0,01043693 0,00117859 0,01559255 0,16589998
0,13783262 0,00910695 0,02213965 0,00934509 0,00128733 0,02500267 0,03866438
0,10030133 0,00742363 0,00761239 0,04573786 0,00095155 0,03314648 0,03623024
0,02265589 0,02396317 0,03349889 0,00922301 0,00185758 0,01548562 0,05245099
0,03671019 0,02099103 0,01382427 0,00468832 0,00240197 0,02879036 0,09407898
0,08182268 0,00579187 0,01835811 0,20209424 0,00117979 0,01586833 0,09595616
0,10027742 0,0076545 0,01062338 0,01373987 0,00121284 0,00960711 0,11731337
0,12473494 0,00071502 0,00917175 0,22799796 0,0003456 0,00086109 0,13842991
0,00523748 0,02123759 0,01578899 0,00109595 0,00044715 0,02435545 0,02706438
0,07236811 0,01117131 0,02098382 0,009175 0,00182932 0,02441454 0,02912722
0,01152724 0,01228082 0,01428441 0,00993353 0,00061864 0,00837737 0,2239275
0,06831045 0,00372975 0,01651937 0,02886649 0,00129164 0,00964932 0,01805667
0,06610226 0,00943644 0,00276997 0,01182641 0,00069504 0,00807909 0,25520694
0,08299453 0,01466794 0,0119545 0,02729869 0,00038752 0,02375606 0,01935626
0,09562985 0,00870797 0,01318519 0,01074692 0,00182142 0,0288776 0,06169936
0,08090592 0,00474287 0,0102381 0,01488109 0,00119057 0,00901897 0,07882088

0,0446262 0,01319308 0,01547676 0,00653045 0,00141019 0,03169726 0,04932236
0,08368011 0,00242523 0,00763795 0,01444079 0,00140852 0,00793276 0,06903618
0,10272477 0,00961351 0,01678048 0,01187579 0,00150192 0,01502412 0,03759859
0,00301335 0,01178322 0,0052843 0,00480902 0,00061624 0,01870487 0,07892403
0,06608632 0,0078764 0,02061498 0,00375422 0,00133259 0,02198885 0,03508881
0,07995727 0,01306084 0,01977687 0,0097415 0,00205422 0,01816458 0,03452496
0,08530636 0,00511719 0,02345251 0,01247795 0,00065217 0,01158256 0,0157738

0 0,00034966 9,13E-06 0,01703185 0,0008167 0 5,50E-05
0,02598013 0,009878 0,03307709 0,01148762 0,00050272 0,0127138 0,07871087

0,040441 0,01736215 0,01531425 0,01147801 0,00091778 0,01410956 0,0287009
0,02465681 0,00603394 0,0092667 0,00667448 0,00050032 0,01201873 0,15290413
0,00603466 0,00467563 0,02597415 0,03850649 0,0009846 0,0060558 0,04113291

0,0572695 0,03782644 0,00897272 0,00810786 0,00120542 0,0220395 0,04118792
0,0315604 0,00535927 0,01420955 0,0022646 0,00096735 0,0176074 0,0715322

0,05669553 0,01290169 0,00672863 0,00831772 0,00286086 0,0294798 0,04051406
0,03195899 0,00404355 0,03176971 0,0102737 0,00071252 0,01558411 0,0154575
0,06980118 0,00612136 0,00838659 0,01076064 0,00076042 0,00704071 0,10175272
0,09932877 0,00756708 0,00932696 0,00258557 0,00153976 0,01245209 0,03231773
0,01291434 0,0087147 0,02171055 0,00282012 0,00123081 0,03592112 0,05785562
0,07287033 0,00649568 0,00967754 0,00514645 0,00079922 0,0087432 0,04684696

0,0897626 0,00740121 0,0087317 0,00494619 0,00177879 0,01907069 0,03337665
0,06422889 0,00619981 0,02006537 0,00343325 0,00088592 0,01456543 0,02507031
0,04567051 0,0093535 0,01191067 0,00550583 0,00157018 0,0226614 0,03100439
0,07149121 0,00651809 0,01189242 0,01158638 0,0012447 0,01419961 0,03014488
0,04518423 0,00256868 0,0140306 0,02031696 0,00116422 0,00768231 0,03440119
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0,07222461 0,00174384 0,00633787 0,01414177 0,00042655 0,00700413 0,06899492
0,16849221 0,00091899 0,0260344 0,01950906 0,00039853 0,00759789 0,02793077
0,06276207 0,01159718 0,00618632 0,01179212 0,00147127 0,01729223 0,03222834
0,01515441 0,00082933 0,00205419 0,00843157 0,00014729 0,0010018 0,02811643
0,02339727 0,00507461 0,01381697 0,01537763 0,00159509 0,01168667 0,02863901
0,05860079 0,00636119 0,01240733 0,0034264 0,00125643 0,01286013 0,04448158
0,05801087 0,00507461 0,0067268 0,0051149 0,00142959 0,01221853 0,02777262

0,0118222 0,0004707 0,02026805 0,00074618 2,30E-05 0,00185726 0,02592982
0,06009949 0,00667051 0,01176095 0,00721217 0,00123967 0,01625385 0,01933563
0,01454856 0,01422414 0,00752292 0,00830949 0,00020286 0,01145592 0,04223309
0,01229253 0,00640378 0,00111566 0,00273371 0,00010993 0,02463966 0,00765999
0,06060968 0,00541755 0,01007012 0,0052795 0,00087682 0,01462734 0,0230281
0,08248434 0,00641274 0,00952416 0,00726429 0,00072354 0,01103382 0,02212733
0,00137912 0,00460839 0,01819742 0,00825874 0,00112614 0,02135287 0,00644292

0,0698809 0,00382837 0,00870248 0,01023118 0,000713 0,00674523 0,0335348
0,07180211 0,00670861 0,01018698 0,00523835 0,00094963 0,01388443 0,02918222
0,02805281 0,00972782 0,0038911 0,00678421 0,00052715 0,00944671 0,04020463
0,04979194 0,00442011 0,00912245 0,00492562 0,00111489 0,01232827 0,01498305
0,08552957 0,00464201 0,01007377 0,00686925 0,00079802 0,0120919 0,02498092
0,04690614 0,00099968 0,00392579 0,00445788 0,00034728 0,0039509 0,11821414
0,05577079 0,00571566 0,01364168 0,00390785 0,0009949 0,01415458 0,0160351
0,02715996 0,00802433 0,00569879 0,01107749 0,00062678 0,00726302 0,04555425
0,06462748 0,00432148 0,01003725 0,00501477 0,00108136 0,01472583 0,0160626
0,08043558 0,00696862 0,009851 0,00412183 0,00122865 0,00874601 0,02053895
0,01961863 0,00502305 0,00331775 0,01536254 0,00037698 0,0056956 0,06836232
0,01085761 0,00480788 0,00830077 0,01195261 0,00039231 0,00625841 0,04171738
0,00754931 0,00819692 0,00193916 0,00012482 0,0006184 0,00576595 0,01624138
0,04556688 0,00485719 0,00800497 0,00881426 0,0006184 0,00903586 0,03408489
0,06184532 0,0052584 0,00631231 0,00448394 0,00075419 0,00933414 0,03450434
0,04024171 0,00463529 0,01468795 0,00107675 0,00120781 0,01230013 0,02540724
0,10286029 0,00361992 0,01178286 0,00472673 0,00071324 0,01071583 0,00979846
0,00662458 0,00683189 0,00586678 0,00450315 0,00021986 0,0095255 0,12184472
0,03614419 0,00428114 0,01123507 0,00355945 0,00124086 0,02344089 0,01210196
0,05329953 0,0045389 0,0090695 0,00600648 0,00061025 0,01253088 0,01523059
0,03091469 0,00874383 0,00565314 0,00695841 0,00178909 0,00789055 0,03792864
0,00017538 0,00019949 0,07080671 5,49E-05 2,63E-06 0,00011538 0,00105892

0 0,00014345 4,56E-05 0 4,79E-07 2,81E-05 0,00023379
0,0195708 0,00311783 0,01376949 0,0023908 0,00103968 0,00377362 0,01276207

0,05534032 0,00419821 0,00665376 0,00553326 0,00062486 0,00730804 0,01972069
0,04107875 0,00489753 0,0119125 0,00623006 0,00097023 0,00944952 0,02280807

0,0092473 0,00778674 0,00538473 0,00392979 0,00018729 0,01257872 0,03659467
0,03690949 0,00035639 0,00769638 0,00760309 0,00027998 0,00324458 0,06660203
0,02518295 0,00097727 0,01487054 0,10599743 0,00022322 0,01324565 0,01256266
0,05043765 0,00634998 0,00643465 0,00500243 0,00072258 0,00987444 0,02830208
0,01550517 0,00355043 0,00617536 0,00327963 0,00059133 0,00796934 0,04905419
0,04551107 0,00717707 0,00410291 0,00395174 0,00054846 0,00779205 0,03342479
0,03606448 0,01276945 0,00625753 0,00625749 0,00158359 0,00857436 0,02468525
0,02128474 0,00667051 0,00534821 0,00532202 0,00036764 0,00872069 0,03008987

0,0867094 0,00322318 0,00680349 0,00443868 0,00081575 0,00759789 0,02350943
0,01839894 0,01570573 0,00622649 0,00258008 0,00089359 0,01255058 0,02750445
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0,02807672 0,00732949 0,01466603 0,00320556 0,00126841 0,01411518 0,01239763
0,01800832 0,00503202 0,00426359 0,00238942 0,00155797 0,01188647 0,03665656
0,08310614 0,00378354 0,00957528 0,00714221 0,00107872 0,01067362 0,02418329
0,01513847 0,00562376 0,00276084 0,00494619 0,00050296 0,00578565 0,04349142
0,05546787 0,0055722 0,00845598 0,00410674 0,00066031 0,0085828 0,02570979

0,0535068 0,00395837 0,0066775 0,0070942 0,00067923 0,00704352 0,01826296
0,02940801 0,00154883 0,0030256 0,00302176 0,00027088 0,00102431 0,00096266
0,03834441 0,00303714 0,00368659 0,00371993 0,00052739 0,01630732 0,01275519
0,04589372 0,00461063 0,00537925 0,00217407 0,00069504 0,01241832 0,01426106
0,07234419 0,00236695 0,00703356 0,00565259 0,00055684 0,00818602 0,02125407
0,02458507 0,01180339 0,00568053 0,0076072 0,00052715 0,0118527 0,01451548
0,03521946 0,00723983 0,00820947 0,00350595 0,00094244 0,01017835 0,01823545
0,03848791 0,00747294 0,00501771 0,00437147 0,00068163 0,01049634 0,0295054
0,03241339 0,00535703 0,0061005 0,0026473 0,00103417 0,00737558 0,02909971
0,06293745 0,00323887 0,00699156 0,00311915 0,00205254 0,01669565 0,012322
0,04605316 0,00236471 0,00677975 0,00298472 0,00063756 0,00478948 0,01685335
0,07139555 0,0031918 0,00670672 0,00279269 0,00055205 0,00511591 0,01986509
0,02042378 0,00532789 0,00627944 0,00436461 0,00059229 0,00767387 0,02817144
0,00998868 0,00417131 0,00627214 0,01094307 0,00045146 0,00805376 0,05566901
0,02310231 0,00466442 0,00639996 0,00274194 0,00051996 0,00765698 0,01608323
0,00246329 0,00209574 0,00099697 0,00063233 8,89E-05 0,00075698 0,06008348
0,02326972 0,00154659 0,00636344 0,00834104 0,00064857 0,00477541 0,02791014
0,01603929 0,00224368 0,00319907 0,00984712 0,00024214 0,00459531 0,07494963
0,03553834 0,0060967 0,00516014 0,00296963 0,0005123 0,00535792 0,0142198
0,05446342 0,00712552 0,00783698 0,00368701 0,00074605 0,01315279 0,00858827
0,02888985 0,00556324 0,0044188 0,00473496 0,00069192 0,00563932 0,03749545
0,03973151 0,00469805 0,00807983 0,00529048 0,00056116 0,00906681 0,01256954
0,00966981 0,01078354 0,00165066 0,0037309 0,0002122 0,00909777 0,04147671
0,05548381 0,00435959 0,00639448 0,00431934 0,00039877 0,00594886 0,02591607

0,0190606 0,00242299 0,00509805 0,0133901 0,00017244 0,00295192 0,07697121
0,02780568 0,00486615 0,0084505 0,00351281 0,0007633 0,01266596 0,01217072
0,01929178 0,00254179 0,00725633 0,00234827 0,00045458 0,00586163 0,02043581
0,04869183 0,0066862 0,00519483 0,00315481 0,0003832 0,00790462 0,02914097
0,02755058 0,00301697 0,00709747 0,0034456 0,0004062 0,00467411 0,0236332
0,02961528 0,00425648 0,00682358 0,00506552 0,00054511 0,01374655 0,0132709
0,03547456 0,00385527 0,00665924 0,00821073 0,00050727 0,00759789 0,01998199
0,01712345 0,00409062 0,00347296 0,00013442 0,00020813 0,0082423 0,02819206
0,01645382 0,00504099 0,0090768 0,00587343 0,00091299 0,0084224 0,0146805
0,01733072 0,00409958 0,00549429 0,00116042 0,0006536 0,00199796 0,02344755
0,06065752 0,00369612 0,00487894 0,00650713 0,00079491 0,0076204 0,02462336
0,02833979 0,00299231 0,00806522 0,00453058 0,00061792 0,00787648 0,01412354

0,0061383 0,00856004 0,00363182 0,00263907 0,00052595 0,00507089 0,08848182
0,02991024 0,00416458 0,00484972 0,00238257 0,00046607 0,00906963 0,02520095
0,04178027 0,00551169 0,00188438 0,00195187 0,00018466 0,00702382 0,01642016

0,0472011 0,00133141 0,00452105 0,00601334 0,00043087 0,00550143 0,05458946
0,03044435 0,0042251 0,00777672 0,00392979 0,00084137 0,00782301 0,01377973
0,01553706 0,00192315 0,01021802 0,00090529 0,00043925 0,00544234 0,01602134
0,02336538 0,00660326 0,00333601 0,00393528 0,00045386 0,00522566 0,03191892
0,02959934 0,00179091 0,00532995 0,00261163 0,00018585 0,00275212 0,03048869

0,016685 0,00576945 0,00782237 0,00451 0,0005566 0,01058639 0,01383474
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0,02028826 0,00410855 0,00507066 0,00507787 0,0004553 0,00538324 0,02365383
0,04531975 0,00370957 0,00415404 0,00482137 0,00047757 0,00659609 0,01653705
0,00758119 0,00770381 0,00293978 0,00385435 0,00072593 0,00469381 0,03647778

0,0457024 0,00262248 0,00484242 0,00325357 0,0004426 0,00559992 0,01993385
0,00224805 0,00386423 0,00070847 0,00070503 0,00018801 0,00368075 0,12233293
0,01442101 0,00453218 0,00649673 0,00263221 0,00060259 0,00545359 0,01901245

0,0246887 0,00720397 0,00202681 0,00529596 0,00103825 0,00718141 0,02476088
0,00017538 0,00084278 0,03309535 0,00127153 5,20E-05 0,00102431 0,00227599
0,02456912 0,00242075 0,00458314 0,00120431 0,00038919 0,00642162 0,00860889
0,05110729 0,00128434 0,00693679 0,00288459 0,0004414 0,00616836 0,00964031
0,00360326 0,00319404 0,00261659 0,00051163 0,00037913 0,01321751 0,00865703
0,03357727 0,00234678 0,01285287 0,0073411 0,00041171 0,00362729 0,01633077
0,00823488 0,00425648 0,00972684 0,00368975 0,00068785 0,0087629 0,03248963

0,0364551 0,00351233 0,00778585 0,00131405 0,00055996 0,00391713 0,01994073
0,00936688 0,00529427 0,00176752 0,00361157 0,00027208 0,00544515 0,03116942
0,02444158 0,01295997 0,00262937 0,01493184 0,00062941 0,01741604 0,02276681
0,01961066 0,00642171 0,00259468 0,00436598 0,00069791 0,00700413 0,0156019
0,04303184 0,00494909 0,00392762 0,00314932 0,00044212 0,00907244 0,01710777
0,02464884 0,00254179 0,00588869 0,00267199 0,00091538 0,00526224 0,01179941
0,04036925 0,00395165 0,00595625 0,00381595 0,00060091 0,00668895 0,01675709
0,00505413 0,00332405 0,00410474 0,00219465 0,00017843 0,00516656 0,03656717
0,01423766 0,00267851 0,00434028 0,00165147 0,00052499 0,00805376 0,01455673
0,01329698 0,00491771 0,00469087 0,00262946 0,00031111 0,00511872 0,01769224
0,02045567 0,00512392 0,00569149 0,00335233 0,00048907 0,00948047 0,01881305
0,02623523 0,00259334 0,00452288 0,00354573 0,00044356 0,00669177 0,01774725
0,02852314 0,00455459 0,00730745 0,00278446 0,00029148 0,00622745 0,01540249
0,02063902 0,00626705 0,00718146 0,00015363 0,00409238 0,01188647 0,00297048
0,01509861 0,0022885 0,00387832 0,00305879 0,00011257 0,00721799 0,01119431
0,03838427 0,00418924 0,00634518 0,00359374 0,00055301 0,00798904 0,01184067
0,03306708 0,00288921 0,00595808 0,00393254 0,00052906 0,00435049 0,01498993
0,02370817 0,00298111 0,0037432 0,00269256 0,00042368 0,00770482 0,01847612
0,02550183 0,00058726 0,00547785 0,00733973 6,47E-05 0,00086109 0,04238436
0,03966774 0,00255972 0,00536282 0,00373365 0,00027375 0,00919907 0,0070824
0,02471262 0,00274127 0,00521126 0,00305056 0,00035542 0,0071589 0,01532686
0,02866664 0,0036625 0,0026385 0,00421373 0,00033794 0,00486265 0,02413516
0,01746624 0,00287128 0,0068181 0,0038763 0,00052044 0,00978158 0,00761186
0,01490729 0,00049312 0,00106818 0,01005698 0,00016526 0,00061346 0,06035164
0,03745157 0,00248575 0,00461418 0,00274743 0,00032141 0,00537762 0,01584257
0,00953429 0,00775312 0,00405544 0,00196421 0,00049577 0,01137432 0,01470113
0,00564404 0,00294076 0,00382902 0,001694 0,00043206 0,00579691 0,04018401
0,02381977 0,0028399 0,00402257 0,00267747 0,00049433 0,00657358 0,02881091
0,04509654 0,00341819 0,00463244 0,00328237 0,0004335 0,00798341 0,01303023
0,01217296 0,00153538 0,00569331 0,00214253 0,00027088 0,00550143 0,01674334
0,02483219 0,00576497 0,00286492 0,00220288 0,0003456 0,00563369 0,02178353
0,01648571 0,00554531 0,00235 0,00392156 0,00049314 0,00458687 0,02905158
0,02317406 0,00364009 0,00478764 0,00396683 0,00038704 0,00670302 0,01694274
0,00474323 6,95E-05 0,00143155 0,002052 0,00011616 0,00036301 0,08078058
0,01521819 0,00267851 0,00685097 0,00177492 0,00080162 0,00692252 0,0104792
0,02886593 0,00431252 0,00513275 0,00625612 0,00100112 0,00484858 0,0191706
0,02146012 0,00125296 0,00958807 9,60E-06 0,00048835 0,01051604 0,00246165
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0,01019595 0,00386647 0,00215827 0,00479942 0,00062319 0,00339654 0,06238697
0,03755521 0,00247006 0,00370668 0,00249779 0,00037889 0,00363854 0,0159182

0,0001993 0,00379475 0,00044188 1,37E-05 4,79E-06 0,00032361 0,00133397
0,02185074 0,00504323 0,00335062 0,00434678 0,00034704 0,0079412 0,01207446

0,0089922 0,00510375 0,00345105 0,00227146 0,00163077 0,00564213 0,03856124
0,02491191 0,00229747 0,00770551 0,00246898 0,00040763 0,00811004 0,00678672
0,03018128 0,00405027 0,00356973 0,00291477 0,00037506 0,00685498 0,01241138
0,01403039 0,00640826 0,00369025 0,00264044 0,00037506 0,00482607 0,02513907
0,00406562 0,00394717 0,01129533 0,00079419 0,00019735 0,00869817 0,03257902
0,05126672 0,0024992 0,00515648 0,00151842 0,00067492 0,00421542 0,01415104
0,02875433 0,00139417 0,0069587 0,00480491 0,00013556 0,00063316 0,02729129
0,01421374 0,00097727 0,00384363 0,00347578 0,0001449 0,00833235 0,0420268
0,01586391 0,00338457 0,00397327 0,00244978 0,00084736 0,00519752 0,02137784
0,01414199 0,00354819 0,00398605 0,00169948 0,00019088 0,00709417 0,01802917
0,01949108 0,00368043 0,00399153 0,00138263 0,00024166 0,0060164 0,03144447
0,01218093 0,00385975 0,0064876 0,00185859 0,00039734 0,00452778 0,0122051
0,01799238 0,00251713 0,00618084 0,00208629 0,00079252 0,00477823 0,01195756
0,01169465 0,00311111 0,0026951 0,00357179 0,00027088 0,00407753 0,01428169

0,0252547 0,00250368 0,00919549 0,00851524 0,00064259 0,00749658 0,00968844
0,00290174 1,79E-05 0,00032319 0,0002661 5,53E-05 0,00017447 0,00045382
0,01972226 0,00336439 0,00520396 0,0035375 0,00083539 0,00955645 0,01031417
0,03010156 0,00233333 0,00439324 0,00436461 0,00037171 0,00545641 0,01452923
0,01359194 0,0027861 0,00408465 0,00504769 0,00025172 0,00307855 0,01763723
0,01950702 0,00134262 0,00270423 0,0017955 0,00031111 0,00341905 0,02165976
0,03679788 0,00563945 0,0024906 0,00253071 0,0004129 0,0025861 0,02525596
0,00636151 0,00175504 0,00209437 0,00435089 0,00024525 0,00289845 0,03509568
0,00701519 0,00394941 0,00275901 0,00160347 9,32E-05 0,00697317 0,02169414
0,02138837 0,00491322 0,00315707 0,00268707 0,00027327 0,00720674 0,01641328
0,00247126 0,00330612 0,00189169 0,01208977 5,63E-05 0,00205143 0,0390632
0,00417723 0,00526737 0,00256729 0,00221934 0,00037865 0,0055746 0,01970694
0,01124823 0,00211367 0,00232626 0,0034552 0,00027878 0,00222309 0,04604933
0,02212975 0,00159814 0,00278457 0,00119746 0,001078 0,00131134 0,01974132
0,00542083 0,00261127 0,00559654 0,00149236 0,00052523 0,00743467 0,04827031
0,01010029 0,00410631 0,00157214 0,00041424 0,00026274 0,00422386 0,04961803

0,0026307 0,00479443 0,00572983 0,00062548 6,80E-05 0,01255621 0,01936313
0,02569315 0,00393148 0,00542307 0,00342228 0,00069863 0,00520596 0,01763723
0,01861418 0,00401217 0,00368294 0,00381869 0,00052571 0,00679026 0,01932875
0,02257617 0,00195005 0,00585765 0,00280915 0,00047158 0,00507933 0,0102179
0,05253424 0,00199936 0,00344009 0,00445925 0,00026465 0,00444617 0,00884956
0,02380383 0,0046846 0,00431472 0,00479119 0,00053577 0,00916812 0,00856076
0,03667033 0,00314473 0,00466896 0,00306154 0,00046919 0,0056759 0,01628951

0,0266418 0,00279283 0,00553993 0,00627944 0,0004141 0,00444054 0,01045169
0,01378326 0,00266282 0,00290874 0,00271451 0,00044955 0,00601077 0,03050931
0,02373208 0,00369612 0,00189716 0,00374736 0,00028716 0,00296599 0,02470587
0,03757912 0,00284662 0,00482599 0,00263221 0,00033099 0,00386929 0,01443296
0,01222079 0,00436407 0,004039 0,00292437 0,00041386 0,00526787 0,01328465
0,01477974 0,00437528 0,00166892 0,00024964 0,00141786 0,00737558 0,00994974
0,01124823 0,00021966 0,00031589 0,00570609 5,63E-05 0,00075698 0,09027649
0,02348496 0,00220109 0,0047 0,00445925 0,00049745 0,0039312 0,00864327
0,01539357 0,00780691 0,00169996 0,00223031 0,00055828 0,00608112 0,01752034
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0,02417053 0,00134934 0,00781689 0,01770945 0,00015592 0,00136762 0,01939064
0,00503819 0,00140986 0,00280283 0,00348126 0,00020717 0,00301101 0,04063783
0,01398256 0,0017797 0,0036519 5,49E-06 0,00079563 0,00500335 0,01207446

0,0097575 0,00498047 0,00303473 0,0027392 0,00019328 0,00558585 0,01367659
0,02519093 0,0038194 0,00353687 0,00265827 0,00039734 0,00680996 0,013876
0,01528196 0,00325232 0,00405909 0,00422607 0,00048691 0,00409442 0,03034429

0,0186939 0,00602049 0,00369938 0,00332901 0,00018777 0,00345845 0,0111393
0,01830328 0,00626929 0,00283935 0,00397917 0,00035087 0,00811848 0,00869141
0,03725228 0,00173487 0,00297813 0,00180098 0,00031135 0,00381864 0,01139372
0,01128809 0,00200384 0,0069587 0,00239354 0,0007597 0,00410849 0,01690836
0,01756987 0,0036625 0,00280649 0,00297786 0,00056187 0,0039312 0,01471488
0,02627509 0,00099968 0,00141329 0,01010362 0,00048547 0,00343593 0,02785513
0,00660863 0,00278834 0,00221305 0,00302039 0,00057577 0,00242288 0,04424779
0,00639339 0,00332853 0,00339627 0,00510942 0,00011305 0,00366387 0,03092876
0,03384831 0,00185367 0,00693131 0,00183939 0,00039374 0,00543108 0,00649793
0,01418185 0,00319853 0,00334697 0,00282287 0,00051996 0,00621338 0,01381411
0,01714737 0,00174384 0,00151189 0,00267199 0,00011041 0,00240037 0,02915472
0,01811993 0,00531892 0,00276084 0,00191483 0,00029962 0,00674242 0,01167564
0,06753719 0,00179987 0,00126721 0,00386258 0,00024525 0,00226811 0,01101553
0,00341194 0,00503202 0,00555819 0,00431934 0,00019855 0,00615429 0,01983759
0,03224598 0,0031918 0,00377789 0,00213567 0,00036788 0,0058954 0,00880143
0,02184276 0,00223247 0,0019282 0,00212744 0,00028022 0,00367231 0,01300273
0,00746959 0,00241627 0,0038838 0,00052809 0,00039111 0,00487672 0,0205527
0,02674543 0,00258886 0,00457218 0,00184488 0,00037027 0,00586163 0,00881518
0,01609509 0,00144124 0,00211263 0,00075578 0,00022178 0,00419854 0,02060771
0,01866998 0,00185591 0,00424351 0,00188466 0,00037554 0,00403251 0,00901458

0,0127549 0,0045389 0,00188621 0,00174337 0,00025914 0,00313765 0,02293184
0,02810064 0,00142107 0,00518387 0,0026034 0,00032093 0,00333463 0,003885
0,02621132 0,00319404 0,00353687 0,00502849 0,00048859 0,00233002 0,01123557
0,02238485 0,00379027 0,00294526 0,00237159 0,00030034 0,00410567 0,01768536
0,00179366 0,00091899 0,00226783 0,00294494 0,00033483 0,00316297 0,01175128
0,00185743 0,00203746 0,00266589 0,00200948 0,00013221 0,00408316 0,02337878
0,02838762 0,00375888 0,00173648 0,00241686 0,00037794 0,00475571 0,01932188
0,01328104 0,00241178 0,00336523 0,00384338 0,00017747 0,00268459 0,01333278
0,01073006 0,00369612 0,00502502 0,00121666 0,00031471 0,00336558 0,02109592

0,0159516 0,00171021 0,00467261 0,00091352 0,00051972 0,00536917 0,01255578
0,0199375 0,00342267 0,00329584 0,00252385 0,00036668 0,00403814 0,01672271

0 2,24E-05 0,00176204 2,47E-05 3,38E-05 1,69E-05 0
0,01128011 0,00038777 0,00057335 0,00013579 0,00010179 0,01090156 0,05538022
0,02365237 0,00327698 0,00406274 0,00326043 0,00026489 0,00457562 0,00935839

0,0119338 0,00212488 0,00784063 0,00113436 0,00037386 0,00592072 0,00831322
0,01403836 0,002618 0,00456305 0,00454978 0,00057864 0,00557178 0,01699775
0,00923136 0,0026561 0,00190081 0,00368975 0,00046464 0,00296036 0,02024328
0,00835446 0,00145245 0,00563671 0,00205337 0,0003832 0,00164902 0,01912247
0,02901739 0,00247006 0,00376511 0,00336467 0,00047565 0,00678463 0,00765311

0,0119338 0,00330612 0,0058613 0,00212469 0,00030393 0,00532978 0,01153812
0,02078251 0,00257541 0,00444619 0,00247172 0,00028908 0,00300539 0,02152223
0,03617608 0,00225264 0,0033141 0,00162816 0,00035782 0,00458406 0,00907647
0,01808804 0,00310663 0,00164336 0,00062548 0,00027998 0,00481762 0,01833859
0,00775657 0,0018828 0,00211628 0,00058433 0,00012909 0,00329523 0,02764885
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0,02718388 0,004382 0,00228244 0,00227969 0,00050128 0,00561118 0,01076112
0,00659269 0,0019366 0,00186612 0,00179138 0,00021986 0,00313202 0,0135597
0,01200555 0,0049446 0,00224227 0,00260615 0,00031016 0,00358789 0,01780913
0,00624193 0,00774191 0,00212358 0,0001934 0,00032477 0,00193887 0,01609698
0,00753336 0,00566635 0,00240843 0,00608466 0,00021795 0,00858843 0,01677772
0,03871909 0,00210022 0,00545959 0,00108498 0,00033459 0,00435331 0,00429757
0,00013552 0,00011207 0,00035789 4,11E-05 7,19E-07 0,00384678 0,025476
0,04842876 0,00134262 0,00295804 0,00238668 0,00031806 0,00500616 0,00659419
0,03380048 0,00111399 0,00176204 0,00302176 0,0007312 0,00179254 0,01303023
0,01118445 0,00380596 0,00483694 0,00203828 0,0003832 0,00807346 0,00798317
0,03675802 0,00267851 0,0029343 0,00126192 0,00028764 0,00485983 0,00980534
0,02133257 0,0033106 0,00281562 0,00199302 0,00031351 0,00436738 0,01952816
0,00213645 0,00359078 0,00227148 0,00103423 3,78E-05 0,00859124 0,00927588
0,01984184 0,00321646 0,00318446 0,00196833 0,00022873 0,00460657 0,00968844
0,00489469 0,0041332 0,00165614 0,00034566 0,0004232 0,00269022 0,02095152
0,02484814 0,00270541 0,00302377 0,00311503 0,00045817 0,00650041 0,00767374
0,00358732 0,01432725 0,00221488 0,00512313 0,00010442 0,00078512 0,00804505
0,01589579 0,00153538 0,00208706 0,00982517 0,00020286 0,00364136 0,03876753
0,00534111 0,00259782 0,00212175 0,00116316 0,0001746 0,00305323 0,04142858
0,02684109 0,00118572 0,00628857 0,00258969 0,00019807 0,00282247 0,01327777
0,01047496 0,00069933 0,00222218 0,00615325 0,00012766 0,00164621 0,02916847
0,01758582 0,00347198 0,00267502 0,00094644 0,00034297 0,00694222 0,00690362
0,01788875 0,00219661 0,0027298 0,0009533 0,00013891 0,00406346 0,01901245
0,00270244 0,00322318 0,00176022 0,0022166 0,00014442 0,00419572 0,02456148
0,01875767 0,00305956 0,0050944 0,00147179 0,00037386 0,00559711 0,0085195
0,01552909 0,00319404 0,00201768 0,00277486 0,00031471 0,00414226 0,01587007
0,04022576 0,00224592 0,00389658 0,01337639 0,00029818 0,00025889 0,00705489

0,0177612 0,00272334 0,0014425 0,00151019 0,00069983 0,00600514 0,01996136
0,00474323 0,00323215 0,00288683 0,00097388 0,00018753 0,00420135 0,0203808
0,01079383 0,00371854 0,00031589 0,00201085 0,00018394 0,00204299 0,06555686

0,0465793 0,00271214 0,00178395 0,00040601 0,00019424 0,00570404 0,00583094
0,00427289 0,00242971 0,00179308 0,00134697 6,54E-05 0,00393683 0,01920498
0,03418313 0,00180884 0,00246138 0,0028215 0,0002328 0,00392558 0,01098803
0,09727205 0,00017932 0,00076325 0,00063371 0,00069384 0,00060502 0,00539775
0,02619537 0,0017797 0,00271154 0,00230301 0,00028477 0,00378487 0,0140754
0,02358062 0,00336215 0,0030676 0,0026665 0,00032525 0,00335714 0,01237013
0,01051482 0,00245661 0,0026878 0,00348401 0,00017939 0,00382427 0,01061672
0,01692416 0,0034944 0,0026878 0,0036198 0,00040117 0,0033684 0,01956254
0,01143955 0,00099071 0,00333419 4,53E-05 5,03E-06 0,00213585 0,00656669
0,00775657 0,00394492 0,00308768 0,0014375 0,00067803 0,00661579 0,00755685
0,01133592 0,00528306 0,00102618 0,00065977 0,00041769 0,00639067 0,04050031
0,01599145 0,00402562 0,00316985 0,00261438 0,00023926 0,00490486 0,01244577
0,00767686 0,00147711 0,00072673 0,00248544 0,00011879 0,00186852 0,03064684
0,02798106 0,00151521 0,0043129 0,00171731 0,00055565 0,00481481 0,00826509
0,00416926 0,00432373 0,0021108 0,0009629 0,0003868 0,01067925 0,01029354

0,011312 0,0022235 0,00205785 0,00164187 0,00028812 0,00278308 0,01540249
0,01296217 0,0013359 0,00266589 0,00202594 0,00030968 0,00217525 0,01567754
0,01428549 0,00432597 0,00055874 0,00281875 0,00021507 0,00399311 0,0160626
0,02279141 0,00186487 0,00218932 0,00292711 0,00023543 0,00235253 0,01922561
0,03093063 0,00208005 0,00383632 0,00232633 0,00030441 0,00490767 0,00526023
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0,00855375 0,00224368 0,00256181 0,00276937 0,00029938 0,00284217 0,01042419
0,02759044 0,00219885 0,00353869 0,00318498 0,00015113 0,0041113 0,01108429
0,03845602 0,00402113 0,00185334 0,000668 0,00040668 0,00315453 0,01617949
0,00450407 0,00017483 0,00021729 0,01557789 5,27E-05 0,00033768 0,02011263
0,02532645 0,00217419 0,00289596 0,00253208 0,00025723 0,00382708 0,00827884
0,01108879 0,00189625 0,00379615 0,00299021 0,00022897 0,00312358 0,01734843

0,0100684 0,00140986 0,00223314 0,00082437 7,02E-05 0,00273243 0,01109117
0,00791601 0,00523823 0,00085637 0,00195461 0,00010107 0,00409723 0,01230137
0,01442898 0,00186263 0,0068601 0,00341679 0,00039829 0,0031883 0,01198507

0,0082588 0,00141883 0,00387284 0,0010164 0,0002098 0,0029069 0,00938589
0,01116851 0,00125296 0,0029763 0,01108709 0,00014921 0,00179817 0,03876065
0,01930773 0,00213833 0,00251251 0,00272822 0,00030106 0,00380176 0,01831109
0,01378326 0,00270541 0,00352226 0,00171183 0,00029698 0,0032277 0,0111118
0,02343713 0,00198815 0,00217106 0,00174475 0,00020957 0,00317423 0,01170314
0,00813125 0,00259558 0,00234817 0,00181333 0,00045697 0,00507651 0,01601447
0,01460436 0,00169004 0,00333419 0,00234827 0,0003353 0,00315453 0,01757535

0,0097575 0,00289593 0,00587408 0,0010548 0,00030776 0,00592635 0,00629164
0,01328104 0,00168556 0,0036446 0,00123175 0,00025771 0,00363292 0,02654867
0,00959009 0,00276369 0,00246138 0,0019258 0,0002007 0,00240037 0,01890931
0,00019132 0,0023692 4,20E-05 0,01285927 0,00011808 0,00015477 0,00119644
0,00814719 0,00583445 0,00391119 0,00144847 0,0003262 0,00404939 0,00709615
0,00900018 0,00203746 0,00186977 0,00035389 6,73E-05 0,00219495 0,02709189
0,01765756 0,00309318 0,00216375 0,0008806 0,00093071 0,00256358 0,00617475
0,01455653 0,00270765 0,00195194 0,00212195 0,00021747 0,00296599 0,01286521
0,04125413 0,00131124 0,00190812 0,00160484 0,0002486 0,002648 0,00669046
0,02953556 0,00221902 0,00203594 0,00325357 0,00019999 0,0027071 0,01100178
0,00419317 0,00107589 0,00117043 0,00906527 0,00015113 0,00149988 0,03676658
0,01305783 0,00217419 0,00285031 0,00193815 0,00013053 0,00367513 0,0128102
0,01016406 0,00106244 0,00249425 0,00150059 0,00053026 0,00214148 0,01439858
0,01155913 0,00202626 0,00220757 0,0018874 0,00036428 0,00402125 0,01253515
0,01163087 0,00169228 0,00404631 0,00156643 0,00040716 0,00406346 0,00988097
0,00427289 0,00230419 0,00250155 0,00089295 0,00018753 0,00230751 0,021646
0,01653354 0,0007733 0,00245408 0,00325494 0,00034225 0,00152239 0,02080024
0,03089874 0,00189177 0,00291239 0,00414789 0,00043925 0,002648 0,00743995

0,0196266 0,00099968 0,00285944 0,00273097 0,00019472 0,00257765 0,01010789
0,01669297 0,0045389 0,00270606 0,00218642 0,00034009 0,00515812 0,00585157
0,00035873 0,00212712 0,00234087 0,00011796 9,10E-06 0,00030673 0,00233788
0,00629773 0,00406148 0,00226783 0,00164462 0,0003068 0,0040719 0,01298898
0,00741379 0,00162728 0,00379433 0,00194501 0,00044188 0,00210208 0,02432769
0,01147941 0,00176401 0,00360808 0,00327277 0,00025866 0,00301946 0,00847137
0,00853781 0,00449632 0,00230435 0,00217133 0,00026729 0,00485702 0,00939965
0,00431275 0,00101313 0,00096228 0,00027159 0,00077096 0,00213304 0,04536172

0,0091915 0,00374095 0,00203959 0,00346617 0,00021244 0,00424919 0,01690149
0,01572838 0,00202177 0,00304934 0,00262946 0,00021268 0,00328679 0,01087114
0,02177899 0,00132245 0,00268597 0,0005418 0,00040284 0,00359915 0,00684173
0,01475582 0,00177297 0,00289048 0,00071189 0,00024932 0,00573781 0,02024328
0,01336873 0,00267851 0,00219114 0,00111653 0,00029483 0,00529601 0,01219823
0,00241546 0,00252161 0,00061352 0,0075688 9,15E-05 0,00489923 0,03001423
0,01674878 0,00247454 0,0026458 0,00335918 0,00020406 0,00263393 0,00934464
0,00355543 0,0013471 0,00458679 0,00014402 9,70E-05 0,00137606 0,01809105
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0,00235966 0,00062536 0,00131834 0,00420001 0,00047254 0,00159274 0,01966568
0,02333349 0,00205315 0,00166344 0,00229067 0,00019879 0,00321362 0,00836823
0,03302722 0,00060743 0,00249425 1,51E-05 5,96E-05 0,00010975 0,0024754
0,01240414 0,00236023 0,00213088 0,00135657 0,00025435 0,00372859 0,00943403
0,00656877 0,00052225 0,00138042 0,00237159 8,65E-05 0,0009427 0,02390825
0,00403374 0,00212712 0,01139941 0,0017324 8,55E-05 0,00387774 0,005384
0,02178696 0,00178194 0,00237556 0,00289419 0,00017532 0,00336558 0,01300273
0,03354538 0,00129555 0,001154 0,00258008 0,00020597 0,00173626 0,00528773
0,00601075 0,00215402 0,00125625 0,00087923 0,00023783 0,00341624 0,03061246
0,06305703 0,00153762 0,00104079 0,00191757 8,31E-05 0,00192198 0,0024754
0,01234834 0,00254851 0,00340905 0,00242097 0,00065911 0,00261705 0,01479052
0,00683184 0,00460166 0,00134755 0,00161718 0,00020118 0,00237223 0,01719716
0,01508267 0,00130676 0,00163423 0,00198753 0,00016765 0,00480074 0,00648418
0,00052614 0,00507461 0,00103166 0,00046911 3,21E-05 0,00362729 0,00937214
0,00812328 0,00221902 0,00265676 0,00149511 0,000388 0,00317986 0,0118613

0,0116787 0,00167659 0,00089472 0,0024827 0,00033698 0,00326428 0,01115993
0,02432997 0,00223695 0,00498119 0,00352104 9,22E-05 0,00287313 0,00907647
0,00892046 0,00094364 0,00350035 0,00297786 0,00017627 0,00175596 0,02397013
0,02193843 0,00183125 0,00221123 0,00235102 0,00020094 0,00316579 0,00966094
0,00790804 0,00151297 0,0019136 0,00112613 0,00024573 0,00276057 0,02966355

0,0103235 0,00196126 0,00197385 0,00136891 0,00021436 0,00363573 0,01247327
0,00035076 5,83E-05 0,00074499 0,0103368 1,22E-05 0,00043899 0,05234097
0,00652094 0,00275248 0,00247964 0,00018243 0,00034488 0,00723488 0,00713053
0,00747756 0,00108037 0,00126721 0,0001646 0,00017101 0,00041366 0,00419443
0,01171059 0,00123055 0,00118139 0,00300118 0,00012718 0,00230751 0,02520095
0,01319335 0,0022885 0,00304386 0,0020081 0,00028477 0,0045531 0,00923462
0,03875895 0,00107141 0,00392032 0,00343737 0,00026321 0,00431673 0,00522585
0,01492323 0,00176401 0,00378154 0,00439341 0,00033483 0,00380176 0,01022478

0,0136318 0,00241851 0,00280831 0,00159935 0,0002704 0,00454748 0,00994286
0,00716666 0,00155107 0,00422525 0,00158152 0,00131008 0,0046516 0,0048064
0,01532979 0,00193884 0,00170544 0,00212332 0,00020214 0,00230751 0,01214322
0,00691156 0,00252834 0,00354782 0,0011083 0,00023088 0,00364417 0,01230137
0,01595957 0,00232885 0,00199394 0,00161581 0,00017795 0,00325302 0,01017665
0,01314552 0,00192988 0,0022587 0,00170771 0,00025627 0,00225967 0,01199882
0,00941471 0,00264265 0,00292882 0,00145258 0,00022801 0,00339654 0,01040356
0,00973358 0,00099968 0,0036446 0,00138949 0,00019975 0,00367794 0,01008038
0,00664849 0,00286231 0,00265128 0,00070366 0,00026417 0,00395653 0,00811381

0,0139985 0,00174384 0,00176935 0,00199302 0,00030321 0,0028281 0,0117444
0,0088248 0,00173711 0,00228974 0,00445925 0,00020717 0,00340217 0,01200569

0,00792398 0,00281972 0,00132381 0,00298472 0,0002304 0,00342186 0,01132496
0,00672821 0,00170797 0,00213819 0,00102463 0,00020454 0,0038299 0,01027291
0,00429681 0,00488633 0,00347296 0,00154723 0,00019424 0,00596012 0,01762348
0,01980995 0,00126417 0,00216375 0,00167342 0,00020693 0,00324458 0,00501269
0,00099648 0,00713448 0,00144615 0,00129759 5,27E-06 0,00361885 0,01580131
0,00421709 0,00428114 0,00048936 0,00238119 0,00020501 0,00179817 0,01518246
0,00672821 0,00289145 0,00258007 0,00050065 0,0003377 0,00249605 0,00405003
0,00801167 0,00130003 0,00205602 0,00308897 0,00023831 0,00167154 0,00914523
0,00907989 0,00144348 0,0026458 0,00130444 0,00027926 0,00241444 0,01195069
0,00597089 0,00258213 0,00227513 0,00131679 0,00043661 0,00435331 0,0114006
0,00737393 0,001374 0,00142607 0,00098759 6,63E-05 0,0016237 0,04171738
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0,00247923 0,00290938 0,00310229 0,0006968 0,00044595 0,00426326 0,02051145
0,00703911 0,00095709 0,00127634 0,00303959 0,00011281 0,00135074 0,01953504
0,01297014 0,00057157 0,0001406 8,09E-05 2,42E-05 0,00065286 0,00063948
0,00987708 0,00458821 0,00078699 0,00290654 8,36E-05 0,00637378 0,0040294
0,00018335 2,69E-05 0,00679071 0,00054043 0,00020118 0,00229625 0,01708027
0,01393473 0,00140314 0,00227879 0,00315755 0,00011424 0,00180942 0,00876017
0,00652094 0,00116106 0,00309864 0,00231536 0,00039805 0,00209083 0,0027642
0,00527734 0,00164521 0,0016817 0,00162678 0,00034177 0,00357945 0,00778376
0,02113327 0,00135159 0,00218932 0,0027584 7,26E-05 0,00207394 0,00855389

0,010746 0,00105572 0,00111748 0,00158426 0,00024214 0,00119596 0,01416479
0,00730218 0,00565066 0,0030749 0,00099857 0,00014155 0,00684935 0,01602822
0,01500295 0,00139866 0,00195012 0,00447023 0,00020478 0,00149144 0,0125214
0,01060251 0,00119693 0,00249973 0,00211647 0,0001552 0,00183194 0,02296622
0,02322986 0,00235351 0,00203959 0,00085591 0,000251 0,00305041 0,00891832
0,00440044 0,00210695 0,0026312 0,00097388 0,00016837 0,00430547 0,01144185
0,00922339 0,00103778 0,00394953 0,00173652 0,00016358 0,00160963 0,00663545
0,00403374 0,00168332 0,00186795 0,00067623 0,00049074 0,00420416 0,03401613
0,00066963 0,00052225 0,00143155 0,00036075 5,48E-05 0,00057406 0,00253729
0,00365906 0,00021518 0,00493007 0,0044812 6,66E-05 0,0006416 0,0439865
0,01218093 0,00167883 0,00319724 0,00195049 0,00022873 0,00312639 0,00729556
0,00852187 0,00128882 0,00185699 0,00070503 0,00032764 0,00246228 0,01269331
0,00999665 0,0002869 0,00304386 0,00125369 7,52E-05 0,00055436 0,03369983
0,01489134 0,00102658 0,00247416 0,00203828 0,00020861 0,00385804 0,00765311
0,01608712 0,00311783 0,00136946 6,86E-06 0,0006627 0,00980972 0,00250978
0,00920744 0,00099071 0,00135486 0,00226186 5,36E-05 0,00143516 0,00814819

0,0085139 0,0012171 0,0019775 0,00228655 0,00011281 0,0022653 0,01087114
0,00266259 0,00058277 0,00145711 0,00166245 5,44E-05 0,00021668 0,03868501
0,01503484 0,00164073 0,00195742 0,00123449 0,00025699 0,00107215 0,00936527
0,00589914 0,00272334 0,00082716 0,00121666 0,00082509 0,0034697 0,01152437
0,01546532 0,00132245 0,0055655 0,00113573 0,00014059 0,0041507 0,00243414
0,01958674 0,00267627 0,00162327 0,00085866 0,00024118 0,00441803 0,01483178
0,01815979 0,00088761 0,00139685 0,00347166 0,00014873 0,00151676 0,0213297
0,00479106 0,00349215 0,00285761 0,00033606 0,00033147 0,00626404 0,01102241
0,00432869 0,0022885 0,00111566 0,00034429 0,00023639 0,00326991 0,01432294
0,01092935 0,00306852 0,00126356 0,00135794 0,00016095 0,00174751 0,01350469
0,00838635 0,00039673 0,00356243 7,00E-05 0,00010706 0,00217806 0,00438008
0,02511121 0,00158245 0,00157945 0,00171457 0,00016622 0,00296036 0,00587908
0,01217296 0,00188953 0,0010061 0,00248133 9,46E-05 0,00204017 0,01570504
0,01318538 0,00201505 0,00189899 0,00199576 9,96E-05 0,00284217 0,01083675
0,01053076 0,00263817 0,00247782 0,00086963 0,0001722 0,00386085 0,00550777
0,01068223 0,00108485 0,00166344 0,00220974 0,00019807 0,00157586 0,02706438
0,01268315 0,00098847 0,00419603 0,00178727 0,00018346 0,00257484 0,00784565

0,0098691 0,00233333 0,00163057 0,0013017 0,00014634 0,00296318 0,0095853
0,01065831 0,00374544 0,00193003 0,001384 0,00020741 0,00500616 0,00453136
0,01198961 0,00210022 0,00243582 0,00136343 0,00024118 0,00298006 0,00923462
0,01183814 0,00174608 0,00174013 0,00139497 0,00011975 0,00241725 0,01375223
0,00437653 0,00032053 0,00010956 0,00015363 0,00043494 0,00063597 0,00767374
0,01050685 0,00137848 0,00207245 0,00179961 0,00029746 0,00423512 0,00737119
0,00245532 0,00013 0,00027207 0,00030039 2,90E-05 0,00100461 0,06092236
0,00167408 0,00019276 0,00035789 0,00046636 0,00106914 0,0012635 0,04073409
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0,0230784 0,00236247 0,00096958 0,00229615 0,00016909 0,00214711 0,00657356
0,00355543 0,00145245 0,00088741 0,00292849 0,00013891 0,00182349 0,02172164
0,00554838 0,00059174 0,00149545 0,00771556 0,00012766 0,00144641 0,01271393
0,02260806 0,00122831 0,00237374 0,00154586 0,00010945 0,00249886 0,00466201

0,0024314 0,00183573 0,00058978 0,00082437 9,08E-05 0,00239474 0,00688987
0,01315349 0,00154211 0,00137129 0,00098896 0,00020358 0,00220902 0,00980534

0,0066166 0,00273455 0,00151189 0,00182979 0,00018993 0,00230751 0,00937214
0,00943065 0,00430131 0,00100245 0,00051437 0,00037075 0,00557178 0,00710303

0,0065608 0,00086295 0,00089289 0,00483783 0,00017053 0,00337121 0,01181316
0,01066628 0,0012821 0,00222218 0,00219739 0,00017484 0,00251575 0,01336716

0,0131216 0,00188056 0,0010481 0,00185448 0,00024357 0,00316016 0,0143367
0,00491064 0,00218316 0,00135486 0,00129347 0,00032189 0,00415351 0,01146936
0,00533314 0,00110503 0,00123982 0,001897 0,00022729 0,00579691 0,01567754
0,00267853 0,00140762 0,00165796 0,00055826 0,0003068 0,00045025 0,01160688
0,01181423 0,00234006 0,00098784 0,00108087 0,0002977 0,00272398 0,00908335
0,01067426 0,0019366 0,00232626 0,0012825 0,00026465 0,00396497 0,00499206

2,39E-05 0,00010535 4,20E-05 2,47E-05 1,63E-05 0,00014633 0,00050196
0,01423766 0,00131796 0,00228792 0,00215076 0,00034057 0,00194168 0,00528086

0,0136318 0,00163849 0,00212541 0,00295455 0,00015568 0,00199515 0,00660795
0,00423303 0,00113865 0,00175291 0,00138126 0,00042679 0,00122973 0,03190517
0,05086813 0,00035415 2,01E-05 0,00139635 4,86E-05 0,00130008 0,00305987
0,00487875 0,00258437 0,00104262 0,00141418 0,00012646 0,00274368 0,01501056

0,0061941 0,00132469 0,002266 0,00079968 0,00010658 0,00396216 0,0089802
0,01764162 0,00121934 0,002266 0,00087375 0,00039302 0,00150551 0,00684861
0,00675212 0,00325232 0,00072855 0,00131679 0,00040356 0,00184038 0,01954879
0,00940674 0,00139193 0,00141511 0,00219876 0,00025124 0,00236097 0,01148311
0,01234834 0,00189625 0,00190812 0,00263358 0,00018418 0,0026874 0,00669733
0,01204541 0,00226385 0,00271154 0,00137577 0,00021627 0,00351473 0,00461387
0,02247254 0,00208453 0,00460505 0,01078533 0,00030944 0,0047923 0,00033693

0,0112562 0,00182004 0,00249607 0,00082711 0,00031088 0,0029885 0,00587908
0,00204876 0,00030259 0,00054779 0,00132776 2,40E-05 0,00035738 0,03171951
0,00474323 0,00055139 0,00052405 8,23E-05 2,44E-05 0,00108622 0,03436681
0,00399388 0,00182453 0,00156301 0,00075578 0,00070318 0,00147737 0,01628264
0,00875305 0,00132917 0,00169631 0,00134011 0,00013316 0,00180942 0,0063329
0,00338802 0,00049536 0,00074681 0,00349361 5,68E-05 0,00055718 0,02449959
0,00786818 0,0017528 0,00148998 0,00097525 9,94E-05 0,00156742 0,00992223
0,01545734 0,00136728 0,00387284 0,00163364 0,00015855 0,00335995 0,00545276

0,0162625 0,00078899 0,00188073 0,00144847 0,00014298 0,00198108 0,00411192
0,00132332 0,00307076 0,00097141 0,00172006 0,00017268 0,0053354 0,01208821
0,00498238 0,00119468 0,00166892 0,00087512 0,00030776 0,00145204 0,01014914

0,0050621 0,00161159 0,0010554 0,00163913 0,00014849 0,00144641 0,01160688
0,01081775 0,00141659 0,00149911 0,00155683 0,00014897 0,00253263 0,00535649
0,02062308 0,00110054 0,00511631 0,00195324 0,00058295 0,0023272 0,00522585
0,00366703 0,00237816 0,00119782 0,00657023 7,62E-05 0,00133948 0,00768062
0,00302929 0,00064777 0,00071395 0,00034703 4,26E-05 0,00054029 0,00852638
0,00911178 0,00147935 0,00177482 0,00129484 0,00017196 0,00199515 0,00590658
0,00719057 0,00206884 0,00294891 0,00228244 0,00042512 0,00278026 0,00900771
0,00659269 0,00156004 0,00307855 0,00143475 0,00034632 0,00269584 0,00504707
0,00914367 0,00168108 0,0012946 0,00111516 0,0002007 0,00203173 0,00770812
0,00129143 0,00117675 0,00369572 9,46E-05 1,70E-05 0,0007429 0,01014227
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0,02295882 0,00047967 0,00116313 0,00316578 0,00013556 0,0015646 0,00548026
0,0154414 0,00116555 0,00308403 0,00291614 0,00027711 0,00289283 0,00416005

0,00513385 0,00065898 0,00038162 3,43E-05 8,86E-06 0,00271554 0,00157463
0,04763955 0,00052001 0,00011686 0,00624926 1,03E-05 0,00012945 0,00214535
0,00592306 0,00156676 0,00107183 0,00129484 0,00014227 0,00266207 0,00765999

0,0244336 0,00129779 0,00136033 0,00112339 0,00014442 0,00165465 0,00772188
0,01071412 0,00253954 0,00078881 0,0008614 0,00013173 0,002648 0,00570717
0,00830663 0,00174159 0,00065552 0,00134834 0,00025004 0,00316297 0,00931713
0,00435261 0,00064553 0,00134025 0,00118511 0,00012502 0,00144078 0,00787315
0,01057062 0,00104675 0,0019136 0,00202456 0,00021819 0,00251856 0,00680048
0,00520559 0,00137176 0,00092941 0,00162953 0,00014682 0,0015843 0,00982597
0,01373543 0,00071053 0,00161414 0,00144847 9,87E-05 0,00131134 0,00874642
0,00400185 0,00106244 0,00146624 0,00063096 0,00016023 0,00196701 0,01628951
0,01906857 0,00071726 0,00012782 0,00029216 4,12E-05 0,0009427 0,00891144
0,01392676 0,00151745 0,00061169 0,00049517 0,00036596 0,00244539 0,00312863
0,01089747 0,00099744 0,00123617 0,00466912 0,00011161 0,00125787 0,01420605
0,00907192 0,00132693 0,00241756 0,00135657 0,00028932 0,0027268 0,00603035
0,00037468 0,00261127 0,00069204 0,00040327 4,79E-06 0,00209364 0,0057003
0,00964589 0,00136055 0,00164701 0,00207669 0,00016047 0,00188822 0,00768062
0,00539692 0,00076657 0,00378154 0,00499008 6,23E-06 0,0010834 0,00235851
0,00758917 0,0018716 0,0011467 0,00132913 0,00015089 0,0031489 0,00691049
0,00385039 0,00086519 0,00158858 0,00055826 0,00015161 0,00325865 0,01704588
0,01619075 0,00108261 0,00189716 0,00086826 0,00020645 0,00200078 0,00761186
0,00586725 0,00065002 0,00109192 0,00201496 0,00016454 0,00050371 0,01648892
0,00857767 0,00156676 0,00528795 0,00127701 0,0001837 0,00311795 0,00348619
0,00263867 0,00076209 0,0016817 0,0005322 8,84E-05 0,00150832 0,0089802
0,00863347 0,00173711 0,0011467 0,00101914 0,00016622 0,00327553 0,00450385
0,00314089 0,00061415 0,00065917 0,00093821 0,00010993 0,00124662 0,01304399
0,00987708 0,00075761 0,00048388 0,00195324 3,33E-05 0,00015477 0,01171002
0,00442436 0,00099968 0,00102801 0,00063233 3,07E-05 0,00373141 0,00577594
0,00813922 0,00061415 0,00115218 0,00120843 0,00013029 0,00110592 0,01370409
0,04524003 0,00046174 0,00111018 0,00267336 1,72E-05 0,00038271 0,00435946
0,00785223 0,00116779 0,00028485 0,00115768 7,28E-05 0,00173626 0,01241138
0,00440841 0,00039898 0,00041997 0,0022989 5,39E-05 0,00010131 0,01479052

0,0010762 0,00736311 0,00021729 0,00514097 3,93E-05 0,00042211 0,01151749
0,00116388 0,00257093 0,00035606 0,0002277 0,00023399 0,0015646 0,00330741

0,0008211 0,00127538 0,00107001 8,92E-05 0,00033602 0,00065848 0,00378874
0,00926325 0,00094364 0,00135668 0,00058981 0,00022274 0,00273243 0,00462075
0,01847069 0,00104451 0,00132381 0,00091078 5,10E-05 0,00121848 0,00311488
0,00824285 0,00159814 0,00119782 0,00080791 0,00013867 0,00251012 0,00556278
0,01785686 0,0018828 0,00117043 0,00127427 0,00045027 0,00269022 0,00479265
0,00335613 0,00075536 0,00059161 0,00020026 0,00016095 0,00609519 0,01585632

0,0145645 0,00107365 0,00110835 0,00136891 0,00012502 0,00191073 0,01104304
0,01214904 0,00109382 0,00142972 0,0012729 0,00014418 0,00217806 0,00699301
0,01973023 0,0007195 0,00104627 0,00115082 5,89E-05 0,00091175 0,00872579
0,00538097 0,00204867 0,00072125 0,000871 0,0001176 0,00183475 0,00660107
0,00018335 6,72E-06 0,00226966 0,00025787 7,19E-06 1,69E-05 0,00022691
0,01328901 0,00072398 0,00200307 0,00077773 0,00018585 0,0014042 0,00344493
0,00409751 0,00075536 0,00044553 0,00088609 8,21E-05 0,000802 0,01483865

6,38E-05 4,48E-06 0,00163788 9,60E-06 1,44E-06 0,00574907 0,0051227
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0,01203744 0,00168556 0,00027024 0,00368152 0,0001255 0,00249323 0,00469639
0,00070152 0,00388216 7,12E-05 0,01594961 0,0003092 0,00230469 0,00245477
0,00501427 0,00152193 0,0095552 0,00071052 9,65E-05 0,00071195 0,01195756
0,00054208 0,00022414 7,30E-05 0,00092724 0,00021052 0,00011819 0,00472389
0,00752539 0,00125969 0,00131834 0,001026 0,00013891 0,00201766 0,00365809
0,00585928 0,00197246 0,00077238 0,00037309 0,00016981 0,00236942 0,0125214
0,00679198 0,00168108 0,00141329 0,00193541 7,35E-05 0,00207394 0,0074262
0,00621801 0,00157125 0,00137859 0,00084494 0,00034704 0,002648 0,00807256
0,00702317 0,00057381 0,00092576 0,00065017 6,20E-05 0,00466848 0,00885643
0,00312495 0,0014928 0,00186064 0,00086963 0,00013269 0,00117908 0,01633077
0,00689562 0,00155331 0,00470182 0,00042521 0,00013005 0,00177284 0,00683486
0,00605858 0,00044829 0,00067012 0,00052672 0,00017891 0,00231032 0,00801755
0,00121172 0,00307301 0,00034328 1,37E-06 0,00116638 0,00131415 0,00045382
0,01303391 0,00067019 0,00235365 0,00010562 9,32E-05 0,00182349 0,00171215
0,01080181 0,00078226 0,00262024 0,00088472 0,00012358 0,00223153 0,0065048
0,00302132 0,00100192 0,00175656 0,00108498 0,00011927 0,0012832 0,01069236
0,00734204 0,00086744 0,00088924 0,00112613 0,00016885 0,00070069 0,0054115
0,00608249 0,001309 0,00109192 0,00278446 5,29E-05 0,01063986 0,00132709
0,00647311 0,00245437 0,00212175 0,00136617 7,47E-05 0,00310106 0,00256479
0,00136318 0,00052898 0,00073951 0,00172554 0,00038895 0,00109466 0,00297048
0,00564404 0,00030932 0,00185334 0,00116042 1,27E-05 0,00025045 0,00510208
0,00166611 0,00102209 0,00281927 0,00113436 0,00014466 0,00258891 0,00962656
0,01441304 0,00087864 0,00146259 0,0010068 0,00011592 0,00167716 0,00499893
0,00459176 0,00118796 0,00083081 0,00065977 0,00018274 0,00156742 0,0089802
0,00357137 0,00055588 0,00032685 0,00082985 3,57E-05 0,00083577 0,00592721
0,01126417 0,0002757 0,00082898 0,00189014 7,69E-05 0,00070069 0,00694487
0,02169927 0,00084278 0,00128547 0,00155409 0,00012406 0,00126069 0,00642917
0,00584334 0,00147486 0,00099332 0,0018147 8,89E-05 0,00150551 0,00877392
0,00817111 0,00086295 0,00134573 0,00133188 0,00018609 0,00184319 0,00801067
0,01062643 0,00225488 0,00087463 0,0040697 0,00010969 0,00230469 0,00468263
0,00068558 0,0012171 4,56E-05 0,0001646 4,19E-05 0,00081044 0,00695863

0,0091357 0,00293404 0,00121608 0,00040464 0,00011065 0,00606987 0,00635353
0,00302132 0,00082261 0,00170544 0,00038269 8,98E-05 0,0024876 0,01148999
0,02387558 0,00050432 0,00072855 0,00108635 5,20E-05 0,00076823 0,00493017
0,00937485 0,00088761 0,00116678 0,00106989 7,50E-05 0,00147455 0,00643604
0,00182555 0,00182004 0,00041997 0,00133462 0,00011185 0,00070351 0,01534061

0,0041852 0,00213833 0,00112296 0,00087237 3,62E-05 0,00292378 0,01424731
0,00778049 0,00125969 0,00242486 0,00159386 0,00017987 0,0022062 0,00605786
0,00389024 0,00091451 0,00136946 0,00074481 8,62E-05 0,00229625 0,01331903
0,00055803 6,28E-05 0,0002319 0,03119556 2,40E-05 4,50E-05 0,00614037
0,00680793 0,00096606 0,0008162 0,00182842 0,00011065 0,0012438 0,00931713
0,00306915 0,00060519 0,00252529 0,00017832 1,34E-05 0,00037427 0,00623664
0,00057397 0,00048191 0,00036519 6,72E-05 1,05E-05 0,00030673 0,00517084
0,00071746 8,07E-05 0,00662637 0,00187505 1,39E-05 0,0001801 0,00890457
0,01200555 0,0009414 0,00147354 0,00137577 0,00012598 0,00136481 0,00706177

5,58E-05 0,00016363 0,00173831 4,25E-05 1,29E-05 0,00136199 0,00105892
0,00848201 0,00091002 0,00172552 0,0006968 4,19E-05 0,00368638 0,00380937
0,01203744 0,00092795 0,00114122 0,00099445 0,00010394 0,00136481 0,00854013
0,00903206 0,00132469 0,00073403 0,00152528 8,65E-05 0,00122692 0,00737119
0,00339599 0,00117675 0,00155388 0,00064194 0,00016047 0,0023666 0,00350682
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0,00258287 0,00075761 0,00135303 0,00054866 0,00012478 0,00184601 0,01763723
0,00220819 0,00125296 0,00159406 0,00067348 0,00030704 0,00209927 0,01013539
0,00271839 0,0001838 0,00049118 7,41E-05 2,47E-05 0,00012663 0,00129959
0,00384241 0,00014121 0,00056605 0,0024827 4,17E-05 0,00022231 0,01548501
0,00267853 0,00099744 0,00299639 0,0008614 1,77E-05 0,00086672 0,0026198
0,01555301 0,00052898 0,00061717 0,00099719 0,00012406 0,00169968 0,00421506
0,00427289 0,00114986 0,00222218 9,88E-05 1,03E-05 0,00291534 0,00513646
0,00639339 0,00179091 0,00098236 0,00069954 0,00013987 0,00236942 0,00665608
0,00250315 0,00212936 0,00087828 0,00033468 0,00013819 0,0022062 0,01570504
0,00070152 9,86E-05 0,00871891 7,00E-05 4,31E-06 0,00041366 0,0002888
0,00601075 0,00115434 0,00067925 0,00069131 0,000137 0,00089768 0,00761873
0,00446422 0,00026897 0,01103422 0,00223031 4,07E-05 0,00073165 0,00470326
0,00797978 0,00104451 0,00183143 0,00058158 0,0001061 0,00234409 0,00207659
0,01508267 0,00034294 0,00137677 0,00033743 0,0002122 0,00109466 0,00160901

0,0040736 0,00098623 0,00138407 0,00079693 8,31E-05 0,00163214 0,0055559
0,00436855 0,00049984 0,0006756 0,0022262 5,51E-05 0,00093989 0,01417167
0,00279013 0,00087192 0,00109922 0,00384612 8,12E-05 0,00092863 0,00794191
0,01642193 0,00041018 0,00096045 0,00142104 0,00018514 0,00061627 0,00165714
0,00925527 0,00086071 0,00193733 0,00100817 0,00010562 0,00200078 0,00400877
0,00747756 0,00042139 0,00075777 0,00150608 3,57E-05 0,0009624 0,0114556
0,00253504 0,00201505 0,00028667 0,00019752 6,61E-05 0,00079637 0,01074737
0,00638542 0,00085399 0,0014005 0,00099171 9,53E-05 0,00145767 0,00499893
0,00914367 0,00096382 0,00084907 0,00138949 9,41E-05 0,00162932 0,00427007
0,00326844 0,0009683 0,00092941 0,00029353 0,00013532 0,00125506 0,00568655
0,00482295 0,00125744 0,00070299 0,00186408 0,00012287 0,00267333 0,00411192

0,0126991 0,00060519 0,0007249 0,0002757 8,77E-05 0,00112843 0,00488204
0,00621801 0,00023759 0,0009568 0,00228518 8,81E-05 0,00086672 0,01029354
0,00353151 6,50E-05 0,00120513 0,00214115 1,17E-05 0,00021668 0,0041738
0,00545272 0,00171021 0,00132199 0,0014032 0,00012646 0,00088079 0,00794879
0,00747756 0,00055588 0,00055144 0,00506964 0,00012526 0,00741779 0,00588595
0,00170597 0,00074192 0,00084542 0,00051849 0,00048236 0,00108903 0,02081399
0,00267056 3,59E-05 4,20E-05 0,048189 3,59E-06 3,10E-05 0,00220036
0,00082907 0,01411431 0,00117409 0,00101914 0,00107034 0,00091456 0,00927588
0,00280608 0,00093692 0,00145528 0,00187643 0,00010514 0,00202892 0,00945466
0,00146681 0,00011431 0,00302743 0,0039394 2,08E-05 0,00024201 0,00235163
0,00284594 0,00048191 0,00077786 0,00033468 8,00E-05 0,00178691 0,01406165
0,00472728 0,00112296 0,00120695 0,00081476 9,68E-05 0,00184319 0,00354807
0,00369892 0,00011656 0,00045831 0,0036006 2,87E-05 0,00016321 0,00579656
0,00045439 0,0004326 0,00015521 0,00092587 3,71E-05 0,001483 0,00787315
0,00625787 0,0007733 0,00059526 0,00072149 1,58E-05 0,00072039 0,00145774
0,00845012 0,00083157 0,00177848 0,00014951 0,00033794 0,0007626 0,00442134
0,00783629 0,00107365 0,00235182 0,00435638 6,63E-05 0,00102712 0,00691737
0,00110011 0,00264265 0,0013439 0,00024416 1,32E-05 0,00169123 0,00355495
0,00621004 0,00043708 0,00112661 0,0012002 8,55E-05 0,00041085 0,01049295
0,00259084 0,00065898 0,00058248 0,00076538 2,06E-05 0,00131134 0,00872579
0,00018335 0,0004057 0,00062265 9,88E-05 2,40E-06 0,00896832 0,00215222
0,00867333 0,00081812 0,00468539 0,00231536 0,00028932 0,00073446 0,0067936
0,01510658 0,00102209 0,00041449 0,0004403 4,55E-05 0,00078512 0,00257854
0,00583537 0,00012328 0,0001826 0,00079419 2,40E-06 0,0003208 0,0267137
0,00100445 0,00146366 0,00038528 0,00056512 0,00027327 0,00312076 0,00499893
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0,00453596 0,00043036 0,00092941 0,00017969 0,00010418 0,00105526 0,0104792
0,00558824 0,00104451 0,0001406 0,00072012 0,00013005 0,00204862 0,00550777
0,00335613 0,00089433 0,00103714 0,00122215 0,00010706 0,00141546 0,00442822
0,00592306 0,00069036 0,00105357 0,00047734 7,09E-05 0,00158993 0,00596847
0,00249518 0,00092123 0,00047475 0,00074344 7,19E-05 0,00115657 0,00709615
0,00507804 0,00019949 0,00014425 0,00216173 2,08E-05 0,00039959 0,0112562

0,0008769 0,00260455 0,0001479 0,00135245 3,64E-05 0,00315453 0,00983972
0,00416129 0,00064329 0,00181317 0,00137028 2,28E-05 0,00068662 0,00357558

2,39E-05 0,00100416 0,00038893 2,74E-06 3,35E-06 6,75E-05 0,0008939
0,00346774 0,00029587 0,00075594 0,00047185 1,39E-05 0,00016603 0,00905584
0,01129606 0,00031604 0,00226783 5,90E-05 0,00010778 0,00105526 0,00193906
0,00154653 0,00345181 0,00232078 0,00150196 2,11E-05 0,00384115 0,00560403
0,00817111 0,00010983 0,00195194 0,00799675 7,42E-06 0,00014633 0,00049508
0,00125955 0,00073743 0,00070482 0,00173652 0,00012574 0,00127476 0,00386438
0,00401779 0,00041915 0,00030311 0,00020301 0,00018945 0,0004812 0,00462762
0,00310104 0,0006814 0,0013366 0,00065428 0,00010873 0,00123255 0,00373373
0,00589117 0,00013673 0,00223862 0,00038544 0,00016286 0,00081326 0,00776313
0,01168668 0,00023535 0,0008162 0,00148825 2,20E-05 0,00052904 0,0072268
0,00797978 0,00035863 0,00024285 0,0013744 5,80E-05 0,00141264 0,00726118
0,00313292 0,00016138 0,00065734 0,00015911 4,50E-05 0,00071476 0,00459324
0,00448016 0,00012552 0,00063178 0,00083945 1,96E-05 0,0003602 0,01316776
0,00598683 0,00061639 0,00069021 0,00110693 5,34E-05 0,00098491 0,0036856
0,00176974 0,00077554 0,00088559 0,00050477 0,00022202 0,00134511 0,01102929
0,00542083 0,00078002 0,00101523 0,00031548 0,00017819 0,00205143 0,00719241
0,00375472 0,00042811 0,00022277 0,00287636 5,96E-05 0,00019417 0,00641541
0,00870522 0,00040794 0,00013877 0,00127015 6,92E-05 0,00038552 0,01023166
0,00228791 0,00081812 0,00039258 0,00022084 5,44E-05 0,0015449 0,00515709
0,00239952 0,00058726 0,00156667 0,00033468 4,98E-05 0,00079919 0,00858827
0,00047034 0,00045501 0,00138772 0,00031137 2,87E-05 0,00097366 0,00733681

0,0025749 0,00115882 0,0002319 0,00109458 6,25E-05 0,00077667 0,01325027
0,00105228 0,00075312 0,00151919 0,00020026 5,01E-05 0,00125506 0,01685335
0,00085298 0,00032725 0,00058613 0,00237022 6,25E-05 0,00113968 0,00841636
0,00424898 0,0006814 0,00058613 0,00037309 7,83E-05 0,00066411 0,00621601
0,00098053 0,00024656 0,00041814 0,00038406 7,76E-05 0,00083858 0,00711678
0,00457582 0,00062312 0,00074864 0,00065565 7,88E-05 0,00106089 0,0050677
0,00040656 9,41E-05 0,00020633 0,00022221 2,11E-05 0,00027015 0,00098328

7,17E-05 0,00544444 2,56E-05 0,00010013 9,34E-06 0,0044321 0,00560403
0,00519762 0,00053122 0,00165796 0,00096702 9,08E-05 0,00110873 0,00226224
0,00504616 0,00061415 0,00021364 0,00182156 7,04E-05 0,00095396 0,00460012
0,01037133 0,00025328 0,00068656 0,0014567 8,72E-05 0,00058251 0,00482703
0,00109214 0,00039449 0,00029033 0,00045539 0,00020573 0,00103556 0,00617475
0,00960603 0,00049312 0,00158493 3,98E-05 1,68E-05 0,00035175 0,00116894
0,00203281 0,00066795 0,00039075 0,00047459 5,80E-05 0,00061065 0,00743308
0,00642528 0,00067915 0,00069751 0,00083397 1,39E-05 0,00111154 0,00495768

0,0038185 0,00054915 0,0004857 0,00025924 0,00010131 0,00055155 0,00792128
0,00302132 0,00094813 0,00072308 0,00047871 7,86E-05 0,00083858 0,00719241
0,00167408 0,00010535 0,00041632 0,0052068 1,25E-05 0,00016884 0,00401565
0,00052614 0,00057157 0,00021546 0,0154613 1,17E-05 0,00057406 0,0051227
0,00436855 0,00058053 0,00047657 0,00137166 5,51E-05 0,00069788 0,00854701
0,00011958 0,00351009 3,10E-05 0,00168302 2,63E-06 0,01149813 0,00522585
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0,00514979 0,00082261 0,0008089 0,00092724 6,85E-05 0,00071476 0,00893207
0,01062643 0,00077105 0,00010043 0,00076401 8,05E-05 0,00115094 0,0041738
0,01979401 0,00117675 3,29E-05 0,00021947 1,22E-05 5,35E-05 0,00099016
0,00035873 0,00072174 0,00067378 7,82E-05 0,00045122 0,00455873 0,00503332
0,00353948 0,00080019 0,00131468 0,00074481 4,86E-05 0,00139857 0,00766687
0,00801167 0,00085623 0,00086368 0,0005953 6,59E-05 0,00117345 0,0021591
0,00083704 0,00022863 0,00498119 2,06E-05 1,25E-05 0,00034894 0,00030255
0,00068558 0,00040122 0,00069021 0,00026199 6,95E-06 0,00017728 0,0102179
0,00723841 0,00080916 0,00011138 0,0013648 2,30E-05 0,00043336 0,00288797
0,00169002 0,00019052 0,00088376 0,00030999 6,04E-05 0,00057125 0,0066217
0,00262273 0,00053122 0,00029763 0,00077361 4,10E-05 0,00067255 0,01273456
0,00082907 0,00181332 0,00164153 0,0001742 4,91E-05 0,00053185 0,01181316

3,19E-05 0,00044605 6,03E-05 2,61E-05 1,20E-06 0,00085265 0,00079763
0,00306118 0,00091226 0,00022094 0,00030039 3,93E-05 0,00077667 0,00633978
0,00011161 0,00010311 0,00088376 6,31E-05 5,27E-05 0,00014352 0,00311488
0,00109214 0,00122606 0,0002465 0,0004938 4,48E-05 0,00055718 0,00510208
0,00151464 0,00126865 0,00055326 0,0002661 6,51E-05 0,00058813 0,01028667
0,00034279 0,00022639 0,00065369 4,39E-05 2,63E-06 0,00034331 0,00199407
0,00377067 0,00023535 4,38E-05 0,00017694 1,15E-05 8,16E-05 0,0013821
0,00613032 0,00062536 0,00059709 0,00024141 9,08E-05 0,00081326 0,00413254
0,00089284 6,95E-05 8,76E-05 0,02222494 4,55E-06 0,00011256 0,0016709

0,0008769 0,00057157 0,00026476 6,72E-05 2,85E-05 0,00046994 0,00699301
0,00829068 0,00048191 0,00036702 0,00090804 1,22E-05 0,00077949 0,00307362
0,00083704 0,00052898 0,00105905 0,00065154 2,63E-05 0,00032924 0,00353432
0,00261475 0,00108261 0,00095132 0,00393117 2,90E-05 0,00095396 0,0029086
0,00192121 0,00061191 0,00052953 0,00042521 4,14E-05 0,00042211 0,00574843
0,00476714 0,00020173 0,0004291 0,00079419 2,47E-05 0,00092019 0,0102179
0,00143493 0,00023759 0,00048205 0,00155271 5,34E-05 0,00061627 0,00498518

0,0207586 0,00016138 0,00066282 0,00021535 2,63E-06 0,00057406 0,0014096
0,00014349 0,00015242 0,00077786 3,84E-05 1,17E-05 0,00024201 0,00019941

7,97E-05 0,00114537 0,00059343 7,96E-05 5,92E-05 0,00161807 0,00325928
0,00153856 0,0002219 0,00026111 0,00557578 3,21E-05 0,00029547 0,00462075
0,00140304 0,00164297 0,00037615 0,00036486 5,01E-05 0,00081888 0,01119431
0,00448016 0,00060967 0,0002465 0,00098759 4,26E-05 0,00103838 0,00301174
0,00247923 4,48E-05 0,00064639 0,00089843 1,03E-05 0,00011256 0,00292235
0,00115591 0,00048191 0,00044736 0,00029628 6,27E-05 0,00155616 0,00590658
0,00022321 5,83E-05 3,47E-05 2,33E-05 3,35E-06 0 0,03311536
0,00165017 0,00054467 0,00030859 0,00064605 7,21E-05 0,00101024 0,00585157
0,00296551 0,0002488 0,00057335 0,00084631 5,72E-05 0,00072039 0,00946841
0,00570782 0,00060743 0,00048023 0,00154311 4,24E-05 0,0008217 0,00205596
0,00411346 0,00055363 0,00060987 0,00074344 0,0006445 0,00020542 0,00204908
0,00136318 0,0007733 0,00063908 0,00068034 5,34E-05 0,00103275 0,0041463
0,00285391 0,00074416 0,0004857 0,00268296 8,14E-06 0,00059658 0,00367872
0,00113997 0,00059622 0,00012964 0,00944248 5,68E-05 0,00078793 0,00890457
0,00314887 0,00033622 4,56E-05 0,00117825 3,59E-06 7,32E-05 0,01383474
0,00247126 0,00047294 0,00031589 0,00018517 5,60E-05 0,0009821 0,00415317
0,00507007 0,00073743 0,00033963 0,00065154 6,20E-05 0,00079919 0,00239976
0,00545272 0,00033173 0,00016981 0,00026747 3,11E-05 0,00046713 0,00327991
0,00660066 0,00039225 0,00029763 0,00042659 8,96E-05 0,00093145 0,00134772
0,00313292 0,00025104 0,00217288 0,00181333 2,87E-05 0,00038834 0,00336242
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0,00282202 0,00018156 3,47E-05 0,00015088 9,58E-06 0,00235253 0,0006326
0,00098851 0,00070381 0,00059161 0,00020712 6,95E-05 0,00139295 0,00158151

0,0015545 0,00010535 0,00096045 0,00078322 1,15E-05 9,57E-05 0,00141648
0,00210456 0,00033173 0,00027572 0,00028256 4,22E-05 0,00054029 0,00717179
0,00238357 0,001244 0,00021364 0,00436872 5,75E-06 0,0007823 0,00286734
0,00301335 0,00079571 0,00016981 0,00083534 5,08E-05 0,00075416 0,00545276
0,00270244 0,00011656 0,00055692 0,00234416 2,80E-05 0,00045306 0,00597534
0,00055803 0,00028915 0,00068291 0 2,73E-05 0,00106933 0,00029567
0,00242343 0,00050432 0,00039806 0,00063233 4,89E-05 0,00069788 0,004607
0,00058991 0,00030708 0,00034328 0,00020026 7,78E-05 0,00031517 0,00242039
0,00951834 0,00032501 0,00032502 0,00245526 2,28E-05 0,00065567 0,00125833

0,0013871 0,00023759 0,00059891 0,00039504 6,47E-05 0,00088923 0,00556965
0,00220022 0,00024432 0,00055692 0,00065565 7,02E-05 0,00075979 0,0069655
0,01016406 0,00019501 0,0002885 0,00092175 0,00024765 0,00045869 0,00545963
0,00270244 0,00027346 0,00029215 0,00074207 1,29E-05 3,94E-05 0,00285359

0,0050063 0,00045725 0,00058065 0,00053357 0,00015783 0,00084421 0,00316301
0,00163422 0,00048863 0,00033598 0,00364312 3,69E-05 0,00052622 0,00550777
0,00106822 0,00078674 0,00026294 0,00019889 2,56E-05 0,00324458 0,00132709
0,00351557 0,00017259 0,00050944 0,00012894 1,56E-05 0,0004812 0,00237914
0,00227994 0,00042587 0,00010408 0,00037583 2,47E-05 0,00079637 0,00267481

0,0020647 0,00024208 0,00015521 0,00014402 0,00018897 0,00094833 0,00429757
0,00392213 0,00027794 0,00038893 0,0006049 4,07E-05 0,00032643 0,00291547
0,00286985 0,00033173 0,00048023 0,00043619 6,35E-05 0,00057969 0,00313551
0,00774063 0,00056708 0,00030859 0,00065428 7,50E-05 0,00066411 0,00299111
0,00558027 0,00072174 0,00026659 0,00011796 4,55E-06 0,00023919 0,00116206
0,00027901 0,00026673 4,56E-05 0,00032783 7,19E-06 0,00054874 0,00156088
0,00793992 0,0001569 0,00052405 0,00088472 3,83E-06 0,00053467 0,00105205

0,0056839 0,00123727 0,00056787 0,00055278 2,40E-06 0,00190229 0,00017878
0,01670095 0,00014121 0,00015338 0,00014265 6,95E-06 0,00021387 0,00029567

0,0014987 0,00024208 0,00025016 0,00030314 4,48E-05 0,0010018 0,0047789
0,0028858 6,50E-05 0,00028667 0,01214052 1,44E-06 7,60E-05 0,00033693

0,00700722 0,00021518 0,00019173 7,82E-05 0,00021412 0,00034331 0,00264043
0,00539692 0,00019949 0,00059891 0,00042933 2,30E-05 0,00036582 0,00200783
0,00275825 0,00052674 0,00038345 0,00066937 1,27E-05 0,00039396 0,00374748
0,00512588 8,97E-05 0,00028302 0,00025239 1,92E-05 0,00016321 0,00318364
0,00094067 0,0004057 0,00039075 0,00022084 4,29E-05 0,00056281 0,0055559
0,00051817 0,00023535 0,00036519 0,00019889 1,60E-05 0,00029266 0,00171903
0,00165814 0,00013225 0,00042362 0,00239354 1,56E-05 0,00029266 0,00336242
0,00099648 0,00035415 0,00026111 0,00042796 2,56E-05 0,00061346 0,00548714
0,00174583 0,00024432 0,00016981 6,86E-05 3,95E-05 0,00059658 0,00429757
0,00310901 0,00053122 0,00010591 0,00067623 4,14E-05 0,0008217 0,00350682
0,00048628 0,00081812 0,00037249 5,21E-05 3,69E-05 0,00067537 0,00158838
0,00021524 0,00035415 0,00077238 0,00026336 4,79E-06 0,00020824 0,00537712
0,00065369 0,00024656 0,00088741 8,78E-05 1,65E-05 0,00040804 0,00816882
0,00086096 0,00047294 0,00038345 1,65E-05 3,02E-05 0,00093426 0,00530148
0,00169002 0,00037432 0,00017164 0,00024964 2,28E-05 0,00055155 0,00216598
0,00610641 0,00078002 0,00018807 0,00071326 0,00013963 4,22E-05 0,00041944
0,00106025 5,38E-05 8,22E-05 0,00633842 1,44E-05 0,00013226 0,00419443
0,00109214 0,00019052 0,00010591 0,00649067 1,92E-05 0,00027296 0,00405691
0,00031887 0,00017035 8,03E-05 3,84E-05 5,03E-06 7,04E-05 0,00055697
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0,00689562 0,00023087 0,00030493 7,41E-05 2,87E-06 0,00023919 0,00103829
0,00086096 0,00035639 0,00035606 0,00023318 6,80E-05 0,00055436 0,00583094
0,00222414 0,00011207 0,00011138 1,65E-05 4,79E-06 0,00015759 0,01184754
0,00080515 0,00071278 0,00020451 0,00035526 3,86E-05 0,00046713 0,00496455
0,00083704 0,00026001 0,00016434 0,00010699 4,12E-05 0,00028422 0,00143023
0,00358732 0,00019276 6,03E-05 0,00106303 1,99E-05 0,00015196 0,00271607

0,0018096 0,00011656 0,00031589 5,90E-05 2,63E-06 0,00015477 0,00401565
9,57E-05 1,34E-05 0,00031041 6,58E-05 1,68E-06 9,29E-05 0,00102454

0,00053411 0,00048415 0,00034328 0,00052397 4,00E-05 0,00021668 0,00444197
0,00043048 0,00045949 0,00028302 0,00018517 6,08E-05 0,00017728 0,00521897
0,00454393 0,00019052 0,00082716 0,00020712 3,57E-05 0,00027296 0,00042632
0,00058991 0,00013 4,56E-05 0,00099582 2,40E-06 4,22E-05 0,00067386
0,00039062 0,00695069 8,76E-05 0 4,55E-06 0,00081888 0,0001444
0,00610641 2,91E-05 1,10E-05 3,02E-05 0 4,78E-05 0,00245477
0,00259881 0,0001838 0,00068291 0,00012071 2,11E-05 0,00014914 0,00396752
0,00039062 0,00010311 0,0041869 0,0004115 8,55E-05 0,00025045 0,00166402
0,00133926 0,00034518 0,00047657 0,00020163 1,48E-05 0,00040804 0,00268168
0,00179366 0,00028242 0,00025563 7,00E-05 3,83E-06 0,00025045 0,00421506
0,00115591 0,00013225 0,00022277 0,00017283 1,75E-05 0,0001801 0,00226224

0 2,24E-06 7,30E-06 0 1,44E-06 8,44E-06 0
0,00020727 0,0002869 0,00011504 0,00343188 8,86E-06 0,00074009 0,00122395
0,00050222 7,85E-05 0,00171092 0,00625201 5,03E-06 0,00039959 0,0021591
0,00055803 2,91E-05 8,95E-05 0,00054729 3,98E-05 7,88E-05 0,00374061
0,00708694 8,97E-05 0,00042727 0,00047871 2,42E-05 0,00021949 0,00070136

6,38E-05 2,24E-06 3,65E-06 0,01343811 1,20E-06 3,38E-05 0,00052259
0,00340396 3,36E-05 3,65E-06 0 7,66E-06 1,41E-05 4,13E-05
0,00847404 0,00033173 2,92E-05 5,49E-05 9,58E-06 9,00E-05 0,00101767
0,00027104 0,00013 7,67E-05 0,00078733 1,05E-05 0,00010412 0,00193219
0,00363515 7,17E-05 3,83E-05 8,37E-05 1,03E-05 0,00020542 0,00365809
0,00106822 0,00017483 0,00017529 0,00090392 2,13E-05 0,00046994 0,00374748
0,00191324 0,00028242 0,00014608 9,05E-05 6,54E-05 0,00070069 0,00154025
0,00314887 0,00033397 0,00022094 0,00024964 3,23E-05 0,00025326 0,00126521
0,00674415 0,00019276 9,13E-06 0,00015637 0 0,00050371 7,56E-05
0,00241546 6,05E-05 0,00012234 0,00010836 2,37E-05 0,00025608 0,00170528
0,00091676 0,00038777 0,00032502 8,23E-06 2,23E-05 0,00030954 0,00085264

5,58E-05 0,00033173 4,75E-05 4,25E-05 2,59E-05 0,00038552 0,00052946
0,00277419 1,12E-05 0 0 5,58E-05 0 0
0,00090879 0,00274127 0 6,17E-05 0 0,00131415 7,56E-05

8,77E-05 0,00033846 7,30E-05 2,61E-05 1,87E-05 0,00033487 0,00356183
0,00043048 0,00021294 0,00068291 1,10E-05 0,00010586 0,00014633 0,00088014
0,00063775 0,00031828 0,00017164 0,00024278 7,66E-06 0,00015196 0,0026473
0,00166611 0,00043932 4,56E-05 0,00010562 1,01E-05 0,00016884 0,00184967
0,00135521 0,0002869 5,11E-05 4,39E-05 0,00018514 0,00026452 8,94E-05
0,00017538 1,79E-05 0,00018625 0,00350732 0,00021268 5,07E-05 0,00333492
0,00010363 4,48E-05 0,00017529 8,23E-06 1,20E-06 4,22E-05 0,00090765
0,00020727 0,00011656 3,47E-05 0,00038818 9,10E-06 0,00020824 0,00024754
0,00050222 0,00012328 9,31E-05 0,00015363 1,03E-05 0,00017447 0,00605098

0,0005102 0,00047294 4,56E-05 0,00011385 1,56E-05 0,0001407 0,00165714
0,00074935 0,00017707 0,00023372 0,00021672 1,84E-05 0,00020542 0,00241352

0,0024314 2,91E-05 6,39E-05 0,00044167 8,14E-06 0,00013789 0,00147149
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0,00015146 0,00015018 3,47E-05 0,00011796 2,47E-05 0,00021387 0,00408441
0,00070152 0,0014928 1,46E-05 3,15E-05 2,40E-05 5,63E-05 0,00398815
0,00027104 4,93E-05 0,00016251 0,0002469 4,31E-06 7,60E-05 0,00411879
0,00374675 9,64E-05 1,83E-06 0,000358 5,51E-06 3,38E-05 0,00088014

0,0005102 0,00019949 0,00021181 0,00012482 2,23E-05 0,00018854 0,00360996
0,00078124 0,00032277 6,21E-05 0,000155 2,04E-05 0,00017447 0,00358246
0,00066963 0,00033397 0,00025929 0,00039915 2,97E-05 0,00031517 0,00068074

9,57E-05 7,85E-05 0,00011504 0,00099719 1,03E-05 8,16E-05 0,00063948
0,00046237 3,81E-05 0,00046927 0,00014402 1,87E-05 0,00010412 0,00286734
0,00016741 6,72E-06 0,00012782 1,37E-05 1,20E-06 4,22E-05 0,00013065
0,00047034 5,38E-05 0,00015703 0,00019615 1,15E-05 0,00011819 0,00402253
0,00209659 7,40E-05 0,00045831 0,00083534 3,19E-05 9,85E-05 0,00111393

7,97E-06 6,72E-06 0,00011321 0,00012345 0 5,63E-06 0
0,00055006 0,00041467 3,65E-05 0,00030451 2,01E-05 0,0003011 0,00203533
0,00047034 2,91E-05 0,00025198 0,00061176 7,42E-06 6,19E-05 0,00033005
0,00092473 3,14E-05 7,30E-05 6,45E-05 7,66E-06 4,22E-05 0,00044007
0,00021524 0,00027794 8,76E-05 0,00011522 9,58E-07 0,00069788 0,00167777
0,00063775 6,28E-05 9,86E-05 2,88E-05 7,42E-06 0,00037427 0,00266793

2,39E-05 2,47E-05 0,00010225 3,70E-05 4,07E-06 5,91E-05 0,00019253
0,00108417 0,00026001 5,11E-05 3,98E-05 2,28E-05 0,00024764 0,00082513

5,58E-05 0 1,83E-06 0 0 0 7,56E-05
0,00073341 0,00014794 7,85E-05 6,31E-05 1,27E-05 0,00023075 0,00178779
0,00038265 8,97E-06 6,21E-05 0,00013854 2,63E-06 3,94E-05 0,00207659
0,00028699 5,60E-05 0,00058065 7,41E-05 1,25E-05 0,00018573 0,00381624
0,00027104 0,00017707 1,46E-05 0,00072423 0,00032477 5,63E-05 0,00128583
0,00046237 0,00042811 5,30E-05 4,94E-05 1,68E-05 0,00015759 0,00165714
0,00161031 4,71E-05 8,58E-05 0,00022907 3,59E-06 7,60E-05 0,00050883

9,57E-05 2,24E-06 2,56E-05 3,29E-05 2,40E-06 1,41E-05 0,00028192
0,00202484 0,00017483 6,39E-05 0,00014951 1,27E-05 0,00024201 0,00123082
0,00172988 0,00061639 0,00031406 3,70E-05 9,34E-06 0,0001407 0,00125145
0,00023118 0,00049087 0,00025016 0,00049791 3,66E-05 0,00093707 0,00074262
0,00027104 0,00018828 0,00010408 3,15E-05 2,06E-05 0,00014352 0,00233788

3,19E-05 0,00154883 3,65E-06 0 0 5,63E-06 0,00085264
1,59E-05 2,47E-05 4,75E-05 2,74E-05 0 2,53E-05 0,00057759

0,00012755 0 1,46E-05 2,47E-05 0 0,00015759 0,00015128
0,00047034 0,00035415 4,56E-05 0,00012208 1,63E-05 8,72E-05 0,00133397
0,00102836 0,00014794 7,49E-05 8,78E-05 7,30E-05 0,00018291 0,00090765

0,0003667 6,50E-05 0,00029763 0,00023318 4,31E-06 0,00015196 0,00038506
0,00010363 0,00013225 0,00072673 9,33E-05 1,68E-06 2,81E-05 0,00039194
0,00215239 0,00030484 9,49E-05 0,00019889 1,05E-05 0,00029266 0,0006051

6,38E-05 6,72E-06 0,00010773 0,00359648 4,79E-07 0,00021668 0,00064636
0,0001993 0,00011431 0,00040354 7,13E-05 0,00109141 0,00015477 0,00107267

0,00042251 0,0004326 2,56E-05 0,00035937 1,53E-05 9,00E-05 0,00104517
0,00031887 3,14E-05 3,10E-05 0,00315344 8,38E-06 0,00010975 0,00130646
0,00043048 0,00028915 2,74E-05 0,00014265 1,29E-05 0,00012945 0,00086639

7,97E-05 0,0001569 1,83E-05 6,86E-06 3,98E-05 0,00019135 0,00049508
8,77E-05 0,00035415 4,02E-05 0,00017146 6,71E-06 0,00011819 0,00093515

0,00023915 0,00011207 8,40E-05 6,72E-05 1,68E-05 0,00013507 0,0008939
0,00034279 0,00026001 4,02E-05 0,00019203 2,87E-06 0,00015759 0,00136147

0 2,24E-06 3,65E-06 8,23E-06 2,20E-05 0,00054592 4,13E-05
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3,19E-05 2,24E-06 0,00139685 0 0 0 0
0,00830663 0 5,48E-06 0 0 0 0
0,00027104 0,00029363 1,83E-05 0,00020026 1,96E-05 0,00014352 0,0006326
0,00038265 4,26E-05 4,56E-05 0,00093958 6,71E-06 4,50E-05 0,00067386
0,00038265 6,72E-05 0,00021729 0 0 5,07E-05 0,00045382

3,19E-05 0 9,13E-06 0 2,66E-05 0 0
1,59E-05 0,00017483 3,65E-06 8,23E-06 6,47E-06 0,00011256 9,63E-05

0,00028699 2,91E-05 3,65E-05 0,0001111 5,03E-06 4,78E-05 0,00090077
0,00183352 3,59E-05 4,38E-05 3,15E-05 4,79E-06 5,07E-05 0,00175341
0,00054208 6,50E-05 2,01E-05 5,62E-05 8,14E-06 3,66E-05 0,00212472

3,19E-05 6,72E-06 3,65E-06 1,23E-05 0 0 0,00012377
0,0002551 0 0,00043823 8,78E-05 7,19E-07 0 0,00015815

0,00220819 0,00046398 7,30E-06 0,00080379 1,44E-06 0,0003405 0,00067386
0,00208064 6,05E-05 3,65E-06 0,00213978 2,40E-06 2,53E-05 0,00038506
0,00055006 3,36E-05 6,39E-05 0,00225089 4,07E-06 5,07E-05 0,00039882

0,0038743 4,48E-05 7,30E-05 3,43E-05 4,07E-06 5,91E-05 0,00011002
0,00019132 0,00014121 8,03E-05 5,35E-05 6,71E-06 0,00014352 0,00098328
0,00388227 5,60E-05 7,30E-06 0,00025101 3,59E-06 1,13E-05 0,00053634

9,57E-05 4,71E-05 0,00013329 9,05E-05 5,99E-06 8,44E-05 0,00358933
0,00018335 2,24E-06 7,49E-05 1,23E-05 4,07E-06 8,44E-06 0,0010933
0,00015146 0,00026897 2,74E-05 8,37E-05 7,66E-06 6,75E-05 0,00088702
0,00015146 4,93E-05 1,28E-05 1,10E-05 5,75E-06 0,00026171 0,00011689
0,00017538 1,12E-05 0 9,60E-06 0 0 2,75E-05
0,00035076 1,57E-05 0,00012964 0,00128387 3,83E-06 2,53E-05 0,00070136
0,00027901 1,34E-05 5,11E-05 3,43E-05 7,66E-06 9,29E-05 0,00113456
0,00116388 0,00016363 2,01E-05 6,72E-05 5,51E-06 0,00014914 0,00061197

5,58E-05 1,79E-05 5,11E-05 9,60E-05 1,68E-06 2,25E-05 0,00019253
0,00016741 2,69E-05 2,01E-05 6,86E-06 4,55E-06 7,32E-05 0,00135459
0,00170597 0,00010311 2,19E-05 0,00049654 4,07E-06 0,00025889 0,00056384
0,00185743 2,24E-06 9,68E-05 6,17E-05 1,68E-06 8,44E-06 0,00114144

0 0 6,21E-05 0,00088198 0,00013771 1,13E-05 6,88E-05
0,00029496 8,97E-06 8,76E-05 5,49E-05 0,00014753 8,44E-06 0,00019253
0,00137912 0,00034518 1,28E-05 4,66E-05 1,34E-05 8,44E-05 0,00150587
0,00081313 6,72E-06 7,49E-05 4,94E-05 9,10E-06 2,25E-05 0,00255104
0,00014349 0,00016811 2,37E-05 3,43E-05 1,32E-05 0,00025045 0,00105205
0,00390619 1,34E-05 1,83E-06 0,00074344 4,79E-07 7,04E-05 1,38E-05
0,00062977 9,86E-05 8,22E-05 0,00015088 1,17E-05 0,00035175 8,94E-05

3,19E-05 0,00010983 0,00032137 0 0 5,07E-05 0,0002888
8,77E-05 4,48E-06 1,28E-05 0,00357179 2,40E-07 0 0
4,78E-05 5,16E-05 6,57E-05 0 6,95E-06 6,47E-05 0,00075637

0,00127549 0,0001569 2,19E-05 4,25E-05 4,79E-06 2,53E-05 0,00036443
0,00019132 0,00012328 2,37E-05 1,78E-05 5,51E-06 5,91E-05 0,00082513
0,00295754 3,36E-05 2,56E-05 5,35E-05 2,16E-06 4,50E-05 0,00040569

5,58E-05 4,03E-05 3,65E-05 2,88E-05 2,87E-06 0,00024482 0,00143711
0,00020727 7,85E-05 2,92E-05 0,0013936 5,51E-06 3,66E-05 0,00117582
0,00058194 3,81E-05 9,13E-06 0,00063096 8,38E-06 3,10E-05 0,00071512
0,00010363 3,59E-05 7,30E-06 2,33E-05 0 2,25E-05 0,00030255
0,00021524 7,85E-05 5,48E-06 0,00010562 1,20E-06 0,00010693 0,00010314

2,39E-05 0,00010759 7,30E-06 1,92E-05 1,68E-06 2,53E-05 0,00285359
0,00039062 4,48E-06 1,46E-05 7,82E-05 2,16E-06 2,25E-05 0,00058447
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5,58E-05 4,93E-05 2,01E-05 5,49E-06 2,40E-06 3,10E-05 0,00238601
0,00032684 4,48E-06 6,21E-05 0,00020712 3,59E-06 1,41E-05 0,00016503
0,00017538 0,0002107 1,10E-05 0,00010699 4,55E-06 6,75E-05 0,00082513
0,00352354 0 3,65E-06 0,00040327 0 2,53E-05 0,00010314
0,00012755 2,24E-06 5,48E-06 0,00239491 9,58E-07 8,44E-06 0,00052259
0,00023915 0,00029363 0 0,0008326 1,84E-05 9,00E-05 8,25E-05
0,00018335 2,47E-05 4,20E-05 7,68E-05 1,20E-06 0 0,00123082
0,00017538 6,05E-05 2,37E-05 3,84E-05 3,59E-06 2,53E-05 0,00033005
0,00068558 6,05E-05 2,56E-05 0 5,99E-06 8,44E-05 0,00027505
0,00022321 0,00016138 3,65E-06 7,00E-05 5,27E-06 3,66E-05 0,00033693
0,00017538 5,83E-05 9,68E-05 3,29E-05 3,11E-06 0,00016321 0,00071512

3,19E-05 4,48E-06 1,83E-06 0,00015088 7,19E-07 0 0,00116206
9,57E-05 2,91E-05 9,13E-06 6,86E-06 3,83E-06 1,69E-05 0,00011002

0,00017538 9,19E-05 7,12E-05 0,00035114 4,31E-06 7,60E-05 0,00030943
0,00022321 2,02E-05 5,11E-05 1,51E-05 2,40E-07 0,00014633 1,38E-05

8,77E-05 4,48E-06 3,10E-05 0,00209863 2,63E-06 0 2,06E-05
1,59E-05 1,79E-05 2,56E-05 7,54E-05 9,58E-07 1,69E-05 0,00025442
3,19E-05 2,69E-05 1,46E-05 5,35E-05 7,19E-07 2,81E-05 0,00129959

0,00011958 6,50E-05 7,12E-05 5,90E-05 7,42E-06 0,00010693 0,00042632
0,00133926 8,97E-06 2,01E-05 4,39E-05 3,11E-06 3,38E-05 0,00044695
0,00026307 8,97E-06 7,30E-06 5,76E-05 7,19E-06 1,13E-05 0,00202158

0,0001993 2,91E-05 8,76E-05 4,66E-05 1,44E-06 4,22E-05 0,00064636
0,00010363 2,24E-05 2,37E-05 0 1,44E-06 6,19E-05 0,00010314
0,00150667 1,57E-05 0 0 0 0 0,00145086

0 4,48E-06 0 0 0 0 0
0,00057397 1,34E-05 1,64E-05 2,06E-05 0 0 8,94E-05

9,57E-05 8,97E-05 0 4,80E-05 3,11E-06 1,69E-05 0,00039194
0,00236763 8,97E-06 1,83E-06 8,23E-06 4,79E-07 2,25E-05 7,56E-05
0,00013552 0,00012328 2,01E-05 4,39E-05 4,79E-06 5,07E-05 0,00024754
0,00026307 6,72E-06 0,00019538 0,00056101 7,19E-07 3,38E-05 0,00083201

0 6,72E-06 0 0 0 1,69E-05 6,88E-05
4,78E-05 0 0,00201402 0,00067348 0 1,13E-05 0
7,97E-06 4,26E-05 4,02E-05 8,23E-06 2,63E-06 0 0,00034381

0,00015944 2,91E-05 6,94E-05 0,00010425 2,40E-07 9,57E-05 0,00022691
3,99E-05 0 0 5,49E-06 1,44E-06 3,38E-05 0,0001444
1,59E-05 1,34E-05 1,10E-05 5,49E-06 1,44E-06 3,38E-05 0,00054321
3,19E-05 0,00010311 1,28E-05 1,23E-05 5,27E-06 1,97E-05 0,00022004

0,00014349 1,12E-05 3,65E-06 4,11E-06 1,20E-05 4,50E-05 0,00065323
3,99E-05 0 1,83E-06 0,00099857 0 1,41E-05 2,06E-05
2,39E-05 2,24E-06 3,10E-05 4,66E-05 3,35E-06 1,97E-05 3,44E-05

0,00096459 4,03E-05 1,83E-06 4,25E-05 8,62E-06 3,10E-05 0,00017878
1,59E-05 5,38E-05 4,20E-05 1,78E-05 3,83E-06 8,44E-05 0,00021316

0,00018335 7,85E-05 2,19E-05 6,72E-05 8,62E-06 5,07E-05 0,00019941
0,00050222 2,24E-06 0,00013147 3,15E-05 1,44E-06 1,69E-05 0

3,99E-05 0 1,10E-05 4,39E-05 0 0 0,00017878
2,39E-05 3,81E-05 6,03E-05 1,23E-05 2,30E-05 0,00012663 0,00084576
2,39E-05 1,34E-05 1,28E-05 0,00098622 2,87E-06 6,75E-05 6,19E-05

0 2,24E-05 5,48E-06 4,66E-05 1,44E-06 8,44E-06 0,00160213
2,39E-05 2,24E-06 3,65E-06 0 4,79E-07 8,16E-05 0
4,78E-05 4,93E-05 5,48E-06 1,37E-05 1,37E-05 8,44E-06 0,00042632
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8,77E-05 8,52E-05 0,00015886 4,11E-05 4,41E-05 5,63E-05 0,0001444
1,59E-05 6,72E-06 5,48E-06 1,65E-05 1,68E-06 2,81E-06 0,00066011
7,97E-06 2,24E-05 1,64E-05 0 0 7,32E-05 0,00011689
3,99E-05 6,72E-06 2,74E-05 1,37E-05 2,63E-06 1,41E-05 0
4,78E-05 2,02E-05 1,83E-06 0,00010013 1,44E-06 8,44E-06 0,0004332

0 0,00020845 0 0 2,87E-05 0,00027578 0
0,00011161 8,97E-06 5,48E-06 1,51E-05 3,11E-06 1,13E-05 0,00022691
0,00070949 0,00037656 0 0 1,27E-05 0,00025045 0

7,17E-05 0,00011207 9,13E-06 3,98E-05 5,03E-06 2,81E-05 0,00055009
3,99E-05 0 9,31E-05 9,60E-05 0 0,00014914 0,00013752

0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0,00131679 7,19E-07 0 0

3,99E-05 1,79E-05 3,10E-05 0 9,58E-07 1,69E-05 8,94E-05
7,97E-06 3,14E-05 7,30E-06 0,00033057 0 7,04E-05 7,56E-05
4,78E-05 6,72E-06 1,83E-06 4,11E-06 7,19E-07 0 0,00054321
5,58E-05 6,72E-06 3,65E-06 9,88E-05 2,90E-05 0 0

0,00041453 0 0,00015338 2,33E-05 3,11E-06 0 5,50E-05
0,00097256 4,48E-06 1,83E-06 9,60E-06 9,58E-07 8,44E-06 2,06E-05

7,97E-06 2,02E-05 7,30E-06 0 3,59E-06 0,00010693 0
8,77E-05 0 0 0 0 3,66E-05 0,0001444

0 8,97E-06 0 0 9,58E-07 3,38E-05 3,44E-05
7,97E-05 4,03E-05 1,28E-05 1,10E-05 2,63E-06 2,81E-05 0,00010314

0,00075732 2,24E-06 1,28E-05 1,37E-05 0 0 4,13E-05
0 0 0 8,23E-06 0 0 0,00068761

7,97E-06 4,03E-05 0 1,10E-05 1,44E-06 2,81E-06 6,19E-05
0,00044642 0,00025777 0 0 9,58E-07 3,38E-05 0,00012377

0 6,72E-06 5,11E-05 0 0 8,44E-06 0
3,19E-05 2,24E-06 7,30E-06 6,86E-06 1,92E-06 8,44E-06 0,00010314
5,58E-05 3,81E-05 3,65E-06 0 3,59E-06 2,25E-05 0,0001444
1,59E-05 0 1,83E-06 0 0 0 0
1,59E-05 3,59E-05 0 0,00015363 1,20E-06 1,13E-05 8,94E-05
7,97E-06 2,47E-05 7,30E-06 2,74E-06 4,79E-07 5,63E-05 7,56E-05
1,59E-05 2,24E-06 0 2,47E-05 0 5,63E-06 0
2,39E-05 0 1,83E-06 0 7,19E-07 1,41E-05 0,0001719
7,97E-06 6,72E-06 7,30E-06 0 2,40E-07 1,69E-05 0,00024066
3,99E-05 1,34E-05 9,13E-06 0 0 3,94E-05 0
7,97E-06 2,24E-06 1,83E-06 0 0 5,63E-06 0,00011689

0 0 3,65E-06 9,60E-06 9,58E-07 0 0,00030943
0 0 0 0,00060627 0 0 0

7,97E-05 1,12E-05 1,83E-06 0,00017146 2,40E-07 2,81E-06 2,75E-05
0 2,24E-06 0 6,86E-06 2,40E-07 8,44E-06 8,25E-05
0 2,91E-05 0 6,86E-06 1,20E-06 0 0,00023379
0 0 1,83E-06 0,00041561 0 0 4,13E-05

0,00042251 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0,00021672 0 0 0
0 0,00013 9,13E-06 0 9,58E-07 5,35E-05 0

4,78E-05 8,97E-06 7,30E-06 8,78E-05 9,58E-07 0 0
0 1,12E-05 0 5,21E-05 1,92E-06 0 6,88E-05
0 1,57E-05 3,83E-05 0 4,07E-06 0 0
0 0 0 4,94E-05 0 0 0,00029567
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0 2,24E-06 0 0 4,79E-07 0 4,13E-05
7,97E-06 2,24E-06 3,65E-06 1,10E-05 1,44E-06 1,41E-05 9,63E-05

0 0 0 1,23E-05 0 0 2,06E-05
0,00010363 0 0 0 4,79E-07 5,63E-06 0
0,00021524 0 0 0 0 2,81E-06 6,88E-05

5,58E-05 0 0 0 0 0 0
0 0 4,93E-05 1,37E-05 8,98E-05 8,44E-06 0

2,39E-05 4,48E-06 0 0 0 2,81E-06 4,13E-05
7,17E-05 4,48E-06 0 4,80E-05 0 8,44E-06 0
7,97E-06 0 3,65E-06 4,66E-05 0 0 0,00010314
7,97E-06 0 4,56E-05 2,33E-05 2,40E-07 2,81E-06 0

0 4,48E-06 3,65E-06 0 0 0 1,38E-05
2,39E-05 1,12E-05 9,13E-06 6,86E-06 0 0 0

0 0 1,28E-05 0 0 0 0
0,00010363 8,97E-06 7,30E-06 5,08E-05 0 0 0

0 2,24E-06 0 0 1,68E-06 8,44E-06 0
3,19E-05 0 0 0 0 0 0
2,39E-05 4,48E-06 0 1,10E-05 0 0 7,56E-05

0 0,00014569 0 0 0 8,44E-06 0
0 0 1,83E-06 0 2,40E-07 5,63E-06 0
0 0 3,65E-06 3,02E-05 0 1,69E-05 0
0 0 0 0 0 0 0

7,97E-05 0 0 0 0 0 0
2,39E-05 4,48E-06 1,28E-05 9,60E-06 0 0 0
7,97E-06 0 0 0 0 5,63E-06 0

0 4,48E-06 0 0 0 0 0
1,59E-05 0 0 1,23E-05 0 0 0

0 0 2,01E-05 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 1,51E-05 0 0 0
0 0 1,83E-06 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 2,74E-06 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 3,65E-06 0 0 0 0
0 0 3,65E-06 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
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ICGC_0497 ICGC_0501 ICGC_0500 ICGC_0443 ICGC_0489 hgnc_symbol mean
0,47574414 1 1 0,70053736 0,27672192 EEF1A1 0,72894919

1 0,44552923 0,23885613 1 1 GNAS 0,5068704
0,22976444 0,37379138 0,72744351 0,13148223 0,22772858 CLU 0,34741209
0,12528282 0,63046703 0,22481375 0,1916771 0,15127914 UBC 0,30123333
0,00015593 0,07327028 0,32108934 4,72E-05 0,00193385 INS 0,18522964

0,0762004 0,13041809 0,16646038 0,15982991 0,14095898 UBB 0,17751962
0,05141203 0,09511582 0,13940989 0,09535287 0,11365425 RPS2 0,15707567
0,06976668 0,15296771 0,15165162 0,13904304 0,06394944 RACK1 0,15542181

0,05546 0,11220594 0,13521176 0,0819231 0,07009537 RPS27A 0,14030294
0,00703717 0,0240444 0,10196241 0,02117499 0,26413109 NEDD4 0,13001429
0,01274581 0,36640787 0,02558216 0,01561267 0,02586664 SPARC 0,11133287
0,00020271 0,00358068 0,24832397 0,00013938 0,0001211 REG1A 0,10912441
0,10861691 0,38922859 0,06200893 0,04405685 0,11927036 HSP90B1 0,10635613
0,05639247 0,1385471 0,09387473 0,07818772 0,03628898 RPS3 0,10610076

0,0808487 0,17200443 0,08495285 0,08203246 0,03760218 HSP90AB1 0,10058145
0,06236775 0,04762945 0,10817144 0,06058943 0,16707539 SPINT2 0,09945185
0,11041011 0,14915735 0,07145643 0,04644989 0,11721541 CD63 0,09483187
0,08287581 0,12150215 0,06233787 0,04498533 0,06475553 HNRNPA1 0,09306075
0,07808248 0,17663559 0,02700302 0,09740068 0,04642371 HSP90AA1 0,09254154
0,00888807 0,14797132 0,02269298 0,00770663 0,02057599 VIM 0,08580591
0,08390495 0,26225564 0,08851007 0,04684016 0,09285498 IGFBP2 0,07938197
0,05471621 0,05716663 0,05192053 0,08608519 0,04541326 UBA52 0,07374781
0,01184452 0,11169388 0,05330069 0,00986808 0,05762564 ITGB1 0,07094201
0,02524056 0,14622805 0,0518188 0,08476644 0,03131623 APP 0,06813716
0,00553867 0,2654598 0,00907109 0,00281333 0,0208182 COL3A1 0,06649304
0,05382897 0,14995557 0,08209079 0,05996329 0,06413109 P4HB 0,06288495
0,22900505 0,55282915 0,00085455 0,00027018 0,01632607 FGA 0,05699172
0,06138539 0,11025558 0,0279932 0,02463804 0,05028383 BEX1 0,05631496
0,07307866 0,08159508 0,11887363 0,0121968 0,28016197 AGT 0,05606224
0,04129523 0,03417648 0,04858372 0,04812245 0,02292613 XBP1 0,05538448

0,0224494 0,08940028 0,01254692 0,02228574 0,00423479 IGFBP3 0,05336511
0,01485088 0,0442069 0,0378578 0,02474097 0,08879428 HNRNPH1 0,050432
0,00509427 0,17886834 0,0088778 0,00211428 0,01388889 COL1A2 0,04780051
0,00820665 0,04988102 0,00482548 0,00322503 0,01612928 STMN1 0,0476818
0,02966433 0,04791184 0,07220924 0,02967287 0,05389419 LRPAP1 0,04570668
0,01043491 0,18162445 0,00609713 0,00286908 0,01569785 FN1 0,04384084
0,02429874 0,09631691 0,03251688 0,01061859 0,00900318 S100A6 0,0430852
0,02995748 0,05334122 0,04028919 0,02436357 0,04873221 CD46 0,04204485
0,01108358 0,05547607 0,01980718 0,01431322 0,02223736 TSC22D1 0,04049156
0,02693865 0,05685412 0,01945451 0,0311074 0,07084847 GPI 0,04010859
0,01180398 0,01937558 0,05739709 0,05210656 0,03964199 SCG3 0,03909832
0,05914154 0,01484232 0,04503667 0,01091236 0,02677869 VGF 0,03862827
0,01163558 0,04424079 0,02149932 0,01314887 0,0127687 YBX1 0,03791242
0,00022142 0,03670668 0,00014582 0,00017369 0,03056312 PENK 0,03630338
0,02318227 0,05298352 0,02870872 0,01521812 0,02722147 BEX3 0,03619983
0,00892705 0,01786575 0,01773525 0,00832204 0,02548819 IFI6 0,03594761
0,02804109 0,04281379 0,01531064 0,01719088 0,01729867 DYNLL1 0,03548763
0,00230934 0,0886962 0,00471018 0,00176047 0,06113003 COL1A1 0,03538419
0,00271476 0,02989924 0,03608767 0,00174117 0,05722071 ERRFI1 0,03484377
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0,01532023 0,04416549 0,02789486 0,01250558 0,01439979 RHOA 0,0341675
0,00569616 0,02206768 0,03103838 0,00890529 0,04162125 SFPQ 0,03293309
0,03900148 0,06344694 0,02333728 0,01071508 0,02889419 ATP6AP2 0,03288278
0,01267408 0,03737311 0,02263533 0,01261279 0,03266727 HNRNPU 0,03144515
0,01149212 0,03799437 0,02379846 0,01377286 0,02298668 NCL 0,03009831
0,00490871 0,00974427 0,01106164 0,01308883 0,00882153 PEG10 0,02969869
0,02416464 0,04367601 0,01794549 0,01877552 0,04203754 HSPA5 0,02964242
0,00095586 0,05239616 0,01527673 0,00137664 0,00290645 CCN2 0,02899174
0,00296425 0,04678981 0,00524258 0,01355843 0,01965637 FOS 0,02869944
0,00936366 0,06136857 0,01421193 0,0054208 0,00715637 A2M 0,02858661
0,01072494 0,03945526 0,01911202 0,01017043 0,01707917 CDC42 0,02854019
0,00235924 0,06928296 0,00429647 0,00038598 0,01906222 POSTN 0,02847875
0,00446743 0,09033781 0,02394428 0,00763372 0,01499773 VEGFA 0,02810094

0,0136237 0,02220699 0,01970545 0,00824913 0,03851423 ZFAND5 0,02804638
0,00910482 0,02189072 0,0128589 0,00752007 0,00961626 HSPA1B 0,02781866
0,00397936 0,06080002 0,01270291 0,00503911 0,00884802 COL4A1 0,02729027
0,00051457 0,00692415 0,00528327 0,00049748 0,01020285 HSPA1A 0,02669689
0,01895342 0,01955631 0,02987185 0,03541531 0,07967378 WNT4 0,02660683
0,02299827 0,04468508 0,01756908 0,01137124 0,02117772 ARPC3 0,02639186
0,01181022 0,03444381 0,0112278 0,00307064 0,01432788 DUSP1 0,02631502
0,02028663 0,0538834 0,03193023 0,01708795 0,02620345 MAGED1 0,02624887
0,00145484 0,06368791 0,0038319 0,00196633 0,02217303 THBS1 0,02623675
0,01339604 0,04870629 0,01649412 0,01499297 0,01298441 KRT8 0,02619021
0,00752835 0,04781394 0,01961389 0,00915189 0,0091924 CTNNB1 0,02597327
0,01236533 0,03221859 0,01903402 0,01498439 0,01795716 HSPB1 0,02591428
0,01841078 0,03918416 0,01572096 0,01937163 0,01497502 SQSTM1 0,02550341
0,00894888 0,04478674 0,0154768 0,00969439 0,00990388 ANXA2 0,02413563
0,01449535 0,02528314 0,01770473 0,01363562 0,01274977 RAC1 0,02394421

0,0012303 0,01070062 0,02316773 0,01394655 0,01908871 FGFR1 0,02371959
0,0111288 0,03239555 0,02235726 0,01560838 0,01748411 NPTN 0,02342374

0,01642578 0,03652972 0,01551749 0,02126076 0,02123827 KTN1 0,02340224
0,01186947 0,05171466 0,01923749 0,01308883 0,02795186 PDIA6 0,02331961
0,03226838 0,0003464 0 4,93E-05 6,81E-05 CALCA 0,02319346
0,00782618 0,04621751 0,00737217 0,00486971 0,01682561 RHOB 0,0230463
0,01124731 0,02241408 0,01482572 0,02038803 0,04054269 PRKCSH 0,02259601
0,00636043 0,02789241 0,00495773 0,01977905 0,02292991 JUNB 0,02224553
0,01607961 0,07305943 0,01522586 0,00964722 0,00663791 CITED2 0,02215073
0,00470444 0,0127903 0,02297444 0,0123469 0,02737663 PTK2 0,02142801
0,01224371 0,03684976 0,01111929 0,00679744 0,01988344 IL6ST 0,02137935
0,00811465 0,03419154 0,01361511 0,02186331 0,01179231 APLP2 0,02136582
0,01283001 0,01513223 0,02707762 0,01027336 0,02140478 NENF 0,02110247
0,00325116 0,04995632 0,0130488 0,00355525 0,00707312 COL4A2 0,02105241
0,01104304 0,03576162 0,00706697 0,02559655 0,01261732 MAP1B 0,02071661
0,01447196 0,04971535 0,01814896 0,01924512 0,01526264 ANXA6 0,02060755
0,01342411 0,03530603 0,01036308 0,01054139 0,01638283 STAT3 0,01967978
0,00761879 0,0256333 0,01589729 0,0111418 0,00864744 AP2M1 0,01958935

0,0109105 0,02702642 0,01222816 0,01697216 0,01036179 YWHAH 0,01923831
0,0083314 0,02140125 0,0164263 0,00651654 0,02217681 VCP 0,01921933

0,00600802 0,02001566 0,01746735 0,00905539 0,0167083 NCKAP1 0,01900468
0,0088179 0,02195473 0,03988565 0,01054139 0,01441114 DDR1 0,01880571
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0,00373767 0,05790837 0,00560881 0,00332367 0,00322434 LGALS1 0,0186997
0,00073132 0,05156405 0,00524597 0,00104642 0,00253557 GSTP1 0,01860883
0,00795404 0,02398039 0,01005789 0,01003748 0,01696564 HIF1A 0,01858298

0,0157849 0,00551975 0,01357781 0,03206805 0,01516803 CD44 0,01826611
0,00887404 0,03155592 0,01648055 0,01819441 0,01934605 GLG1 0,01808944
0,00555738 0,02041477 0,01812183 0,00791677 0,01226158 EWSR1 0,01724906
0,01515962 0,02436444 0,0123672 0,00560092 0,00870421 ARF4 0,01692731
0,00179789 0,06946369 0,02623664 0,01290227 0,04442931 NPNT 0,0165648
0,00843119 0,01901413 0,0137338 0,00672668 0,01001741 PPP1CC 0,01650137
0,00521434 0,01929652 0,01153639 0,0020135 0,00876854 LAMB1 0,01617277
0,00967708 0,03575032 0,00270946 9,22E-05 0,00256585 MDK 0,01603777
0,00613589 0,01977093 0,00825723 0,00557733 0,01180745 FKBP1A 0,01596797

0,0071588 0,0119356 0,01064115 0,00934487 0,01531562 TRIM28 0,01577082
0,01500525 0,04032878 0,00731452 0,00649295 0,00797381 BEX4 0,01575625
0,00363787 0,01459005 0,01250284 0,01155136 0,01287844 IQGAP1 0,01555056
0,00708551 0,01653664 0,00940002 0,00821697 0,01372237 HNRNPM 0,015477
0,00314513 0,01369017 0,01480876 0,01005678 0,01813124 NCOR1 0,01539036
0,00747222 0,01315928 0,01196027 0,01779986 0,00558205 ELOB 0,01525333
0,00972698 0,02212793 0,00570037 0,00728205 0,01173176 SMAD2 0,015196
0,00115077 0,02578014 0,00104445 0,00134019 0,00266046 SERPINE1 0,01518187
0,01149056 0,02485768 0,00880998 0,01287225 0,00802301 PDCD6 0,01511831
0,00212222 0,00896111 0,01968172 0,00388977 0,03239479 TIA1 0,01509944

0,0063885 0,01761348 0,01383214 0,00727133 0,00672116 BRK1 0,01499286
0,01329157 0,01595681 0,00735182 0,00565453 0,01035801 YWHAG 0,01498001
0,01141571 0,03931594 0,00542231 0,00180979 0,00594914 IGFBP4 0,01485047

0,0124932 0,0484992 0,00985442 0,00584537 0,01740085 HTRA1 0,01464776
0,00158114 0,00317028 0,01309628 0,02559869 0,02129504 MEIS2 0,01458499
0,00508647 0,01943959 0,00719922 0,00796609 0,01040342 SDCBP 0,01452741
0,00339306 0,01041447 0,01316749 0,00740428 0,01183772 PTBP1 0,01448578
0,00489624 0,01923251 0,01101077 0,00847214 0,01527778 AKT3 0,01447637
0,01226086 0,01875433 0,00590723 0,00997744 0,00837875 TXNL4A 0,01442624
0,00501474 0,01244013 0,00225845 0,0044237 0,01212156 NR4A1 0,01439672
0,00524552 0,01861878 0,0066024 0,00554517 0,00678171 CHMP5 0,01428026
0,01132995 0,02252703 0,01059028 0,00959147 0,01047533 AP2B1 0,01415998
0,00463895 0,0180653 0,01432384 0,00897176 0,01528913 PTEN 0,014114

5,61E-05 0,00456716 0,00029502 1,07E-05 0,00034438 TF 0,01400481
0,02739553 0,28091208 5,43E-05 0 0,00989252 FGG 0,01399
0,00789635 0,04518208 0,01034952 0,00474105 0,03243642 ADGRG1 0,01386813
0,00433956 0,01010949 0,00922029 0,00610912 0,01616334 NRDC 0,01382832
0,00523149 0,01230082 0,01489693 0,00904896 0,01917953 CHMP3 0,01376564
0,00344452 0,00875779 0,01075984 0,00307922 0,01499773 LRRFIP1 0,01369977
0,00066894 0,03370207 0,01476129 0,00042672 0,00158946 IGFBP5 0,01363507
0,00254012 0,02463553 0,00215332 0,0020521 0,00646004 APOE 0,01345848
0,00676897 0,01818579 0,00994259 0,00643077 0,00881017 ARHGEF12 0,01334257
0,00667541 0,02174011 0,01121085 0,00397768 0,00444293 ITGA1 0,01333171
0,00428187 0,00762448 0,0107734 0,00672882 0,01794581 DNM2 0,01327827
0,00290344 0,01189418 0,01008162 0,006137 0,01240161 ZMYM2 0,01325504
0,00570552 0,01340025 0,009634 0,00909828 0,0088291 INSR 0,01320755
0,00361604 0,00943929 0,01439505 0,005929 0,00854526 HDGF 0,01299258
0,00613433 0,00678108 0,01177376 0,00442155 0,01902059 ATXN2 0,01272849
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0,00878672 0,02061809 0,00768753 0,00632355 0,00923403 STRAP 0,01271232
0,00239198 0,01173605 0,0132014 0,01331398 0,00632758 SDC2 0,01263551
0,00510518 0,01482349 0,00907787 0,00717055 0,00566909 CSNK2B 0,01261327
0,00140494 0,00887828 0,01044447 0,00316714 0,01551998 CFLAR 0,01259875
0,00659433 0,01679267 0,00607339 0,00628066 0,01187935 SMAD4 0,01245094
0,00627623 0,01794858 0,00912534 0,0042157 0,00942325 USP9X 0,01241841
0,04079469 0,0146164 0,00484583 0,0188763 0,00824629 DNER 0,01216735
0,00606416 0,02001943 0,01055976 0,00870373 0,01041477 LGMN 0,01185873
0,00654131 0,00634432 0,00993581 0,00930628 0,00756131 PIN1 0,01181814
0,00416492 0,01365252 0,00723991 0,00423929 0,00815925 HNRNPF 0,01173927
0,00557765 0,01902166 0,00791474 0,00767446 0,00844687 CPNE3 0,01166954
0,00842496 0,01834016 0,00824367 0,00571671 0,0098736 PTPN11 0,01166038
0,00363943 0,01146119 0,01083444 0,0035574 0,00986982 U2SURP 0,01157657
0,00364879 0,00755294 0,01179072 0,00354882 0,02128368 EPS15 0,01153812
0,00588016 0,01583632 0,00346227 0,00418782 0,00401151 PSIP1 0,0115306
0,00641812 0,00912678 0,01011553 0,00701616 0,00459052 PDAP1 0,01145734
0,00504437 0,01753065 0,00783335 0,00929127 0,00472676 VEGFB 0,01141175
0,00434268 0,00813654 0,01037665 0,00563308 0,02166591 TP53BP1 0,01128456
0,00159985 0,0152113 0,01379823 0,00344375 0,01161444 NRP1 0,01127566
0,00772794 0,0169734 0,0107734 0,0115192 0,00964653 BECN1 0,01117955
0,00082644 0,01559535 0,0045915 0,00037954 0,00392068 C3 0,01110458

0,0043957 0,0157196 0,01097686 0,00943065 0,00830684 ITGAV 0,01106639
0,00107592 0,02001943 0,00363522 0,00132518 0,00295565 ANXA1 0,01101015
0,00498668 0,020347 0,0082301 0,0055516 0,01506585 MDM2 0,01086798
0,00562755 0,01181888 0,00476105 0,0071877 0,00513927 POLR2K 0,01084688
0,00311706 0,01428883 0,00844374 0,0047432 0,00869664 CTTN 0,01080592
0,00919214 0,00935269 0,00474749 0,00629782 0,00969195 PDCD5 0,01080442
0,00290032 0,00414922 0,01502579 0,0054015 0,00897669 PLXNB1 0,01079402
0,00314981 0,01047848 0,00820298 0,0036496 0,01178474 TPR 0,01079143
0,00062372 0,02348339 0,01056654 0,00121796 0,00759915 JUN 0,01077758
0,00730069 0,01799377 0,0054257 0,00637716 0,00864744 POLR2B 0,01076565
0,00494146 0,01395373 0,00871842 0,01314029 0,01664396 MIA3 0,01075684
0,00250737 0,01091524 0,00507642 0,00287122 0,01550484 ROCK1 0,01072764
0,00468573 0,01730474 0,00984764 0,00665163 0,0096314 AKT1 0,01071317
0,00666138 0,01599822 0,00673804 0,00834348 0,00842794 SNX2 0,01067175
0,00346635 0,01178499 0,00918638 0,00414494 0,01127384 KIDINS220 0,01054247
0,00116169 0,00661165 0,02176044 0,00408919 0,01503557 NEURL1 0,01044023

0,0079135 0,01019609 0,00808768 0,00808188 0,00908265 URI1 0,01043143
0,00126616 0,01599446 0,00506964 0,00232442 0,00144187 GRB10 0,01042998

0,0033915 0,01140471 0,01029865 0,00488043 0,00720936 BAG6 0,0104005
0,00656782 0,00690156 0,00722635 0,01022833 0,00919997 GTF2F1 0,01036078
0,00099484 0,01907814 0,00406249 0,00236517 0,00790569 SPRY1 0,01034036
0,00623724 0,00967273 0,00695507 0,0071341 0,01172798 PPP5C 0,01026569
0,00210039 0,00544444 0,01821 0,01278434 0,00744778 FURIN 0,01021931
0,00215185 0,01914967 0,00479157 0,00155891 0,00128293 CLIC4 0,010173
0,00594097 0,01468418 0,00874555 0,00782456 0,00766727 PPM1A 0,01008158
0,01675479 0,0352345 0,00351992 0,00426073 0,01458144 TGFBR1 0,00999767
0,00218927 0,00521853 0,00871503 0,00436151 0,01727596 AKT2 0,00988676
0,00456566 0,01595304 0,01208235 0,00685748 0,0093135 LAMC1 0,00981412
0,00523149 0,01530543 0,00745016 0,00604479 0,00814033 SMAD5 0,00980564
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0,00238263 0,00739857 0,01089548 0,00372465 0,01592492 GIGYF2 0,00979491
0,0034492 0,0090816 0,01072592 0,00445157 0,01134953 HDAC1 0,00978141

0,00127396 0,0040325 0,00937967 0,00461883 0,02154859 TSC2 0,00977193
0,00306716 0,00955225 0,00953566 0,00414065 0,00754996 SNX1 0,00971591
0,00035708 0,00434878 0,00356061 0,0061906 0,00311459 EGR1 0,0096749
0,00452668 0,01219163 0,01068184 0,00718342 0,01086134 TRIP11 0,00957079
0,00162792 0,00544821 0,01206539 0,00394766 0,00957463 CLASP2 0,00953077

9,36E-05 0,00111449 0,00790456 0,00012437 0,00520739 KL 0,00952927
0,01185544 0,00636314 0,0071687 0,00454807 0,01290494 CD320 0,00945687
0,00341489 0,009492 0,00843357 0,00414065 0,00595292 PARP1 0,00936972
0,00336811 0,00728185 0,00637859 0,01709438 0,00769376 ISL1 0,00935526
0,00923892 0,0191798 0,02046844 0,00243164 0,00571072 EZR 0,00933585
0,00191951 0,03004609 0,00494078 0,0015246 0,00212307 FLT1/VEGFR1 0,0093128
0,00197253 0,00351667 0,00562577 0,00304491 0,00755374 HIPK2 0,00925289

0,0016669 0,00693922 0,0143001 0,00916046 0,00873448 LTBP3 0,00924464
0,00447366 0,00343384 0,0116076 0,00359171 0,01612928 DAPK1 0,00917867
0,00269761 0,00821561 0,01105486 0,00396482 0,01640176 TIAL1 0,00913737
0,00285042 0,00955601 0,00683638 0,00303419 0,00544202 ACAP2 0,00904719
0,00278805 0,009925 0,01051568 0,00808402 0,00705419 TMEM219 0,00902256

0,0036098 0,00952589 0,00766719 0,00505412 0,00401907 MAPK1 0,00896288
0,00161857 0,00343007 0,01508344 0,00204567 0,00813276 HIP1R 0,00887977
0,00550905 0,00904395 0,00783674 0,00505627 0,00532092 RPS6KA3 0,00885368
0,00637602 0,00917949 0,00839288 0,00527927 0,00890857 IFT20 0,00884717

0,0051239 0,01237989 0,007284 0,00539936 0,00960491 ITCH 0,00884705
0,0031155 0,00939034 0,00813515 0,00470675 0,0100931 PUM1 0,00878588

0,00648829 0,01308021 0,00616495 0,00370536 0,00962383 DUSP3 0,00877427
0,00794001 0,01570077 0,00028146 0,00459739 0,01799501 NDRG4 0,00876312
0,00261185 0,01249285 0,01321835 0,00550228 0,01077808 SPINT1 0,00873355
0,00476058 0,01230082 0,00527988 0,0060984 0,00504844 SNW1 0,00871054
0,00273503 0,00812525 0,00820976 0,00378898 0,00842416 ATF2 0,00868646
0,00399028 0,01001913 0,00814872 0,00573816 0,00898047 HDAC5 0,00868622
0,00024949 0,0289956 0,00244156 0,00041385 0,00031411 ASPN 0,00865768
0,00579128 0,01330236 0,0061819 0,00529 0,00495383 VPS25 0,00865282
0,00292839 0,01167204 0,00756885 0,00212715 0,00908644 ADAM10 0,0086453
0,00083423 0,00962002 0,00897275 0,0030106 0,01086512 POLR2A 0,0086354
0,00742388 0,01481972 0,00431004 0,00806258 0,00511656 CAMLG 0,00862734
0,00034461 0,02330643 0,00270607 0,00065187 0,00155919 MMP2 0,0086191
0,00277869 0,00808006 0,00769771 0,00645435 0,00522631 POLR2E 0,00861036
0,00282547 0,00806124 0,00885067 0,00330437 0,01077808 APPL2 0,00859899
0,00341333 0,01523389 0,00728061 0,0022215 0,00244475 TGFBR2 0,00859265
0,00326832 0,01266228 0,00519511 0,00593758 0,00559718 ILK 0,00853812
0,00399495 0,01145742 0,00438803 0,00461454 0,00586966 SNX6 0,00846466
0,00553399 0,01733109 0,00757224 0,00328507 0,01166364 CREG1 0,00841826
0,00366126 0,00906277 0,00570037 0,00327435 0,00996064 RBCK1 0,00840376
0,00079525 0,00512817 0,00835896 0,00308565 0,01294656 POGZ 0,00838205
0,00310459 0,01245896 0,00610052 0,0041771 0,00557448 ERBIN 0,00838193
0,00099952 0,02314452 0,00494078 0,00045459 0,00082122 EFEMP1 0,00836897
0,00483386 0,01074581 0,00711105 0,00747933 0,00764835 POLR2C 0,00833087
0,00283639 0,01084747 0,00689403 0,00512703 0,00496518 RBFOX2 0,00832972
0,01197863 0,01678514 0,00490347 0,00495763 0,0053739 BEX5 0,00832933
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0,000368 0,00926986 0,0066024 0,00148171 0,0045224 HSPG2 0,00821704
0,0030391 0,00753411 0,00552743 0,00460811 0,0060551 STAT1 0,00821303

0,00627623 0,01204479 0,00048492 0,02980367 0,00090448 F5 0,0081753
0,0029471 0,00651752 0,00535788 0,00441726 0,00521496 FNTA 0,0081672

0,00157179 0,00896864 0,00354366 0,0020328 0,00297457 PIK3R1 0,00815188
0,00819106 0,00573436 0,00423544 0,01234475 0,00460945 POLR2I 0,008146
0,00460153 0,00930751 0,00604626 0,00402271 0,00677036 GRB2 0,00809547

0,0024793 0,00774873 0,00707714 0,00177548 0,01365047 USP15 0,00806368
0,0026711 0,01773773 0,0044762 0,00042243 0,0029178 NEDD9 0,00804571

0,00374079 0,00713877 0,00778588 0,00678029 0,00513548 SORT1 0,00801631
0,00163104 0,01498163 0,00190578 0,00038812 0,00587345 SULF1 0,00793434
0,00790882 0,01604341 0,00324525 0,00516992 0,00107857 DKK3 0,00792593
0,00336499 0,00893099 0,00994259 0,00345447 0,00828792 SHOC2 0,00789014
0,00400587 0,01083994 0,00722974 0,0038962 0,00876098 STAT5B 0,00787726
0,00178073 0,00678108 0,00738234 0,00234587 0,01070239 TJP1 0,00785434
0,00206609 0,00629161 0,0111532 0,00232657 0,00757645 EPB41L5 0,00785028
0,00306093 0,00693545 0,0075485 0,00909185 0,00698229 STUB1 0,00782244
0,00437231 0,01025257 0,00813855 0,00801326 0,00970708 LRP9/10 0,0078061
0,00460776 0,01148001 0,00649388 0,00437009 0,00358765 HDAC2 0,00777445

0,0370196 0,01510964 0,00057309 7,93E-05 0,00023085 AGR2 0,00775395
0,0047902 0,00826079 0,00569698 0,00301703 0,00461702 RAB14 0,00774937

0,00406512 0,01248155 0,00524936 0,00496406 0,00511278 ARF6 0,00771482
0,00227192 0,00981581 0,00722635 0,00327006 0,00979034 HDAC6 0,00770847
0,00119443 0,00940164 0,00560881 0,00127801 0,00127914 ITGA6 0,00757702
0,00117884 0,00495873 0,00544265 0,00262034 0,00916213 ARHGEF7 0,00757024
0,00152345 0,01669102 0,00889814 0,00486114 0,00693688 LRP1 0,00756544
0,00272723 0,0089197 0,00852513 0,00519136 0,004863 NDST1 0,0074804
0,00242473 0,01046342 0,00509337 0,0040656 0,00919619 RABEP1 0,00747608
0,00149538 0,00343384 0,00905074 0,00617345 0,01042613 LTBP4 0,00747118
0,00193822 0,00685262 0,00786726 0,00274471 0,00694823 PXN 0,00744467
0,00047247 0,01836275 0,00482548 0,00115364 0,0024069 PDGFRB 0,00744133
0,00094806 0,00359198 0,00476444 0,0179178 0,00550257 ELMO1 0,00743079
0,00467325 0,01784692 0,00327237 0,00270397 0,00134726 RGCC 0,00740082
0,00151409 0,00776002 0,00507303 0,00104856 0,00627081 SGK1 0,00734967
0,00117572 0,01237989 0,01099043 0,00034094 0,00450348 KANK1 0,00730745
0,00218771 0,00701828 0,00820637 0,00287551 0,00683091 ZNF451 0,00730703
0,00419455 0,01076087 0,0055783 0,0029184 0,00608159 RAPGEF2 0,00728938
0,00219551 0,0136224 0,00482548 0,00274685 0,00494626 CDKN1B 0,00723217

0,0029393 0,01026386 0,00532397 0,00221721 0,00539661 F11R 0,00721782
0,00363943 0,00796334 0,00264842 0,00485256 0,00404935 ELOC 0,00717261
0,00207077 0,00650246 0,00718227 0,0038576 0,00561611 PHIP 0,00716438
0,00380316 0,00712747 0,00389633 0,00348449 0,00468892 CUL1 0,00715252
0,00174487 0,01239495 0,00543248 0,00186126 0,00387905 SKIL 0,00714063
0,00138467 0,00802735 0,00497808 0,00211857 0,00502573 PTPN12 0,00711223
0,00169341 0,00548209 0,0056902 0,00249168 0,00955192 KIF1B 0,00704241
0,00236859 0,00561011 0,00607678 0,00315641 0,01045262 USP8 0,00704093
0,00219863 0,01326094 0,01047838 0,0111611 0,00682334 SORL1 0,00702128
0,00010759 0,00894982 0,00494078 0,00047175 0,00073418 FBLN1 0,00700704

0,0012724 0,01799377 0,00764345 0,00205639 0,00232743 NREP 0,00698272
0,00351469 0,00550468 0,00443212 0,00391979 0,00860203 FUT8 0,00697608
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0,00161545 0,01705624 0,00329272 0,00061327 0,00229337 COL18A1 0,0069298
0,00025261 0,01446956 0,0135812 0,00074836 0,00132077 LAMB2 0,00690483
0,00240446 0,00602804 0,00736199 0,00595687 0,01058129 NRXN1 0,00689124
0,00376418 0,01293337 0,0047034 0,00385117 0,00643355 ADAM9 0,00687609
0,00480268 0,00915314 0,00410657 0,00459739 0,00596428 SNX5 0,00686685
0,00171056 0,01040318 0,00439142 0,00261391 0,00531714 FYN 0,00684709

0,0037595 0,01187159 0,00888119 0,00221292 0,00572964 CKAP4 0,0068419
0,00259002 0,00539173 0,00467966 0,00474963 0,00580911 COPS5 0,00683484
0,00231714 0,00661165 0,00476444 0,00298916 0,00814033 TXLNA 0,00677957
0,00350689 0,00941293 0,00546978 0,0048933 0,00451105 NR3C1 0,00675039
0,00219863 0,01232341 0,00603948 0,00247453 0,00901453 PLEKHA1 0,0067277

0,0012646 0,01210127 0,0031469 0,00352309 0,00755752 GAS6 0,00668583
0,00507244 0,0076433 0,00442533 0,00829416 0,00460945 CRIM1 0,00667779
0,00094494 0,0117737 0,01108877 0,00134019 0,00449213 ITGB5 0,00666676
0,00369869 0,0069731 0,00578176 0,00583894 0,00297835 POLR2F 0,00666675
0,00363787 0,00663047 0,00497808 0,00217218 0,00891235 SETX 0,00666492
0,00140338 0,01034293 0,00712801 0,00371179 0,00664169 MYO1C 0,00665912
0,00176202 0,00583225 0,00597505 0,00319287 0,00793597 RICTOR 0,00659712
0,00151721 0,00433372 0,00256025 0,00221507 0,00332274 MCM7 0,00659689
0,00440973 0,0060657 0,00226862 0,00174975 0,00680442 EGFL7 0,00657834
0,00235612 0,00957107 0,00556812 0,0025024 0,00261883 APPL1 0,00655441
0,00300791 0,00424712 0,00689403 0,00431863 0,00690282 EPN1 0,00653474
0,00110867 0,00317028 0,00702967 0,00467673 0,00841281 BCAR1 0,00653293
0,00217056 0,00731197 0,00715853 0,00354882 0,00309567 CRKL 0,00650311
0,00210507 0,00788804 0,00576819 0,0028026 0,00386013 PLSCR1 0,00650239
0,00359577 0,00651752 0,00706019 0,00265894 0,00621783 GORASP2 0,00649553
0,00350533 0,01220669 0,00711445 0,00649724 0,00576748 AHR 0,00649447
0,00699819 0,00596404 0,0026925 0,00441941 0,00371632 POLR2J 0,00643065
0,00239354 0,00538043 0,00494078 0,00363888 0,00660006 PHF14 0,00642961
0,00219083 0,00507169 0,00546978 0,00212715 0,00811384 SRRT 0,00642641
0,00295957 0,01216528 0,01315732 0,00038812 0,00501817 CD36 0,00642137
0,00305937 0,0142813 0,00605304 0,00360457 0,00407584 NDRG2 0,00640899
0,00142521 0,00599039 0,00604287 0,00206711 0,00358008 RAF1 0,00640474
0,00330106 0,00463493 0,00482887 0,003596 0,00851499 SIRT2 0,00640082
0,00194446 0,00495873 0,00759258 0,00244022 0,00966546 PDE8A 0,00638426
0,00095118 0,03763668 0,0023127 0,00155891 0,00113912 JAM3 0,00638304
0,00237639 0,007071 0,00528327 0,00391979 0,00723585 HGS 0,00637104
0,00034461 0,00024097 0 5,15E-05 0,00071147 GHRHR 0,00635514
0,00177606 0,00378777 0,00113601 0,00297415 0,00244096 CCL2 0,00632366
0,00383279 0,01021868 0,00411336 0,00339229 0,00410612 PSEN1 0,00631885
0,00556986 0,00890464 0,00470001 0,00311996 0,00571072 RNF41 0,00629044
0,00246215 0,01041447 0,00620903 0,00271683 0,00399637 SYNCRIP 0,00626551
0,00083891 0,0034602 0,00692455 0,00303633 0,0089502 CREBBP 0,00626307
0,00160453 0,01007937 0,00440838 0,00379113 0,00404935 RORA 0,00622409
0,00319347 0,00774496 0,0038319 0,00343089 0,00356494 TSG101 0,00621679
0,00335408 0,01170969 0,00518154 0,00413207 0,00550636 HDAC3 0,00620698

0,0019429 0,00906654 0,00489669 0,00156105 0,00589994 ROCK2 0,00619277
0,00033369 0,00658152 0,00423544 0,00633427 0,00491599 FIBP 0,00619009
0,00174955 0,00586991 0,00867433 0,00248096 0,00291023 CCDC50 0,00617855
0,00076718 0,0025302 0,01004093 0,00195346 0,01003633 PRKCE 0,00616294
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0,00163416 0,00569294 0,00568342 0,00262248 0,00539661 GSK3B 0,00615128
0,00183063 0,00855824 0,006599 0,00325291 0,00748562 RAB13 0,00614448

0,0010884 0,00342631 0,00576819 0,00230941 0,0123789 HERC2 0,00613415
0,00150629 0,00224404 0,00432699 0,00446658 0,00773918 MAGI2 0,00610894
0,00249178 0,00833233 0,0059547 0,00263964 0,00441266 LIMA1 0,00610226
0,00269917 0,00416052 0,00331985 0,00249811 0,00566909 AAGAB 0,00605831

8,26E-05 0,00452574 0,02049218 2,79E-05 0,00015138 VIL1 0,0060272
0,00242161 0,01168333 0,00248904 0,00288409 0,00239177 POLR2G 0,00601225
0,00120067 0,00677355 0,00279423 0,00238018 0,00290266 LIMS1 0,00601197
0,00338526 0,0116871 0,00327237 0,00484613 0,00461702 RASA1 0,00601027
0,00314513 0,00977439 0,00363183 0,00288409 0,00258856 POLR2H 0,00599883
0,00076874 0,00208591 0,0062599 0,00249597 0,00887072 MTSS2 0,00598882
0,00193978 0,00250761 0,01274021 0,00766803 0,00536255 ARHGEF28 0,00598421
0,00271476 0,00354303 0,00613443 0,00451805 0,00625189 GIPC1 0,00596971
0,00101199 0,00190894 0,0058428 0,0021829 0,00815925 PLXNA2 0,00596474
0,00356303 0,00749646 0,0043236 0,00292697 0,00199062 NCBP2 0,00596332
0,00235768 0,01572713 0,00098341 0,00628281 0,00167651 SULF2 0,0059629
0,00084671 0,00817419 0,00206855 0,00153961 0,00090827 CAV1 0,0059449
0,00056759 0,00896111 0,00516119 0,00128658 0,00280805 ENG 0,00593823
0,00232805 0,00832103 0,00488313 0,00249382 0,00339086 ITGB1BP1 0,00592984
0,00066427 0,01590033 0,00279763 0,0006197 0,00132455 FBN1 0,00592281
0,00277401 0,0074927 0,00498486 0,00363674 0,00337194 SNX4 0,00591473
0,00097145 0,00420193 0,00796221 0,00285407 0,00411747 BCR 0,0059105
0,00094806 0,00466129 0,00816567 0,0041235 0,00669467 SORBS3 0,00589207
0,00282547 0,00907783 0,00311639 0,00485685 0,00390933 CYFIP2 0,00589199
0,00126616 0,00556493 0,00491704 0,00215288 0,00451484 KMT2A 0,00587525
0,00072196 0,00753788 0,00567324 0,00031736 0,01774145 SGIP1 0,0058675
0,00011383 0,00120109 0,0123672 0,0003195 0,00142295 IGF1R 0,00586738
0,00127552 0,00614853 0,006599 0,00450518 0,01056237 SHC2 0,0058402
0,00205361 0,01148001 0,00031876 0,00180765 0,00594535 SOCS3 0,00583125
0,00410567 0,00414169 0,00231609 0,00329151 0,00424992 GOT1 0,00581677

0,0010884 0,00653258 0,00815211 0,00471532 0,0087799 EPS8L2 0,00581583
0,00176826 0,00480813 0,00398789 0,00229226 0,00532092 SIN3A 0,00580861

0,0001263 0,00293684 0,00237035 0,00263106 0,00130185 ROBO1 0,0057892
0,00163884 0,00717266 0,00517476 0,00201779 0,00241826 RAP1A 0,0057741
0,00128175 0,00460481 0,00511372 0,00226867 0,00703149 TRIM33 0,0057257
0,00284574 0,00792946 0,00636163 0,00481182 0,0070277 ITGA3 0,00572328
0,00251829 0,0073948 0,00409301 0,0019942 0,00669467 PIK3C2A 0,0057033
0,00520498 0,01702988 0,00456098 0,00490402 0,00540039 ELF3 0,00568467

0,0023608 0,00611088 0,00490008 0,00428003 0,0047192 APC 0,00566469
0,00173239 0,00550468 0,00443551 0,00121796 0,00141916 LIFR 0,00566249
0,00263679 0,00624266 0,00272302 0,00233729 0,00652816 PTPN2 0,00565343
0,00060813 0,00594144 0,00317742 0,00109788 0,0025545 ZFP36L2 0,00560309

0,0023608 0,00626525 0,0039438 0,00330223 0,0040607 NUTF2 0,0055826
0,00238107 0,00594144 0,01223495 0,0059676 0,00127157 SLC9A3R1 0,00557948
0,00223917 0,00426971 0,0032995 0,00168328 0,00720557 RAPGEF1 0,00556873
0,00070013 0,00248125 0,00573428 0,00113863 0,00976007 GCFC2 0,00555069
0,00068922 0,00316275 0,00445246 0,002333 0,00713745 FLCN 0,0055298
0,00102915 0,00480813 0,00499503 0,00116865 0,0038904 WASF2 0,00552894
0,00324181 0,00577578 0,00298074 0,00464242 0,00374281 POLR2L 0,00552631
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0,00236392 0,00461234 0,00575463 0,00428861 0,00856797 AP2A1 0,00551615
0,00223449 0,00821937 0,00278406 0,00170258 0,00281941 YES1 0,00551564
0,00181816 0,00502651 0,00463558 0,00257316 0,00463594 INPPL1 0,00551217
0,00037268 0,00836998 0,01011893 9,22E-05 0,00042007 RARRES2 0,00550325

0,0021269 0,00634055 0,00355722 0,00282619 0,00456403 CEP57 0,00548246
0,00203646 0,00926233 0,00708393 0,00234158 0,00234635 SNX9 0,00547438
0,00715412 0,00361833 0,00552065 0,01373212 0,00368604 FAM20C 0,00547173
0,00206921 0,00548586 0,00570037 0,00310924 0,00618756 WWP1 0,00547141
0,00228127 0,00803112 0,00781979 0,00378041 0,00314865 IGF2R 0,0054713
0,00370804 0,00627278 0,0064125 0,00258603 0,00779973 CIB1 0,0054623
0,00039139 0,01384078 0,00249921 0,00066259 0,00087799 MFGE8 0,00544671
0,00131294 0,00739857 0,00400145 0,00179693 0,00303512 BMPR2 0,00542745
0,00098237 0,00409274 0,00499503 0,00415352 0,00679307 STK11 0,00541679
0,00143769 0,00331712 0,00371999 0,00168542 0,00781108 CNOT9 0,00541103
0,00249022 0,00973674 0,00620903 0,00287551 0,00371632 NIBAN2 0,00536885
0,00149538 0,00658529 0,00434056 0,00415352 0,00277778 PACSIN2 0,00536501
0,00400275 0,00987982 0,00338767 0,00349307 0,00362928 FAF2 0,00535635
0,00137999 0,00900253 0,00247887 0,00185268 0,00293294 FERMT2 0,00534659
0,00103382 0,007071 0,00407606 0,00156534 0,00567287 SHC1 0,00533704

0,000368 0,00030498 0,00035606 0,00051892 0,00184302 HAP1 0,0053315
0,0023187 0,00654387 0,00690081 0,0020521 0,00523009 FRS2 0,0053177

0,01331184 0,00920585 0,00182439 0,00723059 0,00125643 ID1 0,00528807
0,00129267 0,00321546 0,00722635 0,00301703 0,00158568 LRIG1 0,00528343
0,00190236 0,00454457 0,00446942 0,00232228 0,00747048 ARAP1 0,00526084
0,00239666 0,00652505 0,00375051 0,00243593 0,00223282 BAD 0,00523471
0,00087945 0,00457092 0,00434395 0,00162538 0,00557448 CCDC88A 0,00520804
0,00057227 0,00686015 0,0034148 0,00062185 0,00317136 ZFP36L1 0,00520747
0,00472159 0,01660442 0,00165823 0,00199849 0,00326597 TWSG1 0,00519491
0,00183375 0,00572306 0,0055749 0,00235659 0,00310324 MAPKAPK2 0,0051888
0,00179633 0,00449938 0,0038319 0,00156105 0,0034779 ABL1 0,0051595
0,00144548 0,00660788 0,00530701 0,00283048 0,00324326 MAPK3 0,00513541
0,00173707 0,01206738 0,00257382 0,00203923 0,00282698 DUSP6 0,00512709
0,00297205 0,01178123 0,00202107 0,00067546 0,00242583 GPNMB 0,00511872
0,00165911 0,00504157 0,0059954 0,00273399 0,00237284 CD2AP 0,00511686
0,00277401 0,00598663 0,00376747 0,00167041 0,00532092 EMD 0,00510811
0,00314201 0,00713877 0,0034894 0,00409776 0,00383742 DERL1 0,00510801

9,36E-05 0,0068865 0,00269589 0,00040742 0,00217227 DPP4 0,0050893
0,00197721 0,00774496 0,00317064 0,00241449 0,00439752 FER 0,0050843
0,00066271 0,00581719 0,0036047 0,00164039 0,00474947 ZEB1 0,00507866
0,00247463 0,00517335 0,0045508 0,0036882 0,00457917 STAM2 0,00506897
0,00128955 0,00712747 0,00391328 0,00199635 0,00433697 LRP6 0,00506674
0,00067674 0,00480436 0,00405232 0,00043315 0,00244475 F3 0,00504747

0,0013488 0,00615606 0,00286884 0,00131875 0,00680821 PLCG1 0,0050417
0,00125836 0,00481942 0,00433038 0,00193631 0,00467757 CREB1 0,005011

0,0017589 0,00356939 0,0069415 0,00372037 0,00263775 MAPK8IP2 0,0050045
0,00108216 0,00957484 0,00340802 0,00128015 0,00145322 HYAL2 0,00496655
0,00193043 0,00465752 0,00343854 0,00190629 0,00278156 ELMO2 0,00496612
0,00074691 0,0016002 0,00439481 0,00144955 0,0063957 PTK2B 0,00495847
0,00096677 0,00506416 0,00413031 0,00146456 0,00466243 SOS1 0,00494196
0,00017932 0,00869002 0,0204854 0,00079768 0,00608916 ADAMTSL2 0,00493166
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0,00089037 0,00484578 0,01006128 0,00174761 0,00510142 DOCK1 0,00492401
0,00225788 0,00713877 0,0032995 0,00204352 0,00612322 MTMR4 0,00491425
0,00152501 0,00825326 0,00112244 0,00332153 0,0120875 PPARGC1A 0,00489211
0,00199124 0,00358068 0,00408962 0,00349307 0,00532471 NUP62 0,00488909
0,00173551 0,00771861 0,00315369 0,00024874 0,00225931 IL1R1 0,00486708
0,00223761 0,01490256 0,00168197 0,00085772 0,00023085 ESM1 0,00485644
0,00141118 0,00783156 0,00282814 0,00184839 0,00294808 CRK 0,00484918
0,00186182 0,00398355 0,00484583 0,00346305 0,0049614 ESRP1 0,00484275
0,00040854 0,00809136 0,00550708 0,00070119 0,00312973 HEG1 0,00482224
0,00237639 0,00602804 0,00122078 0,00125871 0,00297835 JPT1 0,004822
0,00146575 0,00408898 0,00615478 0,00299774 0,00342492 REPS1 0,00482019
0,00110555 0,00338866 0,00517815 0,00250455 0,00591508 CBLB 0,00481956
0,00118975 0,00456716 0,00710088 0,00064329 0,00249016 SGPL1 0,00479493
0,00131762 0,00316275 0,00878963 0,00155891 0,00815925 CEACAM1 0,00479385
0,00126304 0,00338489 0,00456098 0,00308994 0,00594914 PDPK1 0,00478831
0,00179165 0,01048224 0,00381155 0,00202637 0,00333788 CAT 0,00478556
0,00251205 0,00525995 0,00205837 0,00166827 0,0056918 PLCB1 0,0047705
0,00331198 0,01277523 0,00271624 0,00342874 0,00135861 JAG1 0,00475973
0,00135192 0,00485331 0,00488652 0,00147743 0,0022139 PAK2 0,00474782
0,00075003 0,01069309 0,00162771 0,00130588 0,00265668 CD93 0,00473324
0,00199904 0,00679237 0,00325881 0,00284549 0,00381471 OGFR 0,00473238

4,52E-05 0,00890464 0,00305535 0,00018655 0,00232743 APOD 0,00473158
0,00186494 0,00509428 0,00438803 0,00291625 0,00320542 PTPRJ 0,00472525
0,00306405 0,01140471 0,00237035 0,00311782 0,00499546 ERN1 0,00472514
0,00105565 0,00491355 0,0025806 0,00146885 0,00258099 ZYX 0,00471869
0,00187273 0,00665306 0,00441177 0,00331295 0,00365577 KAT5 0,00470075

0,0023187 0,004281 0,00297396 0,00275972 0,00213821 HRAS 0,00469775
0,00151565 0,00525618 0,00409979 0,00171759 0,00435589 ABI1 0,00469081
0,00253388 0,00734209 0,00275693 0,00230084 0,00329246 PTPN1 0,00465322
0,00220019 0,01191678 0,0038692 0,00146456 0,00564638 ING2 0,0046371
0,00068454 0,00412663 0,00529005 0,00132732 0,00585074 ARNT 0,00462289
0,00200995 0,00622383 0,00606322 0,00229012 0,00558962 MYO6 0,00461877

0,0017168 0,00573436 0,00392685 0,00238875 0,00418559 RPS6KB1 0,00461834
0,00072508 0,00296319 0,00381155 0,00201993 0,0071261 RNF111 0,00461268
0,00244968 0,0075567 0,0032622 0,00161895 0,00426506 EEA1 0,00460038

0,0022688 0,00449185 0,00594114 0,00372465 0,00227066 RAB4A 0,00460029
0,00160921 0,00210097 0,00604287 0,00229655 0,00396609 PAK4 0,00455748
0,00087166 0,00345266 0,00524597 0,00281118 0,00275129 EP300 0,00454357
0,00152345 0,00785792 0,00393363 0,00156534 0,00287996 SP1 0,0045393
0,00093403 0,00418311 0,00403536 0,00163182 0,00603996 ANKFY1 0,004518

0,004706 0,00519971 0,00261112 0,00432077 0,0033076 SNX25 0,00451798
0,00165287 0,00333594 0,00269589 0,00292269 0,00383364 BAIAP2 0,00449775
0,00218615 0,00468764 0,00399806 0,00265894 0,00501817 SCAMP3 0,00448726
0,00084203 0,00181105 0,01177037 0,00022301 0,00050333 ERBB3 0,00447367
0,00049742 0,00258291 0,00325542 0,00087916 0,00662277 LAIR1 0,00447168
0,00291435 0,00432242 0,00317742 0,00491903 0,00373146 PTPN3 0,00446963
0,00219863 0,00263186 0,00430326 0,00305563 0,00333788 TSC22D4 0,00446851
0,00107748 0,00409274 0,00385903 0,00227725 0,00340221 SIAH1 0,00446266

0,0018088 0,00644221 0,00375051 0,00249168 0,00515062 FBXW7 0,00444519
0,00022142 0,00724043 0,00216689 0,00055537 0,00188465 PLAT 0,00442961
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0,00063308 0,01015467 0,00395737 0,00142167 0,00085528 KDR 0,00442398
0,00208636 0,01479713 0,00123435 0,000416 0,00575992 RAB31 0,00442108
0,00188677 0,0069731 0,00346566 0,00160823 0,00688768 GDF15 0,00440131
0,00264303 0,00582096 0,00247887 0,00076552 0,00915456 NEDD4L 0,00438278
0,00251361 0,00565529 0,00143442 0,00114506 0,00151378 NTRK2 0,00435502
0,00201463 0,00607323 0,00236696 0,00240162 0,00269452 MGAT5 0,00435242
0,00182907 0,00430736 0,00504929 0,00222793 0,0080495 MLLT3 0,00432774
0,00211443 0,00405886 0,00428969 0,00265465 0,00566152 ZFYVE27 0,00432619
0,00147043 0,00458975 0,00351314 0,00355954 0,002335 PDGFA 0,00431717
0,00110243 0,00330582 0,00579532 0,0033687 0,00944217 PLXNA3 0,00431597
0,00153592 0,00253773 0,00320455 0,00091776 0,00398501 JAK2 0,00430846

0,0010463 0,00338489 0,00452707 0,00308994 0,00570315 WWOX 0,00429119
0,0010385 0,00969156 0,00161754 0,00151602 0,00147972 EPS8 0,00428973

0,00160297 0,00464999 0,00453046 0,00187412 0,00289131 MAPK14 0,0042668
0,00098237 0,00308368 0,0050832 0,00165326 0,00565395 ZFAND2B 0,00426161
0,00228595 0,00545574 0,00329272 0,0022408 0,00728883 EIF2AK3 0,00426099
0,00101043 0,0054708 0,00183456 0,00110861 0,00207387 CSRNP1 0,00425189
0,00099484 0,05904545 0,00661935 0,00036453 0,00214199 C5 0,00424285
0,00035552 0,00965767 0,00333002 0,00025732 0,00053361 SMOC2 0,00422809
0,00190548 0,00483072 0,00403875 0,00210356 0,00351574 ZFYVE9 0,00421757
0,00127864 0,00306485 0,00492721 0,0035188 0,00492734 TAOK2 0,00419534
0,00069545 0,00692792 0,00137677 0,00046746 0,0008023 LTBP1 0,00417591
0,00148291 0,00658905 0,00404893 0,00171973 0,00339086 BMPR1A 0,00416152
0,00091999 0,00262056 0,00233644 0,00114291 0,00342113 SH3GL2 0,00414113
0,00205361 0,00516582 0,00343175 0,00791677 0,00180896 PTPRK 0,00411442
0,00177761 0,00477424 0,00374373 0,0025024 0,00361035 PPP1R9B 0,00410389
0,00023078 0,00710865 0,00381155 0,0002809 0,00111641 LTBP2 0,00410385
0,00178385 0,00677731 0,00090202 0,00211643 0,00449591 LDLRAD4 0,00409988
0,00065803 0,00358068 0,00539518 0,00061113 0,00506358 FOXO1 0,00409932
0,00248086 0,00942046 0,00187187 0,00283048 0,00228202 WDR54 0,00408233
0,00067674 0,00535784 0,00192273 0,0011279 0,00282698 PIK3R3 0,00407891
0,00046779 0,0073082 0,00099358 0,0006776 0,00196034 ITGA5 0,00407226

0,0007703 0,00267327 0,00248904 0,00151173 0,00742128 SOCS2 0,00407194
0,00179477 0,00357315 0,0070568 0,00194488 0,00432561 IL17RC 0,00406769
0,00075159 0,00373129 0,00233305 0,0016747 0,00747048 ARRB2 0,00406685
0,00522057 0,00350914 0,00128182 0,00297415 0,0036482 SNCA 0,00404209
0,00163572 0,0045521 0,0028078 0,00144741 0,00300863 MED1 0,00403661
0,00110711 0,00362586 0,00336054 0,00140881 0,00532471 KAT2A 0,00401762
0,00181192 0,00662294 0,00277389 0,0019749 0,00278535 SMURF2 0,00400174
0,00217368 0,00381789 0,0041337 0,0032572 0,00351953 NLK 0,00396809
0,00047559 0,0041944 0,00169214 0,00062828 0,00183545 TIPARP 0,00396435
0,00202866 0,00839257 0,00429987 0,00134877 0,00317893 NET1 0,00395709
0,00150629 0,00393084 0,00344871 0,00214216 0,00446185 RPTOR 0,00393929
0,00103226 0,00358821 0,00297057 0,00200492 0,00296322 PLEKHF2 0,0039265
0,00204893 0,00641962 0,00286206 0,00115149 0,00314865 LEMD3 0,0039132
0,00195694 0,00649493 0,00197699 0,00073121 0,00333031 ADAM15 0,00388518
0,00027132 0,00208214 0,01720963 0,00024231 0,00068877 ADA2 0,00388264
0,00172616 0,00526748 0,00249243 0,00185482 0,00138132 NCK1 0,00388074
0,00100108 0,00592262 0,00132591 7,72E-05 0,0002687 IGFBP6 0,00387547
0,00013566 0,00416805 0,00410657 0,00047818 0,00198683 CXCL12 0,00387063
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0,00113674 0,00392331 0,00230931 0,00085129 0,00482894 PAK1 0,00386668
0,00088569 0,00664177 0,00313673 0,00073979 0,00195656 SH3D19 0,00384923
0,00073288 0,0100116 0,00163449 0,00057039 0,00057524 CAV2 0,00384371

0,0011383 0,00390072 0,00289936 0,00159107 0,00253936 POLR2D 0,00378593
0,01051443 0,00652881 0,00316386 0,00651225 0,00485543 LRP5/7 0,00377089
0,00068454 0,00214991 0,00379121 0,00270826 0,00260369 RNF126 0,00376653
0,00120535 0,00204449 0,00275015 0,00211214 0,00477218 EPS15L1 0,00376453
0,00291903 0,0045521 0,00239748 0,00090704 0,00410233 TAOK3 0,00375759
0,00097145 0,00753411 0,00162771 0,0005082 0,00224796 CYBA 0,00374357
0,00088725 0,00301214 0,00490008 0,0012437 0,00478353 PARD3 0,00373915
0,00074223 0,00323428 0,00172605 0,00185268 0,00369361 PRKCH 0,00370803
0,00115233 0,00226287 0,00381494 0,00142596 0,00532471 TSC1 0,00370003
0,00106501 0,00603934 0,00294005 0,00127801 0,001703 RAMP2 0,0036955

0,0065725 0,00319663 0,00362165 0,00299559 0,00272858 PDE3A 0,00369113
0,00084203 0,00331335 0,00351653 0,00146885 0,00306161 DNAJC13 0,00367364

0,0026212 0,00255279 0,00225506 0,00139809 0,00442022 NCBP1 0,00366779
0,00015905 0,00019955 0,02114665 4,29E-05 0,00029519 ALB 0,00366251
0,00224229 0,0031025 0,00240087 0,00316928 0,00319407 GTF2F2 0,00366115
0,00132853 0,00404003 0,00264503 0,00165326 0,0028686 STAMBP 0,00365243
0,00044908 0,00364092 0,00257721 0,00129087 0,00207387 ARID5B 0,00363467
0,00028224 0,00925856 0,00011191 4,93E-05 0,00024599 GREM1 0,00363386
0,00084671 0,00370493 0,00309943 0,00110646 0,00283454 ITSN1 0,00359987
0,00338838 0,00252267 0,00361487 0,00423071 0,00290645 LRP3 0,00358907
0,00110711 0,0037087 0,00385564 0,00199849 0,00165002 NF2 0,00358329
0,00044908 0,00264692 0,00534092 0,00095207 0,00219119 TNK2 0,0035663
0,00056915 0,00388942 0,00281458 0,00124155 0,00315622 EPN2 0,00356216
0,00208324 0,0011898 0,00422187 0,00243378 0,00430669 MVB12A 0,00353132

0,0033073 0,00533525 0,00259416 0,00120939 0,00213442 KRAS 0,00353058
0,00195226 0,00801982 0,00038319 0,00273828 0,0010218 MAPT 0,00351527
0,00250893 0,00361833 0,00206177 0,00289695 0,00235014 SOCS4 0,00350931
0,00017152 0,00648739 0,00206177 0,0001501 0,00054118 PDGFRA 0,00350403
0,00125836 0,00294813 0,00101732 0,00071834 0,00344006 CCN3 0,00349834
0,00105721 0,00346396 0,00380138 0,00188699 0,00293672 DENND2B 0,00349693
0,00278181 0,00485331 0,0029197 0,00213144 0,00307675 KIF16B 0,00348813
0,00038983 0,01401021 0,00171927 0,00022301 0,00076067 MXRA8 0,00348605
0,00197721 0,00198048 0,00243139 0,00206925 0,00219119 SMURF1 0,00347159
0,00147199 0,00464622 0,00270946 0,00117293 0,00294429 ACVR2A 0,00345935
0,00132697 0,00424712 0,0023127 0,00179264 0,00207387 HTRA2 0,003445
0,00033837 0,00349032 0,00359792 0,0004503 0,00232365 GAB1 0,00342819
0,00075159 0,00245489 0,00399467 0,00205853 0,00367469 SH2B1 0,00342542
0,00092779 0,00166421 0,00355383 0,00141524 0,00330003 GIGYF1 0,00341646
0,00179009 0,00238336 0,00367252 0,00216575 0,0042083 GSK3A 0,00341357
0,00139714 0,004281 0,00198038 0,00142596 0,00129049 CDC5L 0,00340349
0,00039295 0,00278999 0,00283493 0,00032593 0,00329246 KSR1 0,00339542
0,00070481 0,00344137 0,00077994 0,00014581 0,00305404 APOL1 0,00338248
0,00081552 0,00339242 0,00356061 0,00170901 0,00407206 LRIG2 0,0033791
0,00146731 0,00444667 0,00358435 0,00155676 0,00194899 MAP3K7 0,00337833
0,00227971 0,00590379 0,00334359 0,00283477 0,00186194 NUS1 0,00336543
0,00098237 0,0036108 0,00361148 0,00094135 0,00422343 RAB11FIP2 0,00336469
0,00087789 0,00342631 0,00424222 0,00114506 0,00387148 ITGB8 0,00336189

D
ow

nl
oa

de
d 

by
: 

Ac
ce

ss
 th

ro
ug

h 
Ja

m
es

 C
oo

k 
U

ni
ve

rs
ity

 L
ib

ra
ry

13
7.

21
9.

5.
13

 - 
4/

4/
20

20
 1

:5
6:

29
 P

M

Acc
ep

ted
 m

an
us

cri
pt



0,00171212 0,00358821 0,00199394 0,00076123 0,00179382 ELK1 0,00336039
0,00171524 0,00524489 0,00250599 0,00198563 0,00092719 VTA1 0,00335688
0,00268046 0,00385554 0,0041337 0,00023802 0,00368226 BAMBI 0,00334071
0,00589731 0,00213485 0,00042727 0,00109145 0,00022707 MET 0,00332081

0,0010884 0,00506416 0,00229575 0,00198348 0,0030162 INPP5K 0,00332021
0,00093403 0,00220263 0,00251278 0,00125227 0,00429534 MTOR 0,00331638
0,00093403 0,00367858 0,00442533 0,00183981 0,0024561 PIK3CB 0,00329549
0,00082955 0,00205955 0,0025433 0,00187627 0,00169921 PNPLA2 0,00325352
0,00140806 0,00328323 0,0046661 0,00267609 0,00356873 SH3KBP1 0,00325162
0,00138311 0,00388942 0,00222454 0,00150101 0,00220254 SOCS5 0,00324839
0,00096054 0,00213862 0,00282475 0,00215074 0,00431426 PRKD2 0,00324779
0,00070481 0,00625019 0,00244496 0,00053179 0,00119967 NCK2 0,00324487
0,00033057 0,0056327 0,00124791 0,00088131 0,00118453 CDH5 0,00321759
0,00110867 0,00462363 0,00210924 0,00036024 0,00031032 SDC4 0,00321625
0,00088725 0,00088858 0,00191934 0,00417496 0,00289888 SMPD3 0,00320874

0,0005941 0,00327194 0,0023534 0,00096708 0,00309189 SKI 0,00320615
0,00161389 0,00335477 0,00233644 0,00168113 0,00505979 STAM 0,00319894
0,01322296 0,0022591 0,00040015 0,00464027 0,00325462 SFRP1 0,0031892
0,00079993 0,00381036 0,00292309 0,00141738 0,00111263 PIK3CA 0,00318823
0,00308276 0,00428853 0,00148528 0,00153318 0,00099152 TAFA5 0,00317322
0,00077654 0,00412663 0,00263146 0,00180979 0,00471163 PELP1 0,00316799
0,00023858 0,00652128 0,00107497 0,00057682 0,00088556 S1PR1 0,00316696
0,00079057 0,00358445 0,00310621 0,00136163 0,00184302 RIPK1 0,00315431
0,00033525 0,00650622 0,00339445 0,00031736 0,00741372 MYOF 0,0031513
0,00158738 0,00247372 0,00303839 0,00072049 0,00112398 VAV2 0,00314657
0,00226724 0,0051244 0,00235001 0,00244665 0,00197926 ARRB1 0,00314391
0,00165755 0,00157761 0,00373695 0,00185268 0,00263397 PIK3R2 0,00314154
0,00084203 0,00580966 0,00206177 0,0003195 0,00134348 S100A13 0,00312725
0,00050366 0,00879168 0,00119026 0,00021443 0,00309189 INHBA 0,00311576
0,00097925 0,00161903 0,00328933 0,00055537 0,00140024 MVB12B 0,00308389
0,00134413 0,0063142 0,00205498 0,00048676 0,00095368 OGFRL1 0,00306911
0,00129735 0,00265821 0,00025772 0,00189556 0,00033682 CDH13 0,00306718

0,0019086 0,00245113 0,00214993 0,00053393 0,00635029 LDLR 0,00306702
0,00026976 0,00644221 0,00087489 9,86E-05 0,00358386 FAP 0,00306468
0,00027444 0,00255279 0,00672786 0,00012866 0,00507493 KIAA1217 0,00305729
0,00116792 0,00279376 0,00752476 0,00135306 0,00273993 PBLD 0,00305474
0,00993281 0,01009067 0,00181422 0,00181408 0,00107857 HPGD 0,00305389
0,00147823 0,0027034 0,00335715 0,00350808 0,00231986 MAPKAPK3 0,00305294
0,00078589 0,0031138 0,0015938 0,00089417 0,00201332 ARHGAP32 0,00303927
0,00084827 0,00207085 0,00228218 0,00123512 0,00471541 TRAF3 0,00301589
0,00121003 0,00341125 0,00233305 0,00104213 0,00130563 PRKCI 0,0030113
0,00010915 0,00166044 0,00172944 0,00022086 0,0023842 PLCE1 0,00301013
0,00078122 0,00401368 0,00155989 0,00107215 0,00202468 RELA 0,0030023
0,00096833 0,00348279 0,00230592 0,00146456 0,00353088 SIRT1 0,00299963
0,00058474 0,00198425 0,00257382 0,0008084 0,00226688 CSK 0,00299611
0,00057383 0,00152866 0,0022008 0,00165755 0,00653573 SHKBP1 0,00299134
0,00087945 0,01333248 0,00017634 9,01E-05 0,00023464 INHA 0,00294752
0,00188053 0,00314769 0,00165823 0,00126943 0,00245989 SLC25A40 0,00291276
0,00048027 0,00378023 0,00162771 0,00045888 0,0032584 WIPF1 0,0028976

0 4,89E-05 0,01496475 0 8,70E-05 HPN 0,0028972
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0,00069857 0,00377647 0,0023907 0,00105714 0,00137375 FZD6 0,00289516
0,00052861 0,00069279 0,00108175 0,00073121 0,00076824 OLFM2 0,00289093
0,00040386 0,00450315 0,00103088 0,00146027 0,00230472 NRP2 0,00288975

8,89E-05 0,0166383 0,00015938 0,00103355 0,00067363 IGF2 0,00288614
0,0014408 0,00208591 0,00280441 0,00170258 0,00320542 ARHGEF18 0,00286168

0,00058474 0,00176587 0,0034894 0,00088989 0,0025545 CELSR3 0,00286145
0,00052705 0,00459351 0,00248226 0,00152031 0,00385256 MAP2K3 0,00284482

0,0014143 0,00399108 0,00197021 0,00095422 0,00306161 SMAD1 0,00283999
0,00163416 0,00419064 0,00458132 0,00119652 0,00228202 SRC 0,00283324
0,00051145 0,00473659 0,00177013 0,00035595 0,00351196 MYO1E 0,00282894
0,00226412 0,0017734 0,00357079 0,00272327 0,00122237 MAP3K5 0,00282778
0,00181192 0,00679614 0,00126147 0,00080197 0,0025545 TYROBP 0,00281962

4,68E-06 6,78E-05 0,00033232 0,00016726 7,95E-05 CASR 0,00281092
0,00293774 0,00509428 0,0016684 0,00114077 0,00197926 RPS6KA6 0,00280291
0,00077966 0,00326817 0,00150902 0,00078053 0,0021155 RIT1 0,00280286
0,00112114 0,00557999 0,00181083 0,00057039 0,00259613 SPRED1 0,00280223
0,00060189 0,00312509 0,00356061 0,00128873 0,00185816 ACVR1 0,00278926
0,00322777 0,00383671 0,0012513 0,00301703 0,00197926 CADM4 0,00277614
0,00127396 0,00382165 0,00217706 0,00210571 0,00202089 FZD3 0,00277277
0,00191172 0,00615229 0,00124113 0,00179693 0,00075689 ACVR1B 0,00276951
0,00056759 0,00481942 0,00078673 0,0003967 0,00264911 IRS1 0,00275576
0,00036956 0,00558375 0,00189899 0,00117508 0,00036331 PDGFD 0,00273038
0,00094182 0,00335101 0,0013666 0,00182695 0,00151756 ZPR1 0,00272051
0,00096365 0,00174704 0,00289936 0,00213787 0,00277778 ZBTB7A 0,00271758
0,00062528 0,00195036 0,00074942 0,00131017 0,00065849 DAB2IP 0,00271249
0,00037579 0,00652128 0,00118009 0,00103784 0,00118831 ISG15 0,00270366
0,00089504 0,00309497 0,00170909 0,00099281 0,00125265 DUSP22 0,0026986
0,00097301 0,00165668 0,00224488 0,00184196 0,00305026 PIP5K1C 0,00268421
0,00076094 0,00312886 0,0051985 0,00117937 0,00237284 CUL7 0,00267652
0,00123653 0,00275987 0,00152598 0,00135949 0,00187708 BAG4 0,00266637

6,71E-05 0,01600952 0,00252295 0,00014152 0,00509764 MUC20 0,0026602
0,00076406 0,00301967 0,00077316 0,00105285 0,0017749 PRKD1 0,00265554
0,00048651 0,0068865 0,00107836 0,00081912 0,00053739 CLEC14A 0,00265422
0,00061281 0,00262809 0,00138016 0,00036453 0,00221768 RPS6KA1 0,00262996
0,00055356 0,00178846 0,00264164 0,00089417 0,0033568 TGFBRAP1 0,00262715
0,00012786 0,00123498 0,00227201 0,00031307 0,00399637 RHBDF2 0,00262444
0,00017464 0,00386683 0,00243139 0,00040742 0,00166894 ADGRA2 0,00261586
0,00089193 0,00306109 0,0031503 0,0010936 0,00298971 FGFR1OP 0,00260831
0,00015905 0,00434125 0,00179387 0,00055752 0,00094233 LRRC32 0,00259645
0,00012007 0,00090741 0,00250939 0,00011579 0,00053361 FLRT2 0,00259517
0,00038671 0,00236829 0,00235001 0,00083413 0,00210415 PML 0,00259496

9,98E-05 0,00154372 0,00376408 0,00041171 0,00184681 CGN 0,00259293
0,00133945 0,0013517 0,00369287 0,002972 0,00628595 TRPC4 0,00257924
0,00148602 0,00421323 0,00077655 0,00043101 0,00015138 EGFR 0,00256985
0,00064711 0,00352044 0,00152259 0,00081055 0,00219119 ADAM17 0,00256868

4,99E-05 0,01406669 0,0014785 3,00E-05 4,92E-05 GPER1 0,00255698
0,00074691 0,00224028 0,00229236 0,00068618 0,00168408 BID 0,00255448
0,00054732 0,00277117 0,00168197 0,00112576 0,0014343 SPRED2 0,00255293
0,00032122 0,00153619 0,00238731 0,00083842 0,00396988 CAD 0,00255243
0,00184311 0,00234947 0,00260094 0,00296557 0,00405313 AKT1S1 0,00254621
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0,00030251 0,00647233 0,00140729 0,00049319 0,00049576 TMEM204 0,0025384
0,00076406 0,00399108 0,00150902 0,00055537 0,00271723 MEF2C 0,00253379
0,00041166 0,00177716 0,00211263 0,0003774 0,00558205 FZD5 0,00251454
0,00014502 0,00555363 0,00122417 0,00019513 0,00082879 FMOD 0,00249422
0,00075003 0,01036929 0,00047136 0,00059612 0,00037466 ANGPT2 0,00246873
0,00081396 0,00299708 0,00155989 0,00076766 0,00135105 TWF2 0,00244454
0,00556518 0,01078722 0,0007223 0,00528571 0,00150621 BMP2 0,00244309
0,00067206 0,0026808 0,00184474 0,0013166 0,00331895 ZGPAT 0,00244202
0,00028847 0,00501898 0,0010241 0,00033666 0,00142673 SPRY4 0,00243056
0,00046468 0,01131435 0,00010512 0,0002273 4,92E-05 APLN 0,0024103
0,00038203 0,00213862 0,00195664 0,00139809 0,00249773 ETV6 0,0024048
0,00046312 0,00493238 0,0007969 0,00041171 0,00040494 PMEPA1 0,00238643
0,00159206 0,00195789 0,00125469 0,00218933 0,00210415 EID2 0,00238455

0,0011882 0,00181105 0,0023534 0,0026332 0,00173327 FGF12 0,00236821
0,00033057 0,00633302 0,00092915 0,00054251 0,00085528 DLL4 0,00234989
0,00029783 0,00430736 0,0011767 0,0003002 0,00086285 AXL 0,00234628
0,00047871 0,00496626 0,00366913 0,00230084 0,00074175 AGRN 0,00234504
0,00116013 0,00152866 0,00141746 0,00163396 0,00184302 CDK5 0,00234282
0,00110399 0,00377647 0,00138016 0,00099281 0,00169164 PDCL3 0,00232274
0,00032902 0,00339619 0,00167179 0,00040099 0,00157433 TRIP10 0,00230012
0,00065647 0,00153619 0,00148868 0,00057682 0,00305026 C5AR1 0,0022869
0,00128643 0,00332088 0,00189899 0,00129302 0,00243339 WIPF2 0,00228508
0,00058942 0,00147971 0,00229236 0,00110217 0,00259613 PRKCZ 0,002269
0,00053796 0,00224028 0,00249243 0,00137664 0,00434832 RABEP2 0,00225904
0,00102291 0,00197672 0,0014785 0,0026718 0,00167651 FUZ 0,00225735

0,0004101 0,00215745 0,00200412 0,00037311 0,00127157 MAGI3 0,00225273
0,00097769 0,00844905 0,00079351 0,00041171 0,00096125 TGFB3 0,00224582

8,58E-05 0,00892723 0,00023059 6,65E-05 0,00038601 CYP1B1 0,00223023
0,00029939 0,00142324 0,00158702 0,00102927 0,00266046 DGKD 0,00216562
0,00072664 0,00366351 0,00169214 0,0008663 0,00078716 GPC1 0,00216154
0,00090596 0,00415675 0,00119365 0,00032808 0,00194899 THBD 0,00215052

0 0,00023344 0,00010173 2,57E-05 0,00025356 KRT17 0,00214712
0,00015593 0,00216121 0,00087489 0,00030664 0,00084015 TGFBR3 0,00214369
0,00030095 0,00477424 0,00128521 0,00055537 0,00082501 MMRN2 0,00212217

0,0003259 0,01359981 0,00266198 0,00010293 0,00080987 CD109 0,00211305
0,00026664 0,00504533 0,00116313 0,00043529 0,00062822 ACVRL1 0,00210527
0,00114765 0,0040438 0,00165484 0,00110217 0,00154784 CHMP6 0,0020971
0,00229842 0,00453703 0,00061717 0,00048461 0,00119588 TGIF1 0,00209394
0,00019647 0,00109943 0,00039336 0,00060898 0,00049576 PDE2A 0,00208941
0,00105254 0,00191647 0,00304856 0,00186126 0,00277778 GALNT3 0,00207075
0,00081708 0,00321546 0,00272641 0,00190629 0,0011921 SMAD9 0,00206402
0,00049274 0,00515452 0,00095967 0,00142811 0,00195656 JAG2 0,00206391
0,00044596 0,00353926 0,0025399 0,00068189 0,00267181 VEGFC 0,00206295
0,00058786 0,00420193 0,0012886 0,00069475 0,00039358 CYTH3 0,00205613
0,00047091 0,00240218 0,00187187 0,00047389 0,00172192 PLXNA1 0,00205411
0,00026508 0,00038405 0,00057309 4,72E-05 0,00025356 RASGRP1 0,00204968
0,00036644 0,00141194 0,0015565 0,00074622 0,00124508 ANKS1A 0,00204773
0,00031342 0,00189388 0,00067821 0,00034738 0,00136997 BRCA1 0,00203314

1,72E-05 0,00083963 0,00148868 4,07E-05 0,00010596 GPC3 0,00203212
0,00071416 0,00248878 0,0017837 0,00188484 0,00280805 ZFYVE28 0,00202701
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0,00026976 0,00261303 0,00181083 0,0005661 0,00074175 SPRY2 0,00201333
0,00097769 0,00267327 0,00157345 0,00094135 0,00219876 PPP2R5B 0,00199553
0,00107281 0,00278246 0,00169214 0,00096494 0,00201711 RMDN3 0,00199368
0,00101667 0,00190518 0,00116992 0,00051678 0,00171057 TRAF2 0,00199065

0,0001918 0,00152113 0,00383868 0,00068189 0,00312973 PIK3C2B 0,0019812
0,00030407 0,00400615 0,00090541 0,00022301 0,0002195 LOX 0,00197544
0,00011071 0,00094506 0,00204481 0,00022944 0,00134348 PLCG2 0,00196361
0,00037579 0,00212732 0,00101393 0,00016511 0,00237663 RGS14 0,00196093
0,00109931 0,00108437 0,00501538 0,00243164 0,00079095 PRG4 0,00195575

7,95E-05 0,00535784 0,00119026 0,00012008 0,00066228 HTRA3 0,00194406
0,00169185 0,00155878 0,00102071 0,00129516 0,00124887 PARD6A 0,00193714

9,98E-05 0,00410404 0,00263825 0,00014367 0,00202089 CDKN1C 0,00193625
0,00269449 0,0085846 0,00053918 0,00205424 0,00090448 SDC1 0,00193311
0,00051145 0,00424712 0,00149885 0,00085772 0,00185816 TP53 0,00192129

0,0015328 0,00296696 0,00103767 0,00174761 0,0017749 PRKCA 0,0018959
0,0005785 0,00222522 0,00210585 0,00088345 0,00184681 DSTYK 0,00188518

0,00017776 0,00477424 0,00094272 0,00205853 0,00057145 TNFRSF12A 0,00187697
0,00043505 0,00304603 0,00122078 0,00064758 0,00073797 FZD1 0,00187622
0,00028847 0,00103542 0,00097663 0,00082127 0,00118453 EHD1 0,00187436
0,00106813 0,00397602 0,00124452 0,00025517 0,00147215 CYBB 0,00187134
0,00014658 0,00553104 0,00152259 0,00016297 0,00044656 EMILIN1 0,00185414
0,00036332 0,00232688 0,00141746 0,00040956 0,00158568 RAP2B 0,00184465
0,00020271 0,00394967 0,00127843 0,00033666 0,00037466 FZD4 0,00183717
0,00035085 0,00317404 0,00118009 0,00023159 0,00053739 KITLG 0,00183413

9,82E-05 0,00443538 0,00077994 7,93E-05 0,00035195 MXRA5 0,001828
0,00037112 0,00804618 0,00030859 9,65E-05 0,00063957 KIT 0,00182059
0,00085606 0,00247748 0,00132591 0,00060255 0,00130563 LYN 0,00181822
0,00023234 0,00797087 0,0007223 0,00064972 0,00099152 PDGFB 0,00180286
0,00033525 0,00893852 0,00230931 0,00464671 0,00040115 FGF1 0,00180114
0,00010136 0,00314392 0,00062056 0,00013938 0,00124887 OSMR 0,00179874
0,00107748 0,00075304 0,00018651 0,00010078 0,00194142 NR4A3 0,00179648
0,00061125 0,00347526 0,00185491 0,00049533 0,00038223 CX3CL1 0,00178557
0,00019647 0,00103542 0,00192612 0,00047818 0,00162352 ZFHX3 0,00178125
0,00010136 0,00362963 0,00353349 0,00038598 0,00118453 TNFSF12 0,001776
0,00038359 0,00155502 0,00183117 0,00093921 0,00146458 TAB1 0,0017751

0,0003259 0,00059866 0,0015158 0,00113648 0,00079473 FGFBP3 0,00176113
6,86E-05 0,00012802 0,00298752 0,000416 0,00065849 FGFR4 0,00175946

0,0013644 0,00374258 0,00096306 0,0007162 0,00125643 ATP7A 0,00175629
0,00108372 0,00595651 0,00048492 0,00028305 0,00152513 PLAU 0,00175164

0,0005021 0,00257161 0,0008342 0,00046103 0,00057145 FAM89B 0,00175087
0,00051613 0,00147595 0,0010614 0,00081698 0,00113533 VASN 0,00174803
0,00095274 0,00415299 0,00071551 0,00127157 0,00208523 GAREM1 0,00174629
0,00057383 0,00429606 0,00071551 0,00028734 0,0020436 RPS6KA2 0,00173336
0,00068454 0,00201437 0,0020855 0,00072906 0,00144566 GRB7 0,00173023
0,00046779 0,00240218 0,00072908 0,00019942 0,00124887 ITGA4 0,00172235
0,00018556 0,00216121 0,00098341 0,00042886 0,00135861 TIE1 0,00172096

0,0020349 0,00542938 0,0009868 0,00053393 0,00065471 PDGFC 0,00170033
6,86E-05 0,00495873 0,00088168 6,00E-05 0,00063957 FAT4 0,00169518

0,00025573 0,00231558 0,00080707 0,00032165 0,0007531 HIP1 0,0016881
1,40E-05 0,00018449 0,00230931 2,79E-05 2,27E-05 FGFR3 0,00167913
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0,00070013 0,00266574 0,0003052 0,00020585 0,00395852 PLAUR 0,00167624
0,00021519 0,00246619 0,00058665 0,00108931 0,00151756 MEN1 0,00167279

3,74E-05 0,00830974 6,78E-05 0 0,00035195 SKAP1 0,00167253
0,00053328 0,00046312 0,00058665 0,00200492 0,00054496 GHR 0,00167079
0,00114142 0,00325688 0,00107836 0,00077409 0,001264 SMAD7 0,00166789
0,00054264 0,00123874 0,00127165 0,00053608 0,00269452 GLMN 0,00163239
0,00014814 0,01613753 3,05E-05 2,36E-05 0,00084393 MT3 0,00162861
0,00021986 0,00395343 0,00084437 0,00015653 0,00058659 SLIT2 0,00162476
0,00013566 0,00273352 0,00048831 7,29E-05 0,00120345 VAV1 0,00161494
0,00034929 0,00616359 0,00069178 0,00015439 0,00086664 FGF7 0,00160799
0,00020739 0,00153996 0,00081725 0,00020585 0,00235392 ADGRE5 0,00160205
0,00070013 0,00255655 3,05E-05 2,57E-05 0,0020436 AREG 0,00159804

3,12E-05 0,00044429 0,00231609 2,14E-05 0,00162352 F7 0,00158232
0,0003259 0,00207838 0,00127843 0,00085129 0,00155919 MAPK11 0,00157621
0,0001263 0,00167927 0,00194308 0,00032379 0,00132834 ADRB2 0,00157128

0,00042257 0,00065514 0,00075621 0,00040099 0,00267938 FLT3LG 0,00151298
0,00034305 0,00149477 0,00063413 0,00021014 0,00122237 CSF1 0,00150319
0,00024325 0,00044053 0,00252634 0,00036668 0,00173706 GRB14 0,0014999

4,37E-05 0,00349785 0,00469662 6,00E-05 0,0005828 MUC1 0,00149488
0,00102759 0,00131405 0,00093254 0,0018248 0,00074553 GAB2 0,00149205

8,11E-05 0,0005083 0,00123774 6,43E-05 0,00019301 CLDN1 0,00147314
0,00045376 0,00031628 0,00256364 6,22E-05 0,00372767 CBLC 0,00147103

5,93E-05 0,00182987 0,00095628 0,00010507 0,00122616 ELF4 0,00145841
0,00025573 0,0022591 0,00184813 0,00098424 0,00226309 SMAD3 0,00145555

9,67E-05 0,0039572 0,00063074 0,00038598 0,00061308 PGF 0,00145402
0,00020271 0,0008434 0,00255008 0,00042886 0,00108992 ESRP2 0,0014529
0,00023546 0,00246619 0,00076299 0,0003195 0,00077959 FSTL3 0,00144966

0,0001263 0,00266198 0,00084777 0,00042672 0,00197548 FAS 0,00142956
0,00125057 0,00176587 0,0002272 0,0001115 0,00022328 CXCL8 0,00139671
0,00043817 0,00096765 0,00084098 0,00500052 0,00015138 SOX9 0,00139308

0,0001263 0,00022215 0,00437108 0,00274256 0,00037466 PGR 0,00138487
0,00036644 0,00406639 0,00047136 0,00010936 0,00140403 NCKAP1L 0,00137027
0,00060969 0,00233817 0,00036963 0,0004889 0,00106343 HBEGF 0,00136685
0,00039295 0,0024436 0,00209907 0,00120724 0,00171814 PDGFRL 0,0013574
0,00021207 0,00374635 0,00019668 0,00012223 0,00025356 SRPX2 0,00135073

4,83E-05 0,00196166 0,00043067 0,00018012 0,00088177 CLDN5 0,00134905
2,18E-05 0,00014308 1,02E-05 1,50E-05 0,00016652 PPBP 0,00134878

0,00020895 0,00191271 0,0013293 0,00012223 0,00217605 CHST11 0,00134587
0,00014658 0,00281635 0,00073586 0,000208 0,00054496 TGFB1I1 0,00133562
0,00058786 0,00219133 0,00048831 0,00055109 0,00050712 RPS6KA5 0,00133025
0,00043193 0,00096388 0,00136321 0,00238447 0,00040872 SEMA6A 0,00132115
0,00047715 0,00299331 0,00160397 0,00096279 0,00072661 ERBB2 0,00131909

4,05E-05 0,00048194 0,00177692 1,29E-05 0,00130942 GCNT2 0,00131453
4,21E-05 0,00062502 0,00056631 0,00019728 0,00049955 LIMS2 0,00129259
6,24E-05 0,00136299 0,00048153 9,65E-05 0,00071147 WNT5A 0,00129036

0,00038827 0,00210097 0,00082403 0,00031092 0,00141538 LGALS9 0,00128876
0,00027132 0,00094506 0,00134625 0,00069261 0,00087799 ACVR2B 0,00127455
0,00033057 0,00149101 0,0005324 4,72E-05 0,00173706 CORO1A 0,00127424
0,00040386 0,00133664 0,0014039 0,00038812 0,00101423 REPS2 0,00127064

9,82E-05 0,00179975 0,00055613 0,00014152 0,00036331 DLL1 0,00126565
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4,21E-05 0,00161526 0,00155989 0,000208 0,00033682 PIGR 0,00126522
0,00162792 0,00207461 0,00062735 0,00119652 0,00057902 GDF11 0,00126196

9,98E-05 0,00285024 0,00010512 1,72E-05 0,00035574 NKD2 0,00124444
0,00030251 0,00178469 0,00047475 0,00028734 0,00122994 TNFRSF1B 0,00123907
0,00097457 0,00112955 0,00148868 0,00094993 0,000632 ZNF703 0,00123721
0,00024325 0,00094129 0,00092915 0,00052107 0,00090827 BCL9L 0,00121197
0,00016373 0,00254902 0,00058326 0,00016082 0,00016273 SNAI2 0,00120593
0,00105721 0,00249255 0,00092576 0,0005468 0,00087042 BTC 0,00120574
0,00021519 0,00116344 0,00107497 0,00063257 0,00066606 MICALL1 0,00120515
0,00014658 0,00124251 0,00150902 0,00010722 0,00038601 CD40 0,00118563
0,00045844 0,00173198 0,00108853 0,00042028 0,00061308 CELSR2 0,0011831
0,00014346 0,00258667 0,00081046 0,00029377 0,00044278 TEK 0,0011747
0,00018868 0,00197672 0,00048492 0,00023802 0,00066985 RASSF2 0,00116993
0,00014346 0,00293307 0,00057648 0,00024016 0,00048819 RGS16 0,00116946

8,73E-05 0,00132534 0,0006443 0,00071834 0,00067363 CREB3L1 0,00116237
0,00043661 0,00141194 0,0011767 0,00031736 0,00078338 USP6NL 0,00116037

9,51E-05 0,00189388 0,00057987 0,00018227 0,00070391 NOTCH1 0,00115077
0,00068922 0,0011032 0,00124113 0,00126299 0,00101423 DUSP15 0,00111476
0,00012786 0,00123121 0,00084098 0,00019728 0,00122994 DOK1 0,00110796
0,00011851 0,0005836 0,00304517 0,0003967 0,00076067 MYORG 0,00110567
0,00030095 0,00073797 0,00099358 6,65E-05 0,00104072 SHB 0,00107289
0,00024325 0,0006815 0,00123435 0,00059826 0,00077581 SLC9A1 0,0010641
0,00029627 0,00141571 0,0009122 0,00053608 0,00115425 RPS6KA4 0,00106073
0,00021051 0,00094506 0,00059005 0,00034952 0,00040115 CBL 0,00103959
0,00024949 0,00057984 0,00107497 0,00122869 0,00136997 BMP8B 0,00103469
0,00026664 0,00059113 0,00053579 0,00018655 0,00074553 ADAP1 0,00102591

6,86E-05 0,00351667 0,00012208 0,00019084 0,00022707 INHBB 0,00098775
0,00087633 0,00120486 0,00016955 0,00051678 0,00020436 SH3GL3 0,00096744
0,00033213 0,00227417 0,00010851 5,15E-05 0,00035195 E2F1 0,00096032
0,00019024 0,00187882 0,00054935 6,65E-05 0,00082879 MERTK 0,0009561

7,17E-05 0,00036146 9,83E-05 0,00034738 0,00020436 LINGO1 0,0009346
7,80E-05 0,00051206 0,00210924 8,79E-05 0,00074932 VAV3 0,00093293

0,00014969 0,00231182 0,00065108 0,00015653 0,00055631 CDKN2B 0,00092782
0,00022922 0,00114838 0,00079351 0,00051678 0,00128671 PRR5 0,00092699
0,00022454 0,00131028 0,0003052 3,43E-05 0,00033303 ANOS1 0,00092166

7,17E-05 0,00117473 0,00059683 0,00023373 0,00052604 FLT4 0,00091199
0,00065803 0,00178469 0,00014921 0,00060255 0,00315244 SOCS1 0,00090893
0,00027288 0,0016002 0,00048831 0,00177548 0,00050333 BCL2 0,0009074
0,00014346 0,00188259 0,00061039 0,00017583 0,0007531 HIC1 0,0008948
0,00062217 0,00189388 0,00047814 0,00014581 0,0005601 C3AR1 0,00089374
0,00022922 0,00033887 0,00100715 0,00016082 0,00055631 DLGAP3 0,00089211

1,09E-05 0,0014383 0,00093932 0,00022301 0,00144944 AMH 0,00087628
0,00045844 0,0018487 0,00046118 0,00033451 0,00046549 BMP4 0,00087588

4,52E-05 0,00091494 0,00074942 7,93E-05 0,00029897 ITGA8 0,00087148
8,58E-05 0,00153243 0,00040354 0,00012651 0,00093854 SELP 0,00085731

0,00021363 0,00048194 0,00112922 0,00068403 0,00087042 DGKQ 0,0008463
0,00010603 0,000497 0,00019668 3,65E-05 0,0003406 ACVR1C 0,00083859
0,00024793 0,00208591 0,00051544 6,00E-05 0,00010596 GAS1 0,00083814

5,15E-05 0,00082834 0,00032215 0,00019299 0,00034438 ITGB4 0,00081194
0,00021051 0,00442031 0,00035606 3,00E-05 0,00091583 KLB 0,00081087
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0,0003181 0,00016567 0,00021703 0,00077838 0,00079473 NRTN 0,000794
7,80E-05 0,00163785 0,00039675 0,00013724 0,00057902 NOS3 0,00078998
6,24E-05 0,00058737 5,76E-05 7,08E-05 0,00062822 IL6 0,00078418

0,00010759 0,00126886 0,0004917 0,00013724 0,00068877 FES 0,00078172
0,00039607 0,0011672 0,00038658 0,00019942 0,00074932 IL15 0,00076317

7,48E-05 0,0017734 0,00014243 5,58E-05 0,00045792 ADAMTS12 0,00072709
0,00017464 0,00119733 0,00036963 0,00029806 9,08E-05 EDN1 0,00072665
0,00022298 0,00124627 0,00036624 6,00E-05 5,30E-05 AR 0,00071596
0,00010603 0,00060619 0,00034928 0,00014796 0,00106721 EGFL8 0,0007149

3,27E-05 0,00097518 0,00059344 9,01E-05 0,00028383 ANGPT1 0,00069571
0,00049586 0,00111073 0,00033911 0,00025517 0,00094611 LRP8 0,00068657

1,25E-05 0,00056101 0,001214 4,50E-05 0,00128671 FGFR2 0,00068144
0,0001918 0,00051206 1,02E-05 0 5,68E-05 IGFBP1 0,00068064

9,67E-05 0,00020709 0,0003798 4,07E-05 0,00010596 CXCL1 0,00068056
9,51E-05 0,00183364 6,44E-05 0,00015653 0,00029897 ITGB3 0,00067435

0,00100576 0,00111073 0,00019668 0,00037096 0,00024977 BMP6 0,00067244
0,00022298 0,00159267 0,00035267 0,00052535 0,00033303 AFAP1L2 0,0006637

7,02E-05 0,00097895 0,00046797 0,00018227 0,00026491 TGFB2 0,00065172
0,00011539 0,00054219 0,00048831 0,00010078 0,00072283 TRAF1 0,00065084

4,68E-06 3,01E-05 0 1,29E-05 0,00191114 PROKR2 0,00064676
6,86E-05 0,00060619 0,00037641 0,00012651 0,00076067 CDH3 0,00064664

0,00018556 0,00019202 0,00011191 6,00E-05 0,0004617 PRKCB 0,00064654
9,04E-05 0,00140818 0,00064769 6,22E-05 0,00019301 HGF 0,00064437

0,00049274 0,00089235 9,49E-05 6,22E-05 0,00019301 TMEFF1 0,0006439
3,12E-06 4,89E-05 0,00011191 0 6,06E-05 TMEFF2 0,00063726
2,65E-05 6,02E-05 2,71E-05 1,93E-05 5,30E-05 INHBE 0,00063178
1,56E-05 7,91E-05 0,0001526 4,93E-05 0,00042764 IGF2BP3 0,00062718
2,81E-05 0,00133287 0,00011869 1,29E-05 0,00014381 RUNX2 0,000627

0,00094338 0,00020709 9,83E-05 6,22E-05 9,08E-05 IL1B 0,00061721
4,21E-05 0,00102413 0,0003425 0,00010293 0,00013624 EPHA2 0,00059833

0,00032746 0,00083587 0,00020007 0,00010293 0,00121859 NCF2 0,00059753
0,00011539 0,00061372 0,00069517 0,00021658 0,00033682 FRS3 0,00057674
0,00014814 0,00040287 0,00013903 2,14E-05 0,00041629 STYK1 0,00057493

6,08E-05 0,00056478 0,00046797 0,00010293 7,95E-05 HHEX 0,00057481
0,00074067 0,00048194 0,00036284 0,0012051 0,00031411 ONECUT2 0,00057447
0,00045064 0,00020709 0,00027468 0,00299345 0,00071904 CCKBR 0,00057283

8,11E-05 0,00011296 0,00122417 4,29E-06 0 ONECUT1 0,0005716
4,68E-06 7,15E-05 2,37E-05 0,00014367 5,30E-05 APOA1 0,00056133
7,17E-05 0,00050453 0,00050188 6,86E-05 0,00052604 GRAP2 0,00055942
1,25E-05 0,00071162 0,00059683 0,00093277 0,00048819 FGF9 0,00055391
6,24E-05 0,00061749 0,00035267 0,00012437 0,000632 PTGIR 0,00054326
7,17E-05 0,00029745 0,00032215 9,01E-05 0,00066228 IL17RD 0,00053055

0,00010136 0,00045559 0,00012886 0,00040527 0,00045413 NRG2 0,00051388
4,99E-05 0,00061749 0,00027468 8,15E-05 2,27E-05 NGFR 0,00051264

0,00019491 0,00062502 0,0003798 1,29E-05 0,00141538 IL7 0,00051075
0,00014502 0,00054972 0,00144459 0,00010722 0,00035952 NRG4 0,0005017

4,83E-05 0,00121992 0,00024755 9,65E-05 9,84E-05 SMAD6 0,00049613
2,65E-05 0,00010166 0,00038997 4,72E-05 0,00081365 DAND5 0,00049356
7,48E-05 0,0008434 0,00035267 0,00012223 0,00033682 RHBDF1 0,00049337
5,15E-05 0,00070032 0,00014921 0,00016511 0,00049576 SPHK1 0,0004867
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1,25E-05 0,00051959 0,00039336 0,00014367 0,0001703 IL34 0,00048599
1,72E-05 0,00096388 3,05E-05 3,86E-05 0,00063579 LIF 0,0004847
1,25E-05 0,00178846 0,00027129 4,29E-05 0,00018544 IGF1 0,00048402
6,39E-05 0,00022591 2,71E-05 8,58E-06 7,95E-05 NRG1 0,00048289
2,81E-05 0,00087352 0,00028824 0,0001501 0,00018544 PEAR1 0,000482

0,00011539 0,00039534 0,00024077 5,15E-05 0,00076067 ADGRE2 0,00048189
0,00024013 0,00028992 0,00028146 0,00035595 0,00129806 PSPN 0,00048124

4,21E-05 0,0029519 0,00012208 1,50E-05 6,43E-05 LRP4 0,00047717
7,64E-05 0,00103919 0,00042388 6,43E-06 8,33E-05 PTN 0,00047663
7,64E-05 0,00360327 0,00021703 3,00E-05 1,14E-05 ADORA2B 0,00047226
8,26E-05 0,00100154 0,00027129 4,93E-05 0,000439 FZD7 0,00047057
9,98E-05 0,00060619 0,00034589 0,00083628 0,00014759 FZD8 0,00047015
3,90E-05 0,00296696 0 0 0 AHSG 0,00047006
1,87E-05 0,00032757 0,00040354 9,43E-05 0,00094233 TRPV1 0,00046705

0,00031186 0,00061749 0,00095628 7,29E-05 0,00067363 TGFA 0,00046699
0,00083267 0,00128769 6,44E-05 1,93E-05 0,0001703 MMP9 0,0004636

8,73E-05 0,00021838 0,00043067 7,51E-05 0,00079473 GDF1 0,00046055
0,00030718 0,00138558 0,00018312 4,72E-05 0,0005601 FGF2 0,0004546
0,00014658 0,00033134 0,00034928 1,29E-05 0,00010218 CX3CR1 0,00045239
0,00012786 8,66E-05 0,0002272 0,00032165 0,0016046 IGFL4 0,00045199

2,18E-05 3,77E-05 0,00189899 2,14E-06 3,41E-05 EGF 0,00044889
0,00018088 0,00102036 0,00023059 4,72E-05 0,00072661 NCF4 0,00044099

2,18E-05 0,00105048 0,0006443 1,07E-05 8,33E-05 TACSTD2 0,00043523
1,56E-05 0,00055348 0,00017294 0,00033666 0,00011732 FOXC1 0,00042478
5,15E-05 0,00069656 0,0005324 6,43E-06 8,70E-05 ADRA2A 0,00042339
3,27E-05 0,00024474 0,00031198 7,93E-05 0,00107478 IL10 0,00040086

0,00113986 0,0002598 0,00040693 0,00010722 0,00040115 FLRT3 0,00039733
1,56E-05 0,00012049 0,00088507 9,43E-05 0,00013246 VEPH1 0,00039558
9,67E-05 0,00037652 0,00031198 3,65E-05 0,00022328 TYRO3 0,00039492
7,80E-06 0,00060996 0,00015599 3,65E-05 0,00014381 BMP8A 0,00038838

0,00011851 0,00074927 0,00016277 0,00011365 0,00033682 TNFRSF4 0,00038476
9,67E-05 0,00040287 0,00021025 0,00019942 0,00048062 GAB3 0,00038362
6,24E-06 0,00144583 2,03E-05 0 0,00270587 REN 0,00038214
2,65E-05 9,41E-05 0,00013903 0 6,43E-05 MS4A1 0,00037806
5,30E-05 0,00102789 0,00140729 4,29E-05 4,16E-05 EPS8L3 0,00037597
2,49E-05 9,41E-05 0,00027129 8,36E-05 0,00083258 EREG 0,00037118

0,00010292 0,0004217 0,00032893 0,00015225 0,0003898 TEC 0,00037009
4,68E-06 0,00060996 0,00035945 0,00010078 0,00024977 SHISA2 0,00036956
3,12E-06 0,00020332 0,00035606 0,00100997 0,00028762 PRDM16 0,0003687
7,80E-05 0,00037652 0,00039336 9,43E-05 0,00036331 DNMT3B 0,00036584
9,36E-06 0,00022215 1,02E-05 2,57E-05 0,00195656 GATA3 0,00035914
3,27E-05 0,00067773 0,0003052 1,29E-05 0,00010975 P2RY1 0,00035493
2,96E-05 0,00016943 0,00021364 8,36E-05 0,00061308 BMP7 0,00035062
4,83E-05 0,00019955 8,82E-05 2,14E-05 0,00028005 RUNX3 0,00034498
2,65E-05 0,00079822 0,00027468 7,72E-05 0,00076446 LRG1 0,00034475

0,00123809 0,00024474 0,00019668 0,0004503 0,00188844 TGFBR3L 0,00034236
3,90E-05 0,00018073 0,00029502 0,0001501 0,00048819 FGF17 0,00034003
8,73E-05 0,00064008 0,00017973 6,65E-05 0,000632 LILRB1 0,0003325
5,30E-05 0,00021838 0,00034589 0,00012651 0,00048441 TIAF1 0,00032808

0 1,51E-05 9,49E-05 1,07E-05 7,95E-05 IGFALS 0,00032594
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2,18E-05 0,00233441 0 0 1,89E-05 CHIA 0,00032159
0 0 0 0 0 NKX2-1 0,00032106

3,43E-05 5,27E-05 0,00027468 6,65E-05 0,00045792 FGF5 0,00032051
1,72E-05 0,00057607 0,00028485 4,29E-05 0,00012867 RHOD 0,0003158
6,08E-05 0,00029368 0,0011394 3,00E-05 0,00026491 KCNC2 0,00031196

0,00485102 0 0 0,00087702 7,19E-05 GHRH 0,00030894
0 3,77E-06 0,00063413 1,93E-05 0,00301241 OPRM1 0,00029947

2,34E-05 0,00039911 0,00078673 3,22E-05 7,57E-05 FGFRL1 0,00029899
1,87E-05 0,00028239 7,46E-05 4,07E-05 0,00014002 GPRC5A 0,00029655
3,43E-05 0,00021085 0,00019329 6,00E-05 0,00027248 EPS8L1 0,00029598

0,00249022 0,00181481 1,70E-05 0,00137664 1,89E-05 NOG 0,00029521
9,36E-06 0,0005836 6,44E-05 0,00099067 1,51E-05 CXCL13 0,00029241
2,65E-05 0,00054595 0,00014921 3,00E-05 0,00017787 FERMT1 0,00029003

0,0003181 0,00018826 2,03E-05 4,93E-05 0,00022328 ARTN 0,00028928
4,21E-05 0,00074927 3,39E-06 0 0,00026113 TWIST1 0,00028775
9,36E-05 0,00028615 3,05E-05 3,86E-05 0,00029519 SHCBP1 0,00028656

0,00014814 0,00036146 0,00012547 5,79E-05 0,0005828 NCF1 0,000282
1,09E-05 8,66E-05 0,00012886 2,14E-05 0,0002195 GFI1 0,00028152
6,39E-05 6,40E-05 0,00015938 0,00010722 0,00017408 WFIKKN1 0,00027449

0,00010136 0,00011672 0,00015599 0,0003967 0,00014002 ERBB4 0,00026856
2,81E-05 6,02E-05 0,00013225 0,00014796 0,00050333 FGF22 0,00026468

0,00010447 2,26E-05 1,70E-05 1,72E-05 0,00027248 APOB 0,00026021
0 7,91E-05 0,00123774 0 1,51E-05 LEFTY1 0,00025586

2,18E-05 0,00080575 0,0001153 0 2,27E-05 RASL11B 0,00025043
6,24E-06 0,00014308 5,76E-05 0,00094349 0,00188087 NTRK3 0,00024817
4,68E-06 0,00069279 0,00027807 3,22E-05 0,00020436 MASP1 0,00023856
5,61E-05 4,89E-05 0,00019668 0,00012223 0,00076824 MSTN 0,00023553
9,36E-06 0,0004104 0,00020007 2,57E-05 0,00031411 CCR2 0,00023533
2,34E-05 0,00011296 0,00010851 2,57E-05 0,00020058 GAREM2 0,00023402
3,12E-06 0,00077563 0,00010512 1,29E-05 9,46E-05 CILP 0,00023372

0 1,51E-05 1,02E-05 0 0,00020436 CNMD 0,00023142
0,0007625 0,00013931 3,39E-06 0,00024016 3,78E-05 BDNF 0,00023051

0,00014969 0,00019579 2,03E-05 6,43E-06 0,00026491 OSM 0,00022534
4,68E-06 6,02E-05 0,00010851 6,43E-06 4,54E-05 MYOCD 0,00022297
5,77E-05 0,00024474 9,83E-05 0,00010078 0,00047306 NRROS 0,00022044
1,56E-05 5,27E-05 1,70E-05 1,72E-05 1,51E-05 FLRT1 0,00022036
9,67E-05 0,00067773 9,49E-05 0,0001887 5,30E-05 GDF9 0,00021192
4,68E-05 0,00065891 6,78E-05 0 4,54E-05 F2 0,0002112
4,68E-06 0,00019202 3,39E-06 0 0 SOX11 0,00021067
5,77E-05 0,00028615 0,00013225 2,14E-05 8,33E-05 GAPT 0,00021002
2,96E-05 5,65E-05 7,46E-05 2,79E-05 0,0004617 IL11 0,00020543
3,27E-05 0,00015814 0,00032554 6,43E-06 0,00048819 SHC3 0,00020437
3,12E-06 0,00010166 0,00016277 3,43E-05 9,46E-05 MST1R 0,00020096
4,83E-05 0,00111826 0,0001526 1,07E-05 0,00033682 ESR1 0,00020075
2,18E-05 0,00010166 3,39E-05 0 0,00041629 SH2D2A 0,00019872
1,40E-05 0,00021085 0,00018312 2,36E-05 8,33E-05 IGF2BP2 0,00019428

0,00241381 0,00010919 0,00011191 0,0001308 9,08E-05 NR1H4 0,00019301
1,87E-05 0,00026733 0,00014921 7,29E-05 0,00035952 PLG 0,00018956
4,68E-06 1,51E-05 7,46E-05 1,50E-05 9,84E-05 ADIPOQ 0,00018743

0,00021363 0,00018826 3,73E-05 0,00066902 5,30E-05 CLCF1 0,00018673
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3,27E-05 5,65E-05 0,00011869 6,43E-06 9,84E-05 BMP3 0,00018592
2,96E-05 0,00086223 0,00020346 0 0,00012489 ITGB6 0,00018507
2,81E-05 5,65E-05 0,00022381 6,65E-05 0,00012867 IGF2BP1 0,0001845
1,09E-05 3,77E-05 3,05E-05 8,58E-06 4,16E-05 XCL1 0,00018089
1,56E-06 3,39E-05 0,00028485 0 1,14E-05 FAM83B 0,00017933
2,65E-05 0,00023721 3,39E-05 0 0,00037088 IGFL2 0,00017832
1,25E-05 0,00021838 0,00017294 1,50E-05 5,30E-05 BMPR1B 0,00017689
1,87E-05 0,00010166 3,39E-05 1,50E-05 0,00011732 SCUBE3 0,00016897
3,59E-05 5,27E-05 9,83E-05 0,00134877 0,00010975 CITED1 0,0001683
6,24E-06 3,77E-05 6,10E-05 3,65E-05 0,00040115 PTK6 0,00016078
1,87E-05 0,00023344 5,09E-05 4,50E-05 3,78E-05 BMX 0,00016034
4,68E-06 0,00098648 0,00017973 0 7,57E-06 FGF10 0,00015725

0,00205985 3,39E-05 9,16E-05 0,00018441 0,00015895 NOS1 0,00015368
0,00021519 0,00021462 9,49E-05 0,0001115 9,84E-05 NKX3-1 0,00015008

7,80E-05 0,00111826 4,75E-05 2,14E-06 7,57E-06 LRP2 0,00014843
2,49E-05 0,00060619 0,00018651 1,29E-05 0,00010218 WNT10A 0,00014836
7,80E-06 0,00046688 3,39E-06 2,14E-05 0,0017522 LGR5 0,00014786
4,52E-05 1,13E-05 0,00083759 4,29E-06 1,51E-05 HHIP 0,00014759
4,99E-05 0,000433 0,0001526 4,07E-05 0,00015895 SPRY3 0,00014687
1,87E-05 0,00019202 4,75E-05 2,14E-05 3,78E-05 FZD2 0,00014174

0 3,77E-05 0,00011869 0 1,51E-05 NTF3 0,00014098
9,36E-06 0,00012425 6,78E-05 1,07E-05 0 NGF 0,00013965
1,56E-05 0,00016943 0,00019329 0 1,51E-05 IL12A 0,00013552

0 0 1,02E-05 0 3,41E-05 CSF3 0,00013043
0 0 0 0 0 FGF8 0,00012926

2,65E-05 0,00038781 2,03E-05 1,07E-05 3,41E-05 WNT2 0,00012816
0 2,26E-05 4,07E-05 2,14E-05 0,00015138 KLK2 0,00012622
0 0,00012802 3,39E-06 0 0,00010975 LTK 0,00012589

2,03E-05 3,01E-05 7,80E-05 2,14E-05 0,00011353 HTRA4 0,00012415
4,05E-05 0,00016943 5,09E-05 6,43E-06 3,78E-06 GDF6 0,00012364

0,00150474 2,26E-05 2,03E-05 0,00119652 0 TNMD 0,00012121
0 1,51E-05 1,02E-05 0 0,00012867 IGFL1 0,00011619

0,00024169 8,28E-05 0,00013225 6,43E-05 1,89E-05 GDF7 0,00011184
9,36E-06 0,00051959 3,39E-06 4,29E-06 7,57E-06 FZD10 0,00011085
1,87E-05 0,00013555 2,71E-05 1,07E-05 9,84E-05 CD27 0,00010956

0 0,00012049 0,00010512 0 0,00011353 FLT3 0,00010691
3,12E-06 1,51E-05 4,07E-05 0 0,00024977 HRG 0,00010245
3,12E-06 0,00010543 0,00012208 2,14E-06 3,03E-05 BMP5 0,00010159
9,36E-06 6,02E-05 0,00011191 0 3,78E-06 SLC34A2 0,00010029
1,25E-05 0,00044429 1,36E-05 1,93E-05 0,00014002 MEGF10 9,85E-05
1,40E-05 5,65E-05 6,10E-05 4,50E-05 2,27E-05 CNTF 9,63E-05
3,74E-05 0,00018449 2,71E-05 3,00E-05 7,19E-05 TDGF1 9,13E-05
4,68E-06 6,02E-05 2,37E-05 1,29E-05 0,00020058 TMEM150B 8,92E-05
1,87E-05 7,15E-05 1,70E-05 8,79E-05 7,19E-05 DKK1 8,82E-05

0 2,26E-05 0,00016616 0 0 FOLR1 8,79E-05
9,36E-06 0,00015814 2,37E-05 3,22E-05 0,00012489 FGF18 8,79E-05
2,18E-05 0,00014308 0,00010173 0,00012437 2,27E-05 ALK 8,54E-05
4,68E-06 4,14E-05 1,36E-05 0 3,78E-05 LEP 8,37E-05
1,09E-05 0,00046688 0 0 1,14E-05 SLC30A10 8,27E-05
2,96E-05 3,01E-05 6,78E-05 0 0,00022707 VEGFD 7,91E-05
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1,25E-05 0,00031628 1,36E-05 0 0,00011732 NRG3 7,60E-05
6,24E-06 3,01E-05 8,48E-05 8,58E-06 1,89E-05 STAB2 7,19E-05
3,12E-06 2,26E-05 9,83E-05 1,29E-05 0,00019301 MPL 6,84E-05

0 0,00010166 9,49E-05 0 1,51E-05 CXCL17 6,72E-05
0 1,51E-05 7,80E-05 0 7,57E-05 TBX1 6,61E-05

7,80E-06 0 0 0 3,41E-05 IL4 6,48E-05
0 5,27E-05 9,16E-05 0 3,41E-05 ADORA1 6,05E-05

1,40E-05 1,13E-05 3,39E-06 3,00E-05 0 OPRD1 5,66E-05
0 0 1,70E-05 0 0,0001211 NTRK1 5,58E-05

1,09E-05 0,00018073 1,70E-05 0 1,14E-05 FOXC2 5,58E-05
0 3,39E-05 0 0,0001115 0 VTN 5,34E-05

4,68E-06 0 3,39E-06 0 0 NTF4 5,21E-05
1,09E-05 8,66E-05 1,70E-05 1,93E-05 7,19E-05 ADGRE1 5,16E-05
3,59E-05 1,88E-05 0,00014582 6,43E-06 0,00010218 PCSK9 5,14E-05
1,56E-06 0,00011296 3,73E-05 4,29E-06 7,57E-06 RSPO1 5,06E-05

0 7,53E-06 0,00013564 8,58E-06 0 STX19 5,01E-05
0 5,27E-05 0 0 0 NPPA 4,93E-05
0 3,77E-06 2,03E-05 0 7,57E-06 FZD9 4,69E-05

1,40E-05 0,00013931 3,39E-05 2,57E-05 1,14E-05 FGF20 4,43E-05
0 0,00013178 3,73E-05 0 0 TAC1 4,22E-05

4,68E-06 0 0,00010851 0 0 AMHR2 4,19E-05
7,80E-06 2,64E-05 2,03E-05 1,07E-05 0,00011732 ADGRE3 3,90E-05

0 7,53E-06 0 0 0 FGFBP1 3,89E-05
0 5,65E-05 0 0 0 IL2 3,89E-05

1,56E-06 0,00010919 2,37E-05 1,07E-05 9,46E-05 TRIM72 3,79E-05
0 0 0 0 0 CSF2 3,70E-05
0 1,13E-05 2,71E-05 0 0 FCN2 3,65E-05

7,80E-06 4,14E-05 3,39E-05 1,72E-05 0,00010975 FOXP3 3,58E-05
7,80E-06 3,39E-05 0 6,43E-06 1,89E-05 TNFRSF9 3,46E-05

0 0 3,39E-06 0,00072692 0 PAX2 3,37E-05
0 2,64E-05 1,02E-05 4,29E-06 7,57E-05 GDF5 3,28E-05

3,12E-06 1,51E-05 6,78E-06 1,72E-05 6,43E-05 LRIT3 3,15E-05
0,00073911 0 0 0 0 INSL4 3,13E-05

4,68E-06 3,77E-05 6,78E-06 0 1,89E-05 FASLG 3,10E-05
6,24E-06 3,01E-05 3,05E-05 0 7,57E-06 TNFRSF8 3,02E-05
4,37E-05 2,64E-05 3,39E-05 0 0 PDE6G 2,90E-05

0 3,77E-06 0,00011869 1,07E-05 7,57E-06 TRIM71 2,73E-05
1,56E-06 1,88E-05 3,39E-05 1,93E-05 3,03E-05 ENDOU 2,62E-05

0 0 0 0 0 GH2 2,42E-05
0 0,00010166 1,36E-05 2,79E-05 0 GDNF 2,32E-05
0 0 3,39E-06 0 7,57E-06 PRDM14 2,09E-05
0 4,14E-05 6,78E-06 0 6,81E-05 IL13 2,02E-05
0 3,77E-06 3,39E-06 0 0 WFIKKN2 2,00E-05
0 0 0 0 0 APOA2 1,99E-05
0 1,88E-05 0 1,72E-05 0 IGFL3 1,84E-05
0 0 0 0 0,0001211 IL5 1,72E-05

7,80E-06 7,53E-06 3,39E-06 0 3,41E-05 FAM83A 1,58E-05
0 7,53E-06 6,78E-06 0 1,51E-05 EPGN 1,55E-05

1,40E-05 0 1,02E-05 0 0 PDE6H 1,50E-05
0 0 0 0 0 CIDEA 1,49E-05
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3,12E-06 0 3,39E-06 0 0 KNG1 1,48E-05
0 4,52E-05 0 0 1,51E-05 THPO 1,44E-05

1,56E-06 6,02E-05 6,78E-06 0 0 FGF19 1,42E-05
0 7,53E-06 1,02E-05 0 1,51E-05 PROK1 1,38E-05

4,68E-06 3,77E-05 0 0 0 HTR3A 1,36E-05
0 0 0 1,29E-05 0 SKOR2 1,33E-05
0 1,13E-05 0 0 0 GHSR 1,25E-05

1,72E-05 1,13E-05 0 0 0 IL1A 1,23E-05
1,40E-05 3,77E-05 0 0 5,30E-05 HGFAC 1,21E-05

0 3,77E-06 3,39E-05 0 0 LEFTY2 1,01E-05
0 3,77E-06 6,78E-06 0 3,78E-06 WNT7A 9,17E-06
0 3,01E-05 0 0 0 IL12B 9,08E-06

6,24E-06 1,51E-05 3,05E-05 4,29E-06 1,51E-05 FOXH1 8,49E-06
3,12E-06 5,27E-05 0 0 0 GDF3 7,60E-06

0 7,53E-06 0 0 0 KLK3 7,25E-06
3,12E-06 9,41E-05 6,78E-06 1,07E-05 0 INHBC 7,00E-06

0 0 0 1,93E-05 0 PROKR1 6,65E-06
0 0 0 1,50E-05 2,27E-05 GH1 6,62E-06
0 0 0 0 0 IL3 5,93E-06
0 6,02E-05 3,39E-06 0 1,14E-05 IRS4 5,75E-06
0 3,01E-05 0 0 0 FGF16 4,33E-06

7,80E-06 2,64E-05 0 1,50E-05 0 FSHB 3,59E-06
0 0 0 0 0 FGF21 3,07E-06
0 0 0 0 0 OTX2 1,95E-06
0 0 0 0 0 APOA5 1,82E-06
0 0 0 0 0 IL17F 1,24E-06
0 0 0 0 0 POU1F1 1,09E-06
0 0 0 0 0 SCGB1A1 7,73E-07
0 0 0 0 0 FGF6 7,30E-07
0 0 0 0 0 FGF3 5,84E-07
0 0 0 0 0 NODAL 5,80E-07
0 0 0 0 0 BMP10 4,90E-07
0 0 0 0 0 CSH2 4,38E-07
0 3,77E-06 0 0 0 FGF23 4,37E-07
0 1,13E-05 0 0 0 CSHL1 4,34E-07
0 0 0 0 0 CAV3 2,92E-07
0 0 0 0 0 PTH 2,01E-07
0 0 0 0 0 WNT1 1,51E-07
0 0 0 0 0 OR2AT4 1,40E-07
0 0 0 0 0 SPINT3 0
0 0 0 0 0 GAB4 0
0 0 0 0 0 CSH1 0
0 0 0 0 0 FGF4 0
0 0 0 0 0 IL9 0
0 0 0 0 0 BMP15 0
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Highlight RANK SD EntrezID UNIPROT_GENENAMESUniProtKB Entry.name
no 1 0,33609179 1915 EEF1A1 EEF1A EF1A LENG7P68104 EF1A1_HUMAN
no 2 0,3667319 2778 GNAS GNAS1 Q5JWF2 GNAS1_HUMAN
no 3 0,32343563 1191 CLU APOJ CLI KUB1 AAG4P10909 CLUS_HUMAN
no 4 0,21312297 7316 UBC P0CG48 UBC_HUMAN
no 5 0,3339034 3630 INS P01308 INS_HUMAN
no 6 0,15623579 7314 UBB P0CG47 UBB_HUMAN
no 7 0,13740723 6187 RPS2 RPS4 P15880 RS2_HUMAN
no 8 0,1104143 10399 RACK1 GNB2L1 HLC7 PIG21P63244 RACK1_HUMAN
no 9 0,12367496 6233 RPS27A UBA80 UBCEP1P62979 RS27A_HUMAN
no 10 0,19366015 4734 NEDD4 KIAA0093 NEDD4-1 PIG53P46934 NEDD4_HUMAN
no 11 0,15636043 6678 SPARC ON P09486 SPRC_HUMAN
no 12 0,28629807 5967 REG1A PSPS PSPS1 REGP05451 REG1A_HUMAN
no 13 0,08725275 7184 HSP90B1 GRP94 TRA1P14625 ENPL_HUMAN
no 14 0,08585932 6188 RPS3 OK/SW-cl.26P23396 RS3_HUMAN
no 15 0,0820236 3326 HSP90AB1 HSP90B HSPC2 HSPCBP08238 HS90B_HUMAN
no 16 0,08733729 10653 SPINT2 HAI2 KOPO43291 SPIT2_HUMAN
no 17 0,05885768 967 CD63 MLA1 TSPAN30P08962 CD63_HUMAN
no 18 0,06469021 3178 HNRNPA1 HNRPA1P09651 ROA1_HUMAN
no 19 0,08464871 3320 HSP90AA1 HSP90A HSPC1 HSPCAP07900 HS90A_HUMAN
no 20 0,10633826 7431 VIM P08670 VIME_HUMAN
no 21 0,08481362 3485 IGFBP2 BP2 IBP2P18065 IBP2_HUMAN
no 22 0,05224757 7311 UBA52 UBCEP2P62987 RL40_HUMAN
no 23 0,06852385 3688 ITGB1 FNRB MDF2 MSK12P05556 ITB1_HUMAN
no 24 0,04916702 351 APP A4 AD1 P05067 A4_HUMAN
no 25 0,0979288 1281 COL3A1 P02461 CO3A1_HUMAN
no 26 0,04328249 5034 P4HB ERBA2L PDI PDIA1 PO4DBP07237 PDIA1_HUMAN
no 27 0,13054098 2243 FGA P02671 FIBA_HUMAN
no 28 0,04588078 55859 BEX1 Q9HBH7 BEX1_HUMAN
no 29 0,0858952 183 AGT SERPINA8P01019 ANGT_HUMAN
no 30 0,09887648 7494 XBP1 TREB5 XBP2P17861 XBP1_HUMAN
no 31 0,08409318 3486 IGFBP3 IBP3 P17936 IBP3_HUMAN
no 32 0,03727063 3187 HNRNPH1 HNRPH HNRPH1P31943 HNRH1_HUMAN
no 33 0,06722268 1278 COL1A2 P08123 CO1A2_HUMAN
no 34 0,14521187 3925 STMN1 C1orf215 LAP18 OP18P16949 STMN1_HUMAN
no 35 0,0351886 4043 LRPAP1 A2MRAPP30533 AMRP_HUMAN
no 36 0,06041181 2335 FN1 FN P02751 FINC_HUMAN
no 37 0,04424238 6277 S100A6 CACY P06703 S10A6_HUMAN
no 38 0,03480539 4179 CD46 MCP MIC10P15529 MCP_HUMAN
no 39 0,0462422 8848 TSC22D1 KIAA1994 TGFB1I4 TSC22 hucep-2Q15714 T22D1_HUMAN
no 40 0,03076491 2821 GPI P06744 G6PI_HUMAN
no 41 0,0324879 29106 SCG3 UNQ2502/PRO5990Q8WXD2 SCG3_HUMAN
no 42 0,05586397 7425 VGF O15240 VGF_HUMAN
no 43 0,06148445 4904 YBX1 NSEP1 YB1P67809 YBOX1_HUMAN
no 44 0,16576982 5179 PENK P01210 PENK_HUMAN
no 45 0,02453178 27018 BEX3 DXS6984E NADE NGFRAP1Q00994 BEX3_HUMAN
no 46 0,06395032 2537 IFI6 G1P3 P09912 IFI6_HUMAN
no 47 0,02959159 8655 DYNLL1 DLC1 DNCL1 DNCLC1 HDLC1P63167 DYL1_HUMAN
no 48 0,0480858 1277 COL1A1 P02452 CO1A1_HUMAN
no 49 0,030609 54206 ERRFI1 MIG6 Q9UJM3 ERRFI_HUMAN
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no 50 0,0326717 387 RHOA ARH12 ARHA RHO12P61586 RHOA_HUMAN
no 51 0,03151657 6421 SFPQ PSF P23246 SFPQ_HUMAN
no 52 0,02866523 10159 ATP6AP2 ATP6IP2 CAPER ELDF10 HT028 MSTP009 PSEC0072O75787 RENR_HUMAN
no 53 0,02468477 3192 HNRNPU C1orf199 HNRPU SAFA U21.1Q00839 HNRPU_HUMAN
no 54 0,02279073 4691 NCL P19338 NUCL_HUMAN
no 55 0,09234166 23089 PEG10 EDR KIAA1051 MAR2 MART2 MEF3L1 RGAG3Q86TG7 PEG10_HUMAN
no 56 0,0184866 3309 HSPA5 GRP78 P11021 BIP_HUMAN
no 57 0,07514082 1490 CCN2 CTGF HCS24 IGFBP8P29279 CCN2_HUMAN
no 58 0,05967658 2353 FOS G0S7 P01100 FOS_HUMAN
no 59 0,03604213 2 A2M CPAMD5 FWP007P01023 A2MG_HUMAN
no 60 0,02820209 998 CDC42 P60953 CDC42_HUMAN
no 61 0,03413589 10631 POSTN OSF2 Q15063 POSTN_HUMAN
no 62 0,03707354 7422 VEGFA VEGF P15692 VEGFA_HUMAN
no 63 0,01958268 7763 ZFAND5 ZA20D2 ZNF216O76080 ZFAN5_HUMAN
no 64 0,04185632 3304 HSPA1A HSP72 HSPA1 HSX70P0DMV8 HS71A_HUMAN
no 65 0,03908845 1282 COL4A1 P02462 CO4A1_HUMAN
no 66 0,0535245 3303 HSPA1A HSP72 HSPA1 HSX70P0DMV8 HS71A_HUMAN
no 67 0,02408693 54361 WNT4 UNQ426/PRO864P56705 WNT4_HUMAN
no 68 0,01768205 10094 ARPC3 ARC21 O15145 ARPC3_HUMAN
no 69 0,04604089 1843 DUSP1 CL100 MKP1 PTPN10 VH1P28562 DUS1_HUMAN
no 70 0,01855907 9500 MAGED1 NRAGE PP2250 PRO2292Q9Y5V3 MAGD1_HUMAN
no 71 0,05135713 7057 THBS1 TSP TSP1P07996 TSP1_HUMAN
no 72 0,02009904 3856 KRT8 CYK8 P05787 K2C8_HUMAN
no 73 0,02162016 1499 CTNNB1 CTNNB OK/SW-cl.35 PRO2286P35222 CTNB1_HUMAN
no 74 0,02344189 3315 HSPB1 HSP27 HSP28P04792 HSPB1_HUMAN
no 75 0,01636944 8878 SQSTM1 ORCA OSILQ13501 SQSTM_HUMAN
no 76 0,02549699 302 ANXA2 ANX2 ANX2L4 CAL1H LPC2DP07355 ANXA2_HUMAN
no 77 0,02040113 5879 RAC1 TC25 MIG5P63000 RAC1_HUMAN
yes 78 0,03701564 2260 FGFR1 BFGFR CEK FGFBR FLG FLT2 HBGFRP11362 FGFR1_HUMAN
no 79 0,01626206 27020 NPTN SDFR1 SDR1Q9Y639 NPTN_HUMAN
no 80 0,01644292 3895 KTN1 CG1 KIAA0004Q86UP2 KTN1_HUMAN
no 81 0,01822202 10130 PDIA6 ERP5 P5 TXNDC7Q15084 PDIA6_HUMAN
no 82 0,09320077 796 CALCA CALC1 P01258 CALC_HUMAN
no 83 0,02334958 388 RHOB ARH6 ARHBP62745 RHOB_HUMAN
no 84 0,01599952 5589 PRKCSH G19P1P14314 GLU2B_HUMAN
no 85 0,03039348 3726 JUNB P17275 JUNB_HUMAN
no 86 0,02351032 10370 CITED2 MRG1 Q99967 CITE2_HUMAN
no 87 0,01514999 5747 PTK2 FAK FAK1Q05397 FAK1_HUMAN
no 88 0,01702062 3572 IL6ST P40189 IL6RB_HUMAN
no 89 0,01489742 334 APLP2 APPL2 Q06481 APLP2_HUMAN
no 90 0,01406668 29937 NENF CIR2 SPUFQ9UMX5 NENF_HUMAN
no 91 0,02825947 1284 COL4A2 P08572 CO4A2_HUMAN
no 92 0,02202609 4131 MAP1B P46821 MAP1B_HUMAN
no 93 0,01571927 309 ANXA6 ANX6 P08133 ANXA6_HUMAN
no 94 0,01743886 6774 STAT3 APRF P40763 STAT3_HUMAN
no 95 0,01800058 1173 AP2M1 CLAPM1 KIAA0109Q96CW1 AP2M1_HUMAN
no 96 0,01593405 7533 YWHAH YWHA1Q04917 1433F_HUMAN
no 97 0,01237314 7415 VCP P55072 TERA_HUMAN
no 98 0,01535112 10787 NCKAP1 HEM2 KIAA0587 NAP1Q9Y2A7 NCKP1_HUMAN
no 99 0,01251525 780 DDR1 CAK EDDR1 NEP NTRK4 PTK3A RTK6 TRKEQ08345 DDR1_HUMAN
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no 100 0,02698464 3956 LGALS1 P09382 LEG1_HUMAN
no 101 0,03299959 2950 GSTP1 FAEES3 GST3P09211 GSTP1_HUMAN
no 102 0,01296708 3091 HIF1A BHLHE78 MOP1 PASD8Q16665 HIF1A_HUMAN
no 103 0,02833515 960 CD44 LHR MDU2 MDU3 MIC4P16070 CD44_HUMAN
no 104 0,01014375 2734 GLG1 CFR1 ESL1 MG160Q92896 GSLG1_HUMAN
no 105 0,01605777 2130 EWSR1 EWS Q01844 EWS_HUMAN
no 106 0,01385681 378 ARF4 ARF2 P18085 ARF4_HUMAN
no 107 0,01888005 255743 NPNT EGFL6L POEM UNQ295/PRO334Q6UXI9 NPNT_HUMAN
no 108 0,012545 5501 PPP1CC P36873 PP1G_HUMAN
no 109 0,01108586 3912 LAMB1 P07942 LAMB1_HUMAN
no 110 0,02164444 4192 MDK MK1 NEGF2P21741 MK_HUMAN
no 111 0,01367321 2280 FKBP1A FKBP1 FKBP12P62942 FKB1A_HUMAN
no 112 0,01620536 10155 TRIM28 KAP1 RNF96 TIF1BQ13263 TIF1B_HUMAN
no 113 0,0136203 56271 BEX4 BEXL1 NADE3Q9NWD9 BEX4_HUMAN
no 114 0,01446782 8826 IQGAP1 KIAA0051P46940 IQGA1_HUMAN
no 115 0,01407289 4670 HNRNPM HNRPM NAGR1P52272 HNRPM_HUMAN
no 116 0,01477286 9611 NCOR1 KIAA1047O75376 NCOR1_HUMAN
no 117 0,01216193 6923 ELOB TCEB2 Q15370 ELOB_HUMAN
no 118 0,01603183 4087 SMAD2 MADH2 MADR2Q15796 SMAD2_HUMAN
no 119 0,02888855 5054 SERPINE1 PAI1 PLANH1P05121 PAI1_HUMAN
no 120 0,01166113 10016 PDCD6 ALG2 O75340 PDCD6_HUMAN
no 121 0,01362327 7072 TIA1 P31483 TIA1_HUMAN
no 122 0,01304397 55845 BRK1 C3orf10 HSPC300 MDS027Q8WUW1 BRK1_HUMAN
no 123 0,01576841 7532 YWHAG P61981 1433G_HUMAN
no 124 0,01600485 3487 IGFBP4 IBP4 P22692 IBP4_HUMAN
no 125 0,01454645 5654 HTRA1 HTRA PRSS11Q92743 HTRA1_HUMAN
no 126 0,02115313 4212 MEIS2 MRG1 O14770 MEIS2_HUMAN
no 127 0,01154049 6386 SDCBP MDA9 SYCLO00560 SDCB1_HUMAN
no 128 0,01597728 5725 PTBP1 PTB P26599 PTBP1_HUMAN
no 129 0,01006175 10000 AKT3 PKBG Q9Y243 AKT3_HUMAN
no 130 0,0193213 10907 TXNL4A DIM1 TXNL4P83876 TXN4A_HUMAN
no 131 0,0252644 3164 NR4A1 GFRP1 HMR NAK1P22736 NR4A1_HUMAN
no 132 0,01143548 51510 CHMP5 C9orf83 SNF7DC2 CGI-34 HSPC177 PNAS-114 PNAS-2Q9NZZ3 CHMP5_HUMAN
no 133 0,01076443 163 AP2B1 ADTB2 CLAPB1P63010 AP2B1_HUMAN
no 134 0,00939769 5728 PTEN MMAC1 TEP1P60484 PTEN_HUMAN
no 135 0,04047376 7018 TF PRO1400 P02787 TRFE_HUMAN
no 136 0,05491238 2266 FGG PRO2061 P02679 FIBG_HUMAN
no 137 0,01383847 9289 ADGRG1 GPR56 TM7LN4 TM7XN1 UNQ540/PRO1083Q9Y653 AGRG1_HUMAN
no 138 0,01494264 4898 NRDC NRD1 O43847 NRDC_HUMAN
no 139 0,00913336 51652 CHMP3 CGI149 NEDF VPS24 CGI-149Q9Y3E7 CHMP3_HUMAN
no 140 0,01341971 9208 LRRFIP1 GCF2 TRIPQ32MZ4 LRRF1_HUMAN
no 141 0,01745827 3488 IGFBP5 IBP5 P24593 IBP5_HUMAN
no 142 0,02170094 348 APOE P02649 APOE_HUMAN
no 143 0,01091966 23365 ARHGEF12 KIAA0382 LARGQ9NZN5 ARHGC_HUMAN
no 144 0,01243157 3672 ITGA1 P56199 ITA1_HUMAN
no 145 0,01274814 1785 DNM2 DYN2 P50570 DYN2_HUMAN
no 146 0,00952459 7750 ZMYM2 FIM RAMP ZNF198Q9UBW7 ZMYM2_HUMAN
no 147 0,00940717 3643 INSR P06213 INSR_HUMAN
no 148 0,01662586 3068 HDGF HMG1L2P51858 HDGF_HUMAN
no 149 0,00886756 6311 ATXN2 ATX2 SCA2 TNRC13Q99700 ATX2_HUMAN
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no 150 0,00794979 11171 STRAP MAWD UNRIPQ9Y3F4 STRAP_HUMAN
no 151 0,01114118 6383 SDC2 HSPG1 P34741 SDC2_HUMAN
no 152 0,01542446 1460 CSNK2B CK2N G5AP67870 CSK2B_HUMAN
no 153 0,01644358 8837 CFLAR CASH CASP8AP1 CLARP MRITO15519 CFLAR_HUMAN
no 154 0,01073065 4089 SMAD4 DPC4 MADH4Q13485 SMAD4_HUMAN
no 155 0,01082236 8239 USP9X DFFRX FAM USP9Q93008 USP9X_HUMAN
no 156 0,01960723 92737 DNER BET UNQ262/PRO299Q8NFT8 DNER_HUMAN
no 157 0,00908783 5641 LGMN PRSC1 Q99538 LGMN_HUMAN
no 158 0,01074102 5300 PIN1 Q13526 PIN1_HUMAN
no 159 0,01368901 3185 HNRNPF HNRPFP52597 HNRPF_HUMAN
no 160 0,00775488 8895 CPNE3 CPN3 KIAA0636O75131 CPNE3_HUMAN
no 161 0,00779813 5781 PTPN11 PTP2C SHPTP2Q06124 PTN11_HUMAN
no 162 0,00911511 23350 U2SURP KIAA0332 SR140O15042 SR140_HUMAN
no 163 0,00861314 2060 EPS15 AF1P P42566 EPS15_HUMAN
no 164 0,01319845 11168 PSIP1 DFS70 LEDGF PSIP2O75475 PSIP1_HUMAN
no 165 0,01158452 11333 PDAP1 HASPP28Q13442 HAP28_HUMAN
no 166 0,01384778 7423 VEGFB VRF P49765 VEGFB_HUMAN
no 167 0,00779239 7158 TP53BP1 Q12888 TP53B_HUMAN
no 168 0,01096408 8829 NRP1 NRP VEGF165RO14786 NRP1_HUMAN
no 169 0,00685918 8678 BECN1 GT197 Q14457 BECN1_HUMAN
no 170 0,01800527 718 C3 CPAMD1 P01024 CO3_HUMAN
no 171 0,00775359 3685 ITGAV MSK8 VNRA VTNRP06756 ITAV_HUMAN
no 172 0,01670634 301 ANXA1 ANX1 LPC1P04083 ANXA1_HUMAN
no 173 0,0076166 4193 MDM2 Q00987 MDM2_HUMAN
no 174 0,01102496 5440 POLR2K P53803 RPAB4_HUMAN
no 175 0,01049013 2017 CTTN EMS1 Q14247 SRC8_HUMAN
no 176 0,00844419 9141 PDCD5 TFAR19O14737 PDCD5_HUMAN
no 177 0,01243702 5364 PLXNB1 KIAA0407 PLXN5 SEPO43157 PLXB1_HUMAN
no 178 0,01093089 7175 TPR P12270 TPR_HUMAN
no 179 0,01508075 3725 JUN P05412 JUN_HUMAN
no 180 0,00712666 5431 POLR2B P30876 RPB2_HUMAN
no 181 0,00627211 375056 MIA3 KIAA0268 TANGO UNQ6077/PRO20088Q5JRA6 TGO1_HUMAN
no 182 0,01036104 6093 ROCK1 Q13464 ROCK1_HUMAN
no 183 0,00999367 207 AKT1 PKB RACP31749 AKT1_HUMAN
no 184 0,00711891 6643 SNX2 TRG9 O60749 SNX2_HUMAN
no 185 0,00793617 57498 KIDINS220 ARMS KIAA1250Q9ULH0 KDIS_HUMAN
no 186 0,0096392 9148 NEURL1 NEURL NEURL1A RNF67O76050 NEUL1_HUMAN
no 187 0,00565973 8725 URI1 C19orf2 NNX3 PPP1R19 RMP URIO94763 RMP_HUMAN
no 188 0,01737989 2887 GRB10 GRBIR KIAA0207Q13322 GRB10_HUMAN
no 189 0,01151329 7917 BAG6 BAT3 G3P46379 BAG6_HUMAN
no 190 0,00883688 2962 GTF2F1 RAP74P35269 T2FA_HUMAN
no 191 0,01705195 10252 SPRY1 O43609 SPY1_HUMAN
no 192 0,0080605 5536 PPP5C PPP5 P53041 PPP5_HUMAN
no 193 0,01022018 5045 FURIN FUR PACE PCSK3P09958 FURIN_HUMAN
no 194 0,01397024 25932 CLIC4 Q9Y696 CLIC4_HUMAN
no 195 0,00662111 5494 PPM1A PPPM1AP35813 PPM1A_HUMAN
yes 196 0,01014621 7046 TGFBR1 ALK5 SKR4P36897 TGFR1_HUMAN
no 197 0,00921507 208 AKT2 P31751 AKT2_HUMAN
no 198 0,00859318 3915 LAMC1 LAMB2P11047 LAMC1_HUMAN
no 199 0,0057636 4090 SMAD5 MADH5Q99717 SMAD5_HUMAN
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no 200 0,00801703 26058 GIGYF2 KIAA0642 PERQ2 TNRC15Q6Y7W6 GGYF2_HUMAN
no 201 0,00903791 3065 HDAC1 RPD3L1Q13547 HDAC1_HUMAN
no 202 0,01070561 7249 TSC2 TSC4 P49815 TSC2_HUMAN
no 203 0,00911408 6642 SNX1 Q13596 SNX1_HUMAN
no 204 0,0236601 1958 EGR1 KROX24 ZNF225P18146 EGR1_HUMAN
no 205 0,0058128 9321 TRIP11 CEV14 Q15643 TRIPB_HUMAN
no 206 0,00850644 23122 CLASP2 KIAA0627O75122 CLAP2_HUMAN
no 207 0,01641008 9365 KL Q9UEF7 KLOT_HUMAN
no 208 0,0075095 51293 CD320 8D6A UNQ198/PRO224Q9NPF0 CD320_HUMAN
no 209 0,01021583 142 PARP1 ADPRT PPOLP09874 PARP1_HUMAN
no 210 0,01027892 3670 ISL1 P61371 ISL1_HUMAN
no 211 0,00739063 7430 EZR VIL2 P15311 EZRI_HUMAN
yes 212 0,01073262 2321 FLT1 FLT FRT VEGFR1P17948 VGFR1_HUMAN
no 213 0,00967956 28996 HIPK2 Q9H2X6 HIPK2_HUMAN
no 214 0,01083822 4054 LTBP3 Q9NS15 LTBP3_HUMAN
no 215 0,00698153 1612 DAPK1 DAPK P53355 DAPK1_HUMAN
no 216 0,00587503 7073 TIAL1 Q01085 TIAR_HUMAN
no 217 0,00860757 23527 ACAP2 CENTB2 KIAA0041Q15057 ACAP2_HUMAN
no 218 0,00614877 124446 TMEM219 Q86XT9 TM219_HUMAN
no 219 0,00818802 5594 MAPK1 ERK2 PRKM1 PRKM2P28482 MK01_HUMAN
no 220 0,01060222 9026 HIP1R HIP12 KIAA0655O75146 HIP1R_HUMAN
no 221 0,00629017 6197 RPS6KA3 ISPK1 MAPKAPK1B RSK2P51812 KS6A3_HUMAN
no 222 0,0055514 90410 IFT20 Q8IY31 IFT20_HUMAN
no 223 0,00539048 83737 ITCH Q96J02 ITCH_HUMAN
no 224 0,00663221 9698 PUM1 KIAA0099 PUMH1Q14671 PUM1_HUMAN
no 225 0,00595393 1845 DUSP3 VHR P51452 DUS3_HUMAN
no 226 0,00907705 65009 NDRG4 BDM1 KIAA1180Q9ULP0 NDRG4_HUMAN
no 227 0,00585587 6692 SPINT1 HAI1 UNQ223/PRO256O43278 SPIT1_HUMAN
no 228 0,00763665 22938 SNW1 SKIIP SKIPQ13573 SNW1_HUMAN
no 229 0,00725691 1386 ATF2 CREB2 CREBP1P15336 ATF2_HUMAN
no 230 0,00778067 10014 HDAC5 KIAA0600Q9UQL6 HDAC5_HUMAN
no 231 0,01281703 54829 ASPN PLAP1 SLRR1C UNQ215/PRO241Q9BXN1 ASPN_HUMAN
no 232 0,0078104 84313 VPS25 DERP9 EAP20Q9BRG1 VPS25_HUMAN
no 233 0,00623796 102 ADAM10 KUZ MADMO14672 ADA10_HUMAN
no 234 0,00813086 5430 POLR2A POLR2P24928 RPB1_HUMAN
no 235 0,00637632 819 CAMLG CAML P49069 CAMLG_HUMAN
no 236 0,01320405 4313 MMP2 CLG4A P08253 MMP2_HUMAN
no 237 0,00820598 5434 POLR2E P19388 RPAB1_HUMAN
no 238 0,005974 55198 APPL2 DIP13BQ8NEU8 DP13B_HUMAN
yes 239 0,00909763 7048 TGFBR2 P37173 TGFR2_HUMAN
no 240 0,00715245 3611 ILK ILK1 ILK2 Q13418 ILK_HUMAN
no 241 0,00851107 58533 SNX6 Q9UNH7 SNX6_HUMAN
no 242 0,00546218 8804 CREG1 CREG UNQ727/PRO1409O75629 CREG1_HUMAN
no 243 0,00679737 10616 RBCK1 C20orf18 RNF54 UBCE7IP3 XAP3 XAP4Q9BYM8 HOIL1_HUMAN
no 244 0,00814198 23126 POGZ KIAA0461 SUHW5 ZNF280E ZNF635 Nbla00003Q7Z3K3 POGZ_HUMAN
no 245 0,00558256 55914 ERBIN ERBB2IP KIAA1225 LAP2Q96RT1 ERBIN_HUMAN
no 246 0,01603618 2202 EFEMP1 FBLN3 FBNLQ12805 FBLN3_HUMAN
no 247 0,00528416 5432 POLR2C A-152E5.7P19387 RPB3_HUMAN
no 248 0,00702344 23543 RBFOX2 FOX2 HRNBP2 RBM9 RTAO43251 RFOX2_HUMAN
no 249 0,00655524 340542 BEX5 NADE2 NGFRAP1L1Q5H9J7 BEX5_HUMAN
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no 250 0,01205157 3339 HSPG2 P98160 PGBM_HUMAN
no 251 0,00778093 6772 STAT1 P42224 STAT1_HUMAN
no 252 0,01425878 2153 F5 P12259 FA5_HUMAN
no 253 0,00594093 2339 FNTA P49354 FNTA_HUMAN
no 254 0,00967456 5295 PIK3R1 GRB1 P27986 P85A_HUMAN
no 255 0,00661847 5438 POLR2I P36954 RPB9_HUMAN
no 256 0,00683591 2885 GRB2 ASH P62993 GRB2_HUMAN
no 257 0,00627242 9958 USP15 KIAA0529Q9Y4E8 UBP15_HUMAN
no 258 0,00759539 4739 NEDD9 CASL CASS2Q14511 CASL_HUMAN
no 259 0,00960405 6272 SORT1 Q99523 SORT_HUMAN
no 260 0,01102431 23213 SULF1 KIAA1077Q8IWU6 SULF1_HUMAN
no 261 0,01045653 27122 DKK3 REIC UNQ258/PRO295Q9UBP4 DKK3_HUMAN
no 262 0,00527964 8036 SHOC2 KIAA0862Q9UQ13 SHOC2_HUMAN
no 263 0,00644633 6777 STAT5B P51692 STA5B_HUMAN
no 264 0,00680858 7082 TJP1 ZO1 Q07157 ZO1_HUMAN
no 265 0,00608803 57669 EPB41L5 KIAA1548Q9HCM4 E41L5_HUMAN
no 266 0,00581773 10273 STUB1 CHIP PP1131Q9UNE7 CHIP_HUMAN
yes 267 0,00507995 26020 LRP9/10 NA NA
no 268 0,00516436 3066 HDAC2 Q92769 HDAC2_HUMAN
no 269 0,02447581 10551 AGR2 AG2 UNQ515/PRO1030O95994 AGR2_HUMAN
no 270 0,00527929 51552 RAB14 P61106 RAB14_HUMAN
no 271 0,00666081 382 ARF6 P62330 ARF6_HUMAN
no 272 0,00791933 10013 HDAC6 KIAA0901 JM21Q9UBN7 HDAC6_HUMAN
no 273 0,01055041 3655 ITGA6 P23229 ITA6_HUMAN
no 274 0,00836908 8874 ARHGEF7 COOL1 KIAA0142 P85SPR PAK3BP PIXB Nbla10314Q14155 ARHG7_HUMAN
yes 275 0,00778616 4035 LRP1 A2MR APRQ07954 LRP1_HUMAN
no 276 0,00721454 3340 NDST1 HSST HSST1P52848 NDST1_HUMAN
no 277 0,00504566 9135 RABEP1 RAB5EP RABPT5 RABPT5AQ15276 RABE1_HUMAN
no 278 0,00855123 8425 LTBP4 Q8N2S1 LTBP4_HUMAN
no 279 0,00656171 5829 PXN P49023 PAXI_HUMAN
yes 280 0,01015637 5159 PDGFRB PDGFR PDGFR1P09619 PGFRB_HUMAN
no 281 0,01218149 9844 ELMO1 KIAA0281Q92556 ELMO1_HUMAN
no 282 0,01026122 28984 RGCC C13orf15 RGC32Q9H4X1 RGCC_HUMAN
no 283 0,01017777 6446 SGK1 SGK O00141 SGK1_HUMAN
no 284 0,0062275 23189 KANK1 ANKRD15 KANK KIAA0172Q14678 KANK1_HUMAN
no 285 0,00564766 26036 ZNF451 COASTER KIAA0576 KIAA1702Q9Y4E5 ZN451_HUMAN
no 286 0,00551846 9693 RAPGEF2 KIAA0313 NRAPGEP PDZGEF1Q9Y4G8 RPGF2_HUMAN
no 287 0,00537183 1027 CDKN1B KIP1 P46527 CDN1B_HUMAN
no 288 0,00972219 50848 F11R JAM1 JCAM UNQ264/PRO301Q9Y624 JAM1_HUMAN
no 289 0,00567227 6921 ELOC TCEB1 Q15369 ELOC_HUMAN
no 290 0,00706552 55023 PHIP DCAF14 WDR11Q8WWQ0 PHIP_HUMAN
no 291 0,00557268 8454 CUL1 Q13616 CUL1_HUMAN
no 292 0,00658464 6498 SKIL SNO P12757 SKIL_HUMAN
no 293 0,00724427 5782 PTPN12 Q05209 PTN12_HUMAN
no 294 0,00750026 23095 KIF1B KIAA0591 KIAA1448O60333 KIF1B_HUMAN
no 295 0,00413623 9101 USP8 KIAA0055 UBPYP40818 UBP8_HUMAN
no 296 0,00410877 6653 SORL1 C11orf32Q92673 SORL_HUMAN
no 297 0,01738856 2192 FBLN1 PP213 P23142 FBLN1_HUMAN
no 298 0,0076965 9315 NREP C5orf13 P311Q16612 NREP_HUMAN
no 299 0,00562437 2530 FUT8 Q9BYC5 FUT8_HUMAN
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no 300 0,00844985 80781 COL18A1 P39060 COIA1_HUMAN
no 301 0,0082915 3913 LAMB2 LAMS P55268 LAMB2_HUMAN
no 302 0,00707771 9378 NRXN1 P58400 NRX1B_HUMAN
no 303 0,00445078 8754 ADAM9 KIAA0021 MCMP MDC9 MLTNGQ13443 ADAM9_HUMAN
no 304 0,00519585 27131 SNX5 Q9Y5X3 SNX5_HUMAN
no 305 0,00678854 2534 FYN P06241 FYN_HUMAN
no 306 0,00465665 10970 CKAP4 Q07065 CKAP4_HUMAN
no 307 0,00437608 10987 COPS5 CSN5 JAB1Q92905 CSN5_HUMAN
no 308 0,00735481 200081 TXLNA TXLN P40222 TXLNA_HUMAN
no 309 0,00450098 2908 NR3C1 GRL P04150 GCR_HUMAN
no 310 0,0048837 59338 PLEKHA1 TAPP1Q9HB21 PKHA1_HUMAN
no 311 0,00698241 2621 GAS6 AXLLG Q14393 GAS6_HUMAN
no 312 0,00829678 51232 CRIM1 S52 UNQ1886/PRO4330Q9NZV1 CRIM1_HUMAN
no 313 0,006395 3693 ITGB5 P18084 ITB5_HUMAN
no 314 0,00663056 5435 POLR2F POLRFP61218 RPAB2_HUMAN
no 315 0,00421637 23064 SETX ALS4 KIAA0625 SCAR1Q7Z333 SETX_HUMAN
no 316 0,00669226 4641 MYO1C O00159 MYO1C_HUMAN
no 317 0,00480261 253260 RICTOR KIAA1999Q6R327 RICTR_HUMAN
no 318 0,0133127 4176 MCM7 CDC47 MCM2P33993 MCM7_HUMAN
no 319 0,00547641 51162 EGFL7 MEGF7 UNQ187/PRO1449Q9UHF1 EGFL7_HUMAN
no 320 0,0061265 26060 APPL1 APPL DIP13A KIAA1428Q9UKG1 DP13A_HUMAN
no 321 0,00590156 29924 EPN1 Q9Y6I3 EPN1_HUMAN
no 322 0,0065255 9564 BCAR1 CAS CASS1 CRKASP56945 BCAR1_HUMAN
no 323 0,00607968 1399 CRKL P46109 CRKL_HUMAN
no 324 0,00543606 5359 PLSCR1 O15162 PLS1_HUMAN
no 325 0,00440279 26003 GORASP2 GOLPH6Q9H8Y8 GORS2_HUMAN
no 326 0,00505177 196 AHR BHLHE76 P35869 AHR_HUMAN
no 327 0,0058188 5439 POLR2J POLR2J1P52435 RPB11_HUMAN
no 328 0,00570569 9678 PHF14 KIAA0783O94880 PHF14_HUMAN
no 329 0,00586093 51593 SRRT ARS2 ASR2Q9BXP5 SRRT_HUMAN
no 330 0,01171199 948 CD36 GP3B GP4P16671 CD36_HUMAN
no 331 0,0052268 57447 NDRG2 KIAA1248 SYLDQ9UN36 NDRG2_HUMAN
no 332 0,00625405 5894 RAF1 RAF P04049 RAF1_HUMAN
no 333 0,00457454 22933 SIRT2 SIR2L SIR2L2Q8IXJ6 SIR2_HUMAN
no 334 0,00453254 5151 PDE8A O60658 PDE8A_HUMAN
no 335 0,00817174 83700 JAM3 UNQ859/PRO1868Q9BX67 JAM3_HUMAN
no 336 0,00548026 9146 HGS HRS O14964 HGS_HUMAN
no 337 0,02682097 2692 GHRHR Q02643 GHRHR_HUMAN
no 338 0,01135272 6347 CCL2 MCP1 SCYA2P13500 CCL2_HUMAN
no 339 0,00506349 5663 PSEN1 AD3 PS1 PSNL1P49768 PSN1_HUMAN
no 340 0,00356866 10193 RNF41 FLRF NRDP1 SBBI03Q9H4P4 RNF41_HUMAN
no 341 0,00397281 10492 SYNCRIP HNRPQ NSAP1O60506 HNRPQ_HUMAN
no 342 0,00645535 1387 CREBBP CBP Q92793 CBP_HUMAN
no 343 0,00451514 6095 RORA NR1F1 RZRAP35398 RORA_HUMAN
no 344 0,00539475 7251 TSG101 Q99816 TS101_HUMAN
no 345 0,004015 8841 HDAC3 O15379 HDAC3_HUMAN
no 346 0,00536154 9475 ROCK2 KIAA0619O75116 ROCK2_HUMAN
no 347 0,00690353 9158 FIBP O43427 FIBP_HUMAN
no 348 0,0048923 152137 CCDC50 C3orf6Q8IVM0 CCD50_HUMAN
no 349 0,00662503 5581 PRKCE PKCE Q02156 KPCE_HUMAN
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no 350 0,00542738 2932 GSK3B P49841 GSK3B_HUMAN
no 351 0,00431682 5872 RAB13 GIG4 P51153 RAB13_HUMAN
no 352 0,00503195 8924 HERC2 O95714 HERC2_HUMAN
no 353 0,00574595 9863 MAGI2 ACVRINP1 AIP1 KIAA0705Q86UL8 MAGI2_HUMAN
no 354 0,00377742 51474 LIMA1 EPLIN SREBP3 PP624Q9UHB6 LIMA1_HUMAN
no 355 0,00735908 79719 AAGAB Q6PD74 AAGAB_HUMAN
no 356 0,0104908 7429 VIL1 VIL P09327 VILI_HUMAN
no 357 0,0091228 5436 POLR2G RPB7 P62487 RPB7_HUMAN
no 358 0,00792096 3987 LIMS1 PINCH PINCH1P48059 LIMS1_HUMAN
no 359 0,00374022 5921 RASA1 GAP RASAP20936 RASA1_HUMAN
no 360 0,00685151 5437 POLR2H P52434 RPAB3_HUMAN
no 361 0,00715942 92154 MTSS2 MTSS1LQ765P7 MTSS2_HUMAN
no 362 0,0059418 64283 ARHGEF28 KIAA1998 RGNEFQ8N1W1 ARG28_HUMAN
no 363 0,00446883 10755 GIPC1 C19orf3 GIPC RGS19IP1O14908 GIPC1_HUMAN
no 364 0,00550968 5362 PLXNA2 KIAA0463 OCT PLXN2 UNQ209/PRO235O75051 PLXA2_HUMAN
no 365 0,00502762 22916 NCBP2 CBP20 PIG55P52298 NCBP2_HUMAN
no 366 0,00791707 55959 SULF2 KIAA1247 UNQ559/PRO1120Q8IWU5 SULF2_HUMAN
no 367 0,00809775 857 CAV1 CAV Q03135 CAV1_HUMAN
no 368 0,00814617 2022 ENG END P17813 EGLN_HUMAN
no 369 0,005496 9270 ITGB1BP1 ICAP1O14713 ITBP1_HUMAN
no 370 0,0074531 2200 FBN1 FBN P35555 FBN1_HUMAN
no 371 0,00426046 8723 SNX4 O95219 SNX4_HUMAN
no 372 0,00610877 613 BCR BCR1 D22S11P11274 BCR_HUMAN
no 373 0,0058198 10174 SORBS3 SCAM1O60504 VINEX_HUMAN
no 374 0,00458181 26999 CYFIP2 KIAA1168 PIR121Q96F07 CYFP2_HUMAN
no 375 0,00532634 4297 KMT2A ALL1 CXXC7 HRX HTRX MLL MLL1 TRX1Q03164 KMT2A_HUMAN
no 376 0,00822193 84251 SGIP1 Q9BQI5 SGIP1_HUMAN
yes 377 0,00675262 3480 IGF1R P08069 IGF1R_HUMAN
no 378 0,00452554 25759 SHC2 SCK SHCBP98077 SHC2_HUMAN
no 379 0,01268581 9021 SOCS3 CIS3 SSI3O14543 SOCS3_HUMAN
no 380 0,00914365 2805 GOT1 P17174 AATC_HUMAN
no 381 0,00683725 64787 EPS8L2 EPS8R2 PP13181Q9H6S3 ES8L2_HUMAN
no 382 0,00666707 25942 SIN3A Q96ST3 SIN3A_HUMAN
no 383 0,01895194 6091 ROBO1 DUTT1Q9Y6N7 ROBO1_HUMAN
no 384 0,00549623 5906 RAP1A KREV1 P62834 RAP1A_HUMAN
no 385 0,00495575 51592 TRIM33 KIAA1113 RFG7 TIF1GQ9UPN9 TRI33_HUMAN
no 386 0,0039595 3675 ITGA3 MSK18 P26006 ITA3_HUMAN
no 387 0,00465848 5286 PIK3C2A O00443 P3C2A_HUMAN
no 388 0,00395476 1999 ELF3 ERT ESX JENP78545 ELF3_HUMAN
no 389 0,00398818 324 APC DP2.5 P25054 APC_HUMAN
no 390 0,00772803 3977 LIFR P42702 LIFR_HUMAN
no 391 0,00363353 5771 PTPN2 PTPT P17706 PTN2_HUMAN
no 392 0,00855781 678 ZFP36L2 BRF2 ERF2 RNF162C TIS11DP47974 TISD_HUMAN
no 393 0,00521861 10204 NUTF2 NTF2 P61970 NTF2_HUMAN
no 394 0,00448819 9368 SLC9A3R1 NHERF NHERF1O14745 NHRF1_HUMAN
no 395 0,00479654 2889 RAPGEF1 GRF2Q13905 RPGF1_HUMAN
no 396 0,00577882 6936 GCFC2 C2orf3 GCF TCF9P16383 GCFC2_HUMAN
no 397 0,00582139 201163 FLCN BHD Q8NFG4 FLCN_HUMAN
no 398 0,00553939 10163 WASF2 WAVE2Q9Y6W5 WASF2_HUMAN
no 399 0,00571856 5441 POLR2L P62875 RPAB5_HUMAN
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no 400 0,00366997 160 AP2A1 ADTAA CLAPA1O95782 AP2A1_HUMAN
no 401 0,00526814 7525 YES1 YES P07947 YES_HUMAN
no 402 0,00752078 3636 INPPL1 SHIP2 O15357 SHIP2_HUMAN
no 403 0,00684604 5919 RARRES2 TIG2Q99969 RARR2_HUMAN
no 404 0,00493176 9702 CEP57 KIAA0092 TSP57Q86XR8 CEP57_HUMAN
no 405 0,00418983 51429 SNX9 SH3PX1 SH3PXD3AQ9Y5X1 SNX9_HUMAN
no 406 0,00462903 56975 FAM20C DMP4Q8IXL6 FA20C_HUMAN
no 407 0,00364732 11059 WWP1 Q9H0M0 WWP1_HUMAN
yes 408 0,0037065 3482 IGF2R MPRI P11717 MPRI_HUMAN
no 409 0,00322399 10519 CIB1 CIB KIP PRKDCIPQ99828 CIB1_HUMAN
no 410 0,00798397 4240 MFGE8 Q08431 MFGM_HUMAN
yes 411 0,00494613 659 BMPR2 PPH1 Q13873 BMPR2_HUMAN
no 412 0,0046856 6794 STK11 LKB1 PJSQ15831 STK11_HUMAN
no 413 0,0050101 9125 CNOT9 RCD1 RQCD1Q92600 CNOT9_HUMAN
no 414 0,00367795 64855 NIBAN2 C9orf88 FAM129BQ96TA1 NIBA2_HUMAN
no 415 0,00454575 11252 PACSIN2 Q9UNF0 PACN2_HUMAN
no 416 0,00337531 23197 FAF2 ETEA KIAA0887 UBXD8 UBXN3BQ96CS3 FAF2_HUMAN
no 417 0,00561852 10979 FERMT2 KIND2 MIG2 PLEKHC1Q96AC1 FERM2_HUMAN
no 418 0,00427117 6464 SHC1 SHC SHCAP29353 SHC1_HUMAN
no 419 0,02046329 9001 HAP1 HAP2 HLP1P54257 HAP1_HUMAN
no 420 0,00325777 10818 FRS2 Q8WU20 FRS2_HUMAN
no 421 0,00617088 3397 ID1 BHLHB24 IDP41134 ID1_HUMAN
no 422 0,0065332 26018 LRIG1 LIG1 Q96JA1 LRIG1_HUMAN
no 423 0,00534407 116985 ARAP1 CENTD2 KIAA0782Q96P48 ARAP1_HUMAN
no 424 0,00791916 572 BAD BBC6 BCL2L8Q92934 BAD_HUMAN
no 425 0,00587111 55704 CCDC88A APE GRDN KIAA1212Q3V6T2 GRDN_HUMAN
no 426 0,00720887 677 ZFP36L1 BERG36 BRF1 ERF1 RNF162B TIS11BQ07352 TISB_HUMAN
no 427 0,00444413 57045 TWSG1 TSG PSEC0250Q9GZX9 TWSG1_HUMAN
no 428 0,00441776 9261 MAPKAPK2 P49137 MAPK2_HUMAN
no 429 0,00518495 25 ABL1 ABL JTK7P00519 ABL1_HUMAN
no 430 0,00359949 5595 MAPK3 ERK1 PRKM3P27361 MK03_HUMAN
no 431 0,00523005 1848 DUSP6 MKP3 PYST1Q16828 DUS6_HUMAN
no 432 0,00626917 10457 GPNMB HGFIN NMB UNQ1725/PRO9925Q14956 GPNMB_HUMAN
no 433 0,00565265 23607 CD2AP Q9Y5K6 CD2AP_HUMAN
no 434 0,00429659 2010 EMD EDMD STAP50402 EMD_HUMAN
no 435 0,00358532 79139 DERL1 DER1 UNQ243/PRO276Q9BUN8 DERL1_HUMAN
no 436 0,00934083 1803 DPP4 ADCP2 CD26P27487 DPP4_HUMAN
no 437 0,00458367 2241 FER TYK3 P16591 FER_HUMAN
no 438 0,00502043 6935 ZEB1 AREB6 TCF8P37275 ZEB1_HUMAN
no 439 0,00298801 10254 STAM2 HBP O75886 STAM2_HUMAN
yes 440 0,0040722 4040 LRP6 NA NA
no 441 0,00878089 2152 F3 P13726 TF_HUMAN
no 442 0,00498647 5335 PLCG1 PLC1 P19174 PLCG1_HUMAN
no 443 0,00383326 1385 CREB1 P16220 CREB1_HUMAN
no 444 0,00556816 23542 MAPK8IP2 IB2 JIP2 PRKM8IPLQ13387 JIP2_HUMAN
no 445 0,00476881 8692 HYAL2 LUCA2 Q12891 HYAL2_HUMAN
no 446 0,0040139 63916 ELMO2 CED12A KIAA1834Q96JJ3 ELMO2_HUMAN
no 447 0,00729902 2185 PTK2B FAK2 PYK2 RAFTKQ14289 FAK2_HUMAN
no 448 0,0040439 6654 SOS1 Q07889 SOS1_HUMAN
no 449 0,00548951 9719 ADAMTSL2 KIAA0605Q86TH1 ATL2_HUMAN
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no 450 0,0044353 1793 DOCK1 Q14185 DOCK1_HUMAN
no 451 0,0045822 9110 MTMR4 KIAA0647 ZFYVE11Q9NYA4 MTMR4_HUMAN
no 452 0,00793877 10891 PPARGC1A LEM6 PGC1 PGC1A PPARGC1Q9UBK2 PRGC1_HUMAN
no 453 0,00390495 23636 NUP62 P37198 NUP62_HUMAN
no 454 0,00559862 3554 IL1R1 IL1R IL1RA IL1RT1P14778 IL1R1_HUMAN
no 455 0,00788195 11082 ESM1 Q9NQ30 ESM1_HUMAN
no 456 0,00447139 1398 CRK P46108 CRK_HUMAN
no 457 0,00628749 54845 ESRP1 RBM35AQ6NXG1 ESRP1_HUMAN
no 458 0,00588076 57493 HEG1 KIAA1237Q9ULI3 HEG1_HUMAN
no 459 0,0120174 51155 JPT1 ARM2 HN1Q9UK76 JUPI1_HUMAN
no 460 0,00387123 85021 REPS1 Q96D71 REPS1_HUMAN
no 461 0,00403702 868 CBLB RNF56 Nbla00127Q13191 CBLB_HUMAN
no 462 0,00448949 8879 SGPL1 KIAA1252O95470 SGPL1_HUMAN
no 463 0,00364308 634 CEACAM1 BGP BGP1P13688 CEAM1_HUMAN
no 464 0,00382615 5170 PDPK1 PDK1 O15530 PDPK1_HUMAN
no 465 0,00406308 847 CAT P04040 CATA_HUMAN
no 466 0,00478065 23236 PLCB1 KIAA0581Q9NQ66 PLCB1_HUMAN
no 467 0,0052127 182 JAG1 JAGL1 P78504 JAG1_HUMAN
no 468 0,00440017 5062 PAK2 Q13177 PAK2_HUMAN
no 469 0,00633311 22918 CD93 C1QR1 MXRA4Q9NPY3 C1QR1_HUMAN
no 470 0,00431 11054 OGFR Q9NZT2 OGFR_HUMAN
no 471 0,01044454 347 APOD P05090 APOD_HUMAN
no 472 0,00361268 5795 PTPRJ DEP1 Q12913 PTPRJ_HUMAN
no 473 0,00469972 2081 ERN1 IRE1 O75460 ERN1_HUMAN
no 474 0,00572391 7791 ZYX Q15942 ZYX_HUMAN
no 475 0,00346395 10524 KAT5 HTATIP TIP60Q92993 KAT5_HUMAN
no 476 0,00724691 3265 HRAS HRAS1 P01112 RASH_HUMAN
no 477 0,00329764 10006 ABI1 SSH3BP1 Q8IZP0 ABI1_HUMAN
no 478 0,003564 5770 PTPN1 PTP1B P18031 PTN1_HUMAN
no 479 0,00319541 3622 ING2 ING1L Q9H160 ING2_HUMAN
no 480 0,00405495 405 ARNT BHLHE2 P27540 ARNT_HUMAN
no 481 0,0026955 4646 MYO6 KIAA0389Q9UM54 MYO6_HUMAN
no 482 0,00375313 6198 RPS6KB1 STK14AP23443 KS6B1_HUMAN
no 483 0,00366502 54778 RNF111 Q6ZNA4 RN111_HUMAN
no 484 0,0029397 8411 EEA1 ZFYVE2 Q15075 EEA1_HUMAN
no 485 0,00295293 5867 RAB4A RAB4 P20338 RAB4A_HUMAN
no 486 0,00429384 10298 PAK4 KIAA1142O96013 PAK4_HUMAN
no 487 0,00457358 2033 EP300 P300 Q09472 EP300_HUMAN
no 488 0,0032911 6667 SP1 TSFP1 P08047 SP1_HUMAN
no 489 0,00375097 51479 ANKFY1 ANKHZN KIAA1255Q9P2R3 ANFY1_HUMAN
no 490 0,00343115 83891 SNX25 MSTP043Q9H3E2 SNX25_HUMAN
no 491 0,00483315 10458 BAIAP2 Q9UQB8 BAIP2_HUMAN
no 492 0,00383544 10067 SCAMP3 C1orf3 PROPIN1O14828 SCAM3_HUMAN
no 493 0,00596668 2065 ERBB3 HER3 P21860 ERBB3_HUMAN
no 494 0,00511886 3903 LAIR1 CD305 Q6GTX8 LAIR1_HUMAN
no 495 0,00334811 5774 PTPN3 PTPH1 P26045 PTN3_HUMAN
no 496 0,00436045 81628 TSC22D4 THG1 TILZ2Q9Y3Q8 T22D4_HUMAN
no 497 0,00400828 6477 SIAH1 HUMSIAHQ8IUQ4 SIAH1_HUMAN
no 498 0,00298193 55294 FBXW7 FBW7 FBX30 SEL10Q969H0 FBXW7_HUMAN
no 499 0,00820541 5327 PLAT P00750 TPA_HUMAN
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no 500 0,00465976 3791 KDR FLK1 VEGFR2P35968 VGFR2_HUMAN
no 501 0,00531113 11031 RAB31 RAB22BQ13636 RAB31_HUMAN
no 502 0,00732827 9518 GDF15 MIC1 PDF PLAB PTGFBQ99988 GDF15_HUMAN
no 503 0,00394136 23327 NEDD4L KIAA0439 NEDL3Q96PU5 NED4L_HUMAN
no 504 0,00486525 4915 NTRK2 TRKB Q16620 NTRK2_HUMAN
no 505 0,00326868 4249 MGAT5 GGNT5Q09328 MGT5A_HUMAN
no 506 0,00366217 4300 MLLT3 AF9 YEATS3P42568 AF9_HUMAN
no 507 0,00293624 118813 ZFYVE27 SPG33Q5T4F4 ZFY27_HUMAN
no 508 0,0042746 5154 PDGFA PDGF1P04085 PDGFA_HUMAN
no 509 0,00386991 55558 PLXNA3 PLXN4 SEXP51805 PLXA3_HUMAN
no 510 0,00336226 3717 JAK2 O60674 JAK2_HUMAN
no 511 0,00371542 51741 WWOX FOR SDR41C1 WOX1Q9NZC7 WWOX_HUMAN
no 512 0,00498464 2059 EPS8 Q12929 EPS8_HUMAN
no 513 0,00448966 1432 MAPK14 CSBP CSBP1 CSBP2 CSPB1 MXI2 SAPK2AQ16539 MK14_HUMAN
no 514 0,00330586 130617 ZFAND2B AIRAPLQ8WV99 ZFN2B_HUMAN
no 515 0,00259751 9451 EIF2AK3 PEK PERKQ9NZJ5 E2AK3_HUMAN
no 516 0,00638022 64651 CSRNP1 AXUD1 TAIP3Q96S65 CSRN1_HUMAN
no 517 0,01130421 727 C5 CPAMD4 P01031 CO5_HUMAN
no 518 0,008538 64094 SMOC2 SMAP2 MSTP117Q9H3U7 SMOC2_HUMAN
no 519 0,00273028 9372 ZFYVE9 MADHIP SARA SMADIPO95405 ZFYV9_HUMAN
no 520 0,00385744 9344 TAOK2 KIAA0881 MAP3K17 PSK PSK1 UNQ2971/PRO7431Q9UL54 TAOK2_HUMAN
no 521 0,00703179 4052 LTBP1 Q14766 LTBP1_HUMAN
yes 522 0,00319377 657 BMPR1A ACVRLK3 ALK3P36894 BMR1A_HUMAN
no 523 0,00549529 6456 SH3GL2 CNSA2 SH3D2AQ99962 SH3G2_HUMAN
no 524 0,00340658 5796 PTPRK PTPK Q15262 PTPRK_HUMAN
no 525 0,00439435 84687 PPP1R9B PPP1R6Q96SB3 NEB2_HUMAN
no 526 0,00769751 4053 LTBP2 C14orf141 LTBP3Q14767 LTBP2_HUMAN
no 527 0,0043354 753 LDLRAD4 C18orf1O15165 LRAD4_HUMAN
no 528 0,00315694 2308 FOXO1 FKHR FOXO1AQ12778 FOXO1_HUMAN
no 529 0,0035469 84058 WDR54 Q9H977 WDR54_HUMAN
no 530 0,00428809 8503 PIK3R3 Q92569 P55G_HUMAN
no 531 0,00562518 3678 ITGA5 FNRA P08648 ITA5_HUMAN
no 532 0,00282779 8835 SOCS2 CIS2 SSI2 STATI2O14508 SOCS2_HUMAN
no 533 0,00388845 84818 IL17RC UNQ6118/PRO20040/PRO38901Q8NAC3 I17RC_HUMAN
no 534 0,00366778 409 ARRB2 ARB2 ARR2P32121 ARRB2_HUMAN
no 535 0,00375437 6622 SNCA NACP PARK1P37840 SYUA_HUMAN
no 536 0,00477041 5469 MED1 ARC205 CRSP1 CRSP200 DRIP205 DRIP230 PBP PPARBP PPARGBP RB18A TRAP220 TRIP2Q15648 MED1_HUMAN
no 537 0,0043743 2648 KAT2A GCN5 GCN5L2Q92830 KAT2A_HUMAN
no 538 0,00312696 64750 SMURF2 Q9HAU4 SMUF2_HUMAN
no 539 0,00249777 51701 NLK LAK1 Q9UBE8 NLK_HUMAN
no 540 0,00531206 25976 TIPARP PARP7Q7Z3E1 PARPT_HUMAN
no 541 0,0030244 10276 NET1 ARHGEF8Q7Z628 ARHG8_HUMAN
no 542 0,00312941 57521 RPTOR KIAA1303 RAPTORQ8N122 RPTOR_HUMAN
no 543 0,00307804 79666 PLEKHF2 ZFYVE18Q9H8W4 PKHF2_HUMAN
no 544 0,00293468 23592 LEMD3 MAN1 Q9Y2U8 MAN1_HUMAN
no 545 0,00346513 8751 ADAM15 MDC15Q13444 ADA15_HUMAN
no 546 0,00538084 51816 ADA2 ADGF CECR1 IDGFLQ9NZK5 ADA2_HUMAN
no 547 0,00280162 4690 NCK1 NCK P16333 NCK1_HUMAN
no 548 0,01178585 3489 IGFBP6 IBP6 P24592 IBP6_HUMAN
no 549 0,00788945 6387 CXCL12 SDF1 SDF1A SDF1BP48061 SDF1_HUMAN
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no 550 0,00462365 5058 PAK1 Q13153 PAK1_HUMAN
no 551 0,00430973 152503 SH3D19 Q5HYK7 SH319_HUMAN
no 552 0,0042879 858 CAV2 P51636 CAV2_HUMAN
no 553 0,00424774 5433 POLR2D O15514 RPB4_HUMAN
yes 554 0,0036224 4041 LRP5/7 NA NA
no 555 0,00411909 55658 RNF126 Q9BV68 RN126_HUMAN
no 556 0,00352074 58513 EPS15L1 EPS15RQ9UBC2 EP15R_HUMAN
no 557 0,00256603 51347 TAOK3 DPK JIK KDS MAP3K18Q9H2K8 TAOK3_HUMAN
no 558 0,00340534 1535 CYBA P13498 CY24A_HUMAN
no 559 0,0032087 56288 PARD3 PAR3 PAR3AQ8TEW0 PARD3_HUMAN
no 560 0,00353008 5583 PRKCH PKCL PRKCLP24723 KPCL_HUMAN
no 561 0,00304221 7248 TSC1 KIAA0243 TSCQ92574 TSC1_HUMAN
no 562 0,00330553 10266 RAMP2 O60895 RAMP2_HUMAN
no 563 0,00342142 5139 PDE3A Q14432 PDE3A_HUMAN
no 564 0,00289755 23317 DNAJC13 KIAA0678 RME8O75165 DJC13_HUMAN
no 565 0,00255458 4686 NCBP1 CBP80 NCBPQ09161 NCBP1_HUMAN
no 566 0,00838524 213 ALB GIG20 GIG42 PRO0903 PRO1708 PRO2044 PRO2619 PRO2675 UNQ696/PRO1341P02768 ALBU_HUMAN
no 567 0,00285182 2963 GTF2F2 RAP30P13984 T2FB_HUMAN
no 568 0,0028764 10617 STAMBP AMSHO95630 STABP_HUMAN
no 569 0,00597889 84159 ARID5B DESRT MRF2Q14865 ARI5B_HUMAN
no 570 0,01028509 26585 GREM1 CKTSF1B1 DAND2 DRM PIG2O60565 GREM1_HUMAN
no 571 0,00394544 6453 ITSN1 ITSN SH3D1AQ15811 ITSN1_HUMAN
yes 572 0,00243553 4037 LRP3 NA NA
no 573 0,00361333 4771 NF2 SCH P35240 MERL_HUMAN
no 574 0,00437082 10188 TNK2 ACK1 Q07912 ACK1_HUMAN
no 575 0,00310696 22905 EPN2 KIAA1065O95208 EPN2_HUMAN
no 576 0,00256307 93343 MVB12A CFBP FAM125AQ96EY5 MB12A_HUMAN
no 577 0,00265346 3845 KRAS KRAS2 RASK2P01116 RASK_HUMAN
no 578 0,00477738 4137 MAPT MAPTL MTBT1 TAUP10636 TAU_HUMAN
no 579 0,00264188 122809 SOCS4 SOCS7 Q8WXH5 SOCS4_HUMAN
yes 580 0,00626885 5156 PDGFRA PDGFR2 RHEPDGFRAP16234 PGFRA_HUMAN
no 581 0,00683104 4856 CCN3 IGFBP9 NOV NOVHP48745 CCN3_HUMAN
no 582 0,00352298 6764 ST5 DENND2B HTS1P78524 ST5_HUMAN
no 583 0,0027355 55614 KIF16B C20orf23 KIAA1590 SNX23Q96L93 KI16B_HUMAN
no 584 0,00560658 54587 MXRA8 Q9BRK3 MXRA8_HUMAN
no 585 0,00291905 57154 SMURF1 KIAA1625Q9HCE7 SMUF1_HUMAN
no 586 0,0030196 92 ACVR2A ACVR2P27037 AVR2A_HUMAN
no 587 0,00339303 27429 HTRA2 OMI PRSS25O43464 HTRA2_HUMAN
no 588 0,00335327 2549 GAB1 Q13480 GAB1_HUMAN
no 589 0,0042817 25970 SH2B1 KIAA1299 SH2BQ9NRF2 SH2B1_HUMAN
no 590 0,00444881 64599 GIGYF1 CDS2 PERQ1 PP3360O75420 GGYF1_HUMAN
no 591 0,00252384 2931 GSK3A P49840 GSK3A_HUMAN
no 592 0,00384554 988 CDC5L KIAA0432 PCDC5RPQ99459 CDC5L_HUMAN
no 593 0,00323381 8844 KSR1 KSR Q8IVT5 KSR1_HUMAN
no 594 0,00475084 8542 APOL1 APOL O14791 APOL1_HUMAN
no 595 0,00242032 9860 LRIG2 KIAA0806 LIG2O94898 LRIG2_HUMAN
no 596 0,00204419 6885 MAP3K7 TAK1O43318 M3K7_HUMAN
no 597 0,00181632 116150 NUS1 C6orf68 NGBRQ96E22 NGBR_HUMAN
no 598 0,00237677 22841 RAB11FIP2 KIAA0941Q7L804 RFIP2_HUMAN
no 599 0,00281395 3696 ITGB8 P26012 ITB8_HUMAN

D
ow

nl
oa

de
d 

by
: 

Ac
ce

ss
 th

ro
ug

h 
Ja

m
es

 C
oo

k 
U

ni
ve

rs
ity

 L
ib

ra
ry

13
7.

21
9.

5.
13

 - 
4/

4/
20

20
 1

:5
6:

29
 P

M

Acc
ep

ted
 m

an
us

cri
pt



no 600 0,0044569 2002 ELK1 P19419 ELK1_HUMAN
no 601 0,00293816 51534 VTA1 C6orf55 HSPC228 My012Q9NP79 VTA1_HUMAN
no 602 0,0061248 25805 BAMBI NMA Q13145 BAMBI_HUMAN
no 603 0,00920845 4233 MET P08581 MET_HUMAN
no 604 0,00254061 51763 INPP5K PPS SKIPQ9BT40 INP5K_HUMAN
no 605 0,00468003 2475 MTOR FRAP FRAP1 FRAP2 RAFT1 RAPT1P42345 MTOR_HUMAN
no 606 0,002465 5291 PIK3CB PIK3C1P42338 PK3CB_HUMAN
no 607 0,00357543 57104 PNPLA2 ATGL FP17548Q96AD5 PLPL2_HUMAN
no 608 0,0027258 30011 SH3KBP1 CIN85Q96B97 SH3K1_HUMAN
no 609 0,00241999 9655 SOCS5 CIS6 CISH5 CISH6 KIAA0671O75159 SOCS5_HUMAN
no 610 0,00288035 25865 PRKD2 PKD2 HSPC187Q9BZL6 KPCD2_HUMAN
no 611 0,00348053 8440 NCK2 GRB4 O43639 NCK2_HUMAN
no 612 0,00420017 1003 CDH5 P33151 CADH5_HUMAN
no 613 0,00457 6385 SDC4 P31431 SDC4_HUMAN
no 614 0,00494604 55512 SMPD3 Q9NY59 NSMA2_HUMAN
no 615 0,00326884 6497 SKI P12755 SKI_HUMAN
no 616 0,00206117 8027 STAM STAM1 Q92783 STAM1_HUMAN
no 617 0,00410792 6422 SFRP1 FRP FRP1 SARP2Q8N474 SFRP1_HUMAN
no 618 0,00233399 5290 PIK3CA P42336 PK3CA_HUMAN
no 619 0,0042334 25817 TAFA5 FAM19A5 UNQ5208/PRO34524Q7Z5A7 TAFA5_HUMAN
no 620 0,00242605 27043 PELP1 HMX3 MNARQ8IZL8 PELP1_HUMAN
no 621 0,00375165 1901 S1PR1 CHEDG1 EDG1P21453 S1PR1_HUMAN
no 622 0,00319677 8737 RIPK1 RIP RIP1Q13546 RIPK1_HUMAN
no 623 0,00370051 26509 MYOF FER1L3 KIAA1207Q9NZM1 MYOF_HUMAN
no 624 0,00299926 7410 VAV2 P52735 VAV2_HUMAN
no 625 0,00223419 408 ARRB1 ARR1 P49407 ARRB1_HUMAN
no 626 0,0027203 5296 PIK3R2 O00459 P85B_HUMAN
no 627 0,00331064 6284 S100A13 Q99584 S10AD_HUMAN
no 628 0,00435669 3624 INHBA P08476 INHBA_HUMAN
no 629 0,0039641 89853 MVB12B C9orf28 FAM125BQ9H7P6 MB12B_HUMAN
no 630 0,0036196 79627 OGFRL1 Q5TC84 OGRL1_HUMAN
no 631 0,00876238 1012 CDH13 CDHH P55290 CAD13_HUMAN
no 632 0,00316458 3949 LDLR P01130 LDLR_HUMAN
no 633 0,0042585 2191 FAP Q12884 SEPR_HUMAN
no 634 0,00379684 56243 KIAA1217 SKT Q5T5P2 SKT_HUMAN
no 635 0,00237496 64081 PBLD MAWBP P30039 PBLD_HUMAN
no 636 0,00375654 3248 HPGD PGDH1 SDR36C1P15428 PGDH_HUMAN
no 637 0,00218411 7867 MAPKAPK3 Q16644 MAPK3_HUMAN
no 638 0,00456074 9743 ARHGAP32 GRIT KIAA0712 RICSA7KAX9 RHG32_HUMAN
no 639 0,00337438 7187 TRAF3 CAP1 CRAF1Q13114 TRAF3_HUMAN
no 640 0,00330879 5584 PRKCI DXS1179EP41743 KPCI_HUMAN
no 641 0,00388706 51196 PLCE1 KIAA1516 PLCE PPLCQ9P212 PLCE1_HUMAN
no 642 0,00345562 5970 RELA NFKB3 Q04206 TF65_HUMAN
no 643 0,00251266 23411 SIRT1 SIR2L1 Q96EB6 SIR1_HUMAN
no 644 0,00412301 1445 CSK P41240 CSK_HUMAN
no 645 0,00266525 92799 SHKBP1 SB1 PP203Q8TBC3 SHKB1_HUMAN
no 646 0,00721905 3623 INHA P05111 INHA_HUMAN
no 647 0,00265455 55972 SLC25A40 MCFPQ8TBP6 S2540_HUMAN
no 648 0,00326127 7456 WIPF1 WASPIP WIPO43516 WIPF1_HUMAN
no 649 0,00462082 3249 HPN TMPRSS1P05981 HEPS_HUMAN
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yes 650 0,00274169 8323 FZD6 NA NA
no 651 0,00484415 93145 OLFM2 NOE2 O95897 NOE2_HUMAN
no 652 0,00317032 8828 NRP2 VEGF165R2O60462 NRP2_HUMAN
no 653 0,00830256 3481 IGF2 PP1446 P01344 IGF2_HUMAN
no 654 0,00209617 23370 ARHGEF18 KIAA0521Q6ZSZ5 ARHGI_HUMAN
no 655 0,0028358 1951 CELSR3 CDHF11 EGFL1 FMI1 KIAA0812 MEGF2Q9NYQ7 CELR3_HUMAN
no 656 0,00234334 5606 MAP2K3 MEK3 MKK3 PRKMK3 SKK2P46734 MP2K3_HUMAN
no 657 0,00191638 4086 SMAD1 BSP1 MADH1 MADR1Q15797 SMAD1_HUMAN
no 658 0,00234482 6714 SRC SRC1 P12931 SRC_HUMAN
no 659 0,00331004 4643 MYO1E MYO1CQ12965 MYO1E_HUMAN
no 660 0,00207241 4217 MAP3K5 ASK1 MAPKKK5 MEKK5Q99683 M3K5_HUMAN
no 661 0,00340197 7305 TYROBP DAP12 KARAPO43914 TYOBP_HUMAN
no 662 0,00673931 846 CASR GPRC2A PCAR1P41180 CASR_HUMAN
no 663 0,00268757 27330 RPS6KA6 RSK4Q9UK32 KS6A6_HUMAN
no 664 0,00248494 6016 RIT1 RIBB RIT ROC1Q92963 RIT1_HUMAN
no 665 0,00238291 161742 SPRED1 Q7Z699 SPRE1_HUMAN
no 666 0,00253461 90 ACVR1 ACVRLK2Q04771 ACVR1_HUMAN
no 667 0,00228098 199731 CADM4 IGSF4C NECL4 TSLL2Q8NFZ8 CADM4_HUMAN
yes 668 0,00179067 7976 FZD3 NA NA
no 669 0,00349511 91 ACVR1B ACVRLK4 ALK4P36896 ACV1B_HUMAN
no 670 0,00323785 3667 IRS1 P35568 IRS1_HUMAN
no 671 0,00254282 80310 PDGFD IEGF SCDGFB MSTP036 UNQ1899/PRO4345Q9GZP0 PDGFD_HUMAN
no 672 0,00300973 8882 ZPR1 ZNF259 O75312 ZPR1_HUMAN
no 673 0,00262182 51341 ZBTB7A FBI1 LRF ZBTB7 ZNF857AO95365 ZBT7A_HUMAN
no 674 0,00520025 153090 DAB2IP AF9Q34 AIP1 KIAA1743Q5VWQ8 DAB2P_HUMAN
no 675 0,00299092 9636 ISG15 G1P2 UCRPP05161 ISG15_HUMAN
no 676 0,00410771 56940 DUSP22 JSP1 LMWDSP2 MKPXQ9NRW4 DUS22_HUMAN
no 677 0,00216955 23396 PIP5K1C KIAA0589O60331 PI51C_HUMAN
no 678 0,00228624 9820 CUL7 KIAA0076Q14999 CUL7_HUMAN
no 679 0,00216362 9530 BAG4 SODD O95429 BAG4_HUMAN
no 680 0,00392294 200958 MUC20 KIAA1359 UNQ2782/PRO7170Q8N307 MUC20_HUMAN
no 681 0,0025242 5587 PRKD1 PKD PKD1 PRKCMQ15139 KPCD1_HUMAN
no 682 0,00291775 161198 CLEC14A C14orf27 EGFR5 UNQ236/PRO269Q86T13 CLC14_HUMAN
no 683 0,00459533 6195 RPS6KA1 MAPKAPK1A RSK1Q15418 KS6A1_HUMAN
no 684 0,00230606 9392 TGFBRAP1 Q8WUH2 TGFA1_HUMAN
no 685 0,00355296 79651 RHBDF2 IRHOM2 RHBDL5 RHBDL6Q6PJF5 RHDF2_HUMAN
no 686 0,00288459 25960 ADGRA2 GPR124 KIAA1531 TEM5Q96PE1 AGRA2_HUMAN
no 687 0,00186846 11116 FGFR1OP FOP O95684 FR1OP_HUMAN
no 688 0,0030034 2615 LRRC32 D11S833EQ14392 LRC32_HUMAN
no 689 0,00624847 23768 FLRT2 KIAA0405 UNQ232/PRO265O43155 FLRT2_HUMAN
no 690 0,00246295 5371 PML MYL PP8675 RNF71 TRIM19P29590 PML_HUMAN
no 691 0,003031 57530 CGN KIAA1319Q9P2M7 CING_HUMAN
no 692 0,00322507 7223 TRPC4 Q9UBN4 TRPC4_HUMAN
yes 694 0,00399449 1956 EGFR ERBB ERBB1 HER1P00533 EGFR_HUMAN
no 695 0,00250039 6868 ADAM17 CSVP TACEP78536 ADA17_HUMAN
no 696 0,00667054 2852 GPER1 CEPR CMKRL2 DRY12 GPER GPR30Q99527 GPER1_HUMAN
no 697 0,00208931 637 BID P55957 BID_HUMAN
no 698 0,00265174 200734 SPRED2 Q7Z698 SPRE2_HUMAN
no 699 0,00247285 790 CAD P27708 PYR1_HUMAN
no 700 0,0015375 84335 AKT1S1 PRAS40Q96B36 AKTS1_HUMAN
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no 701 0,00365807 79652 TMEM204 C16orf30 CLP24 UNQ6509/PRO21434Q9BSN7 TM204_HUMAN
no 702 0,00240898 4208 MEF2C Q06413 MEF2C_HUMAN
yes 703 0,00416319 7855 FZD5 NA NA
no 704 0,00342823 2331 FMOD FM SLRR2EQ06828 FMOD_HUMAN
no 705 0,00388074 285 ANGPT2 O15123 ANGP2_HUMAN
no 706 0,0030661 11344 TWF2 PTK9L MSTP011Q6IBS0 TWF2_HUMAN
no 707 0,00236937 650 BMP2 BMP2A P12643 BMP2_HUMAN
no 708 0,00215579 84619 ZGPAT GPATC6 GPATCH6 KIAA1847 ZC3H9 ZC3HDC9 ZIPQ8N5A5 ZGPAT_HUMAN
no 709 0,00321114 81848 SPRY4 Q9C004 SPY4_HUMAN
no 710 0,0052046 8862 APLN APEL Q9ULZ1 APEL_HUMAN
no 711 0,0022076 2120 ETV6 TEL TEL1P41212 ETV6_HUMAN
no 712 0,00310609 56937 PMEPA1 STAG1 TMEPAIQ969W9 PMEPA_HUMAN
no 713 0,00196115 163126 EID2 CRI2 Q8N6I1 EID2_HUMAN
no 714 0,00291732 2257 FGF12 FGF12B FHF1P61328 FGF12_HUMAN
no 715 0,00238212 54567 DLL4 UNQ1895/PRO4341Q9NR61 DLL4_HUMAN
no 716 0,00312824 558 AXL UFO P30530 UFO_HUMAN
no 717 0,00182061 375790 AGRN AGRIN O00468 AGRIN_HUMAN
no 718 0,00315618 1020 CDK5 CDKN5 Q00535 CDK5_HUMAN
no 719 0,0018819 79031 PDCL3 PhLP2A VIAF1Q9H2J4 PDCL3_HUMAN
no 720 0,00255092 9322 TRIP10 CIP4 STOT STPQ15642 CIP4_HUMAN
no 721 0,00297396 728 C5AR1 C5AR C5R1P21730 C5AR1_HUMAN
no 722 0,00163562 147179 WIPF2 WICH WIRE PP10631Q8TF74 WIPF2_HUMAN
no 723 0,00217598 5590 PRKCZ PKC2 Q05513 KPCZ_HUMAN
no 724 0,0019779 79874 RABEP2 RABPT5BQ9H5N1 RABE2_HUMAN
no 725 0,00173956 80199 FUZ FY Q9BT04 FUZZY_HUMAN
no 726 0,00290049 260425 MAGI3 KIAA1634Q5TCQ9 MAGI3_HUMAN
no 727 0,00271438 7043 TGFB3 P10600 TGFB3_HUMAN
no 728 0,00330928 1545 CYP1B1 Q16678 CP1B1_HUMAN
no 729 0,00193192 8527 DGKD KIAA0145Q16760 DGKD_HUMAN
no 730 0,00224936 2817 GPC1 P35052 GPC1_HUMAN
no 731 0,00395925 7056 THBD THRM P07204 TRBM_HUMAN
no 732 0,00941322 3872 KRT17 Q04695 K1C17_HUMAN
no 733 0,00314611 7049 TGFBR3 Q03167 TGBR3_HUMAN
no 734 0,0019821 79812 MMRN2 EMILIN3Q9H8L6 MMRN2_HUMAN
no 735 0,00294452 135228 CD109 CPAMD7Q6YHK3 CD109_HUMAN
no 736 0,00285259 94 ACVRL1 ACVRLK1 ALK1P37023 ACVL1_HUMAN
no 737 0,00160611 79643 CHMP6 VPS20Q96FZ7 CHMP6_HUMAN
no 738 0,00230211 7050 TGIF1 TGIF Q15583 TGIF1_HUMAN
no 739 0,00507461 5138 PDE2A O00408 PDE2A_HUMAN
no 740 0,00158869 2591 GALNT3 Q14435 GALT3_HUMAN
no 741 0,00209095 4093 SMAD9 MADH6 MADH9 SMAD8O15198 SMAD9_HUMAN
no 742 0,00203889 3714 JAG2 Q9Y219 JAG2_HUMAN
no 743 0,0014656 7424 VEGFC P49767 VEGFC_HUMAN
no 744 0,00251446 9265 CYTH3 ARNO3 GRP1 PSCD3O43739 CYH3_HUMAN
no 745 0,00216734 5361 PLXNA1 NOV PLXN1Q9UIW2 PLXA1_HUMAN
no 746 0,00310313 10125 RASGRP1 RASGRPO95267 GRP1_HUMAN
no 747 0,00204362 23294 ANKS1A ANKS1 KIAA0229 ODINQ92625 ANS1A_HUMAN
no 748 0,00340205 672 BRCA1 RNF53 P38398 BRCA1_HUMAN
no 749 0,00526405 2719 GPC3 OCI5 P51654 GPC3_HUMAN
no 750 0,0016933 57732 ZFYVE28 KIAA1643 LST2Q9HCC9 LST2_HUMAN
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no 751 0,00216403 10253 SPRY2 O43597 SPY2_HUMAN
no 752 0,0014835 5526 PPP2R5B Q15173 2A5B_HUMAN
no 753 0,00115779 55177 RMDN3 FAM82A2 FAM82C PTPIP51 hucep-10 UNQ3122/PRO10274Q96TC7 RMD3_HUMAN
no 754 0,00168325 7186 TRAF2 TRAP3 Q12933 TRAF2_HUMAN
no 755 0,0017157 5287 PIK3C2B O00750 P3C2B_HUMAN
no 756 0,00283621 4015 LOX P28300 LYOX_HUMAN
no 757 0,00219818 5336 PLCG2 P16885 PLCG2_HUMAN
no 758 0,00262232 10636 RGS14 O43566 RGS14_HUMAN
no 759 0,00315587 10216 PRG4 MSF SZPQ92954 PRG4_HUMAN
no 760 0,00307945 94031 HTRA3 PRSP P83110 HTRA3_HUMAN
no 761 0,00219279 50855 PARD6A PAR6AQ9NPB6 PAR6A_HUMAN
no 762 0,00140669 1028 CDKN1C KIP2 P49918 CDN1C_HUMAN
no 763 0,00260807 6382 SDC1 SDC P18827 SDC1_HUMAN
no 764 0,00140466 7157 TP53 P53 P04637 P53_HUMAN
no 765 0,00167428 5578 PRKCA PKCA PRKACAP17252 KPCA_HUMAN
no 766 0,0012346 25778 DSTYK KIAA0472 RIP5 RIPK5 SGK496 HDCMD38PQ6XUX3 DUSTY_HUMAN
no 767 0,00210827 51330 TNFRSF12A FN14Q9NP84 TNR12_HUMAN
yes 768 0,00251819 8321 FZD1 NA NA
no 769 0,00255658 10938 EHD1 PAST PAST1 CDABP0131Q9H4M9 EHD1_HUMAN
no 770 0,00323875 1536 CYBB NOX2 P04839 CY24B_HUMAN
no 771 0,00284264 11117 EMILIN1 EMI Q9Y6C2 EMIL1_HUMAN
no 772 0,00156774 5912 RAP2B P61225 RAP2B_HUMAN
yes 773 0,00223837 8322 FZD4 Q9ULV1 FZD4_HUMAN
no 774 0,00175865 4254 KITLG MGF SCFP21583 SCF_HUMAN
no 775 0,00275733 25878 MXRA5 Q9NR99 MXRA5_HUMAN
no 776 0,00278344 3815 KIT SCFR P10721 KIT_HUMAN
no 777 0,00155174 4067 LYN JTK8 P07948 LYN_HUMAN
no 778 0,00239212 5155 PDGFB PDGF2 SISP01127 PDGFB_HUMAN
no 779 0,00257353 2246 FGF1 FGFA P05230 FGF1_HUMAN
no 780 0,00261907 9180 OSMR OSMRBQ99650 OSMR_HUMAN
no 781 0,00338258 8013 NR4A3 CHN CSMF MINOR NOR1 TECQ92570 NR4A3_HUMAN
no 782 0,00200902 6376 CX3CL1 FKN NTT SCYD1 A-152E5.2P78423 X3CL1_HUMAN
no 783 0,00194139 463 ZFHX3 ATBF1 Q15911 ZFHX3_HUMAN
no 784 0,00184364 8742 TNFSF12 APO3L DR3LG UNQ181/PRO207O43508 TNF12_HUMAN
no 785 0,00198079 10454 TAB1 MAP3K7IP1Q15750 TAB1_HUMAN
no 786 0,00662199 143282 FGFBP3 C10orf13 PSEC0101Q8TAT2 FGFP3_HUMAN
no 787 0,00285119 2264 FGFR4 JTK2 TKFP22455 FGFR4_HUMAN
no 788 0,00133261 538 ATP7A MC1 MNKQ04656 ATP7A_HUMAN
no 789 0,00201243 5328 PLAU P00749 UROK_HUMAN
no 790 0,00223231 23625 FAM89B Lrap25Q8N5H3 LRA25_HUMAN
no 791 0,00223854 114990 VASN SLITL2 UNQ314/PRO357/PRO1282Q6EMK4 VASN_HUMAN
no 792 0,00199461 64762 GAREM1 C18orf11 FAM59A GAREMQ9H706 GARE1_HUMAN
no 793 0,001757 6196 RPS6KA2 MAPKAPK1C RSK3Q15349 KS6A2_HUMAN
no 794 0,00155257 2886 GRB7 Q14451 GRB7_HUMAN
no 795 0,00198613 3676 ITGA4 CD49D P13612 ITA4_HUMAN
no 796 0,00170707 7075 TIE1 TIE P35590 TIE1_HUMAN
no 797 0,00197992 56034 PDGFC SCDGF UNQ174/PRO200Q9NRA1 PDGFC_HUMAN
no 798 0,00315835 79633 FAT4 CDHF14 FATJ Nbla00548Q6V0I7 FAT4_HUMAN
no 799 0,00227643 3092 HIP1 O00291 HIP1_HUMAN
no 800 0,00286867 2261 FGFR3 JTK4 P22607 FGFR3_HUMAN
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no 801 0,00200568 5329 PLAUR MO3 UPARQ03405 UPAR_HUMAN
no 802 0,00243504 4221 MEN1 SCG2 O00255 MEN1_HUMAN
no 803 0,00417229 8631 SKAP1 SCAP1 SKAP55Q86WV1 SKAP1_HUMAN
no 804 0,00272182 2690 GHR P10912 GHR_HUMAN
no 805 0,00153772 4092 SMAD7 MADH7 MADH8O15105 SMAD7_HUMAN
no 806 0,00159374 11146 GLMN FAP48 FAP68 VMGLOMQ92990 GLMN_HUMAN
no 807 0,00328861 4504 MT3 P25713 MT3_HUMAN
no 808 0,00244302 9353 SLIT2 SLIL3 O94813 SLIT2_HUMAN
no 809 0,00228829 7409 VAV1 VAV P15498 VAV_HUMAN
no 810 0,00181702 2252 FGF7 KGF P21781 FGF7_HUMAN
no 811 0,0025841 976 CD97 P48960 CD97_HUMAN
no 812 0,00268593 374 AREG AREGB SDGFP15514 AREG_HUMAN
no 813 0,00424304 2155 F7 P08709 FA7_HUMAN
no 814 0,0018764 5600 MAPK11 PRKM11 SAPK2 SAPK2BQ15759 MK11_HUMAN
no 815 0,00410971 154 ADRB2 ADRB2R B2ARP07550 ADRB2_HUMAN
no 816 0,00175014 2323 FLT3LG P49771 FLT3L_HUMAN
no 817 0,00215388 1435 CSF1 P09603 CSF1_HUMAN
no 818 0,00215005 2888 GRB14 Q14449 GRB14_HUMAN
no 819 0,002451 4582 MUC1 PUM P15941 MUC1_HUMAN
no 820 0,00145986 9846 GAB2 KIAA0571Q9UQC2 GAB2_HUMAN
no 821 0,00429864 9076 CLDN1 CLD1 SEMP1 UNQ481/PRO944O95832 CLD1_HUMAN
no 822 0,00169332 23624 CBLC CBL3 RNF57Q9ULV8 CBLC_HUMAN
no 823 0,00178066 2000 ELF4 ELFR MEFQ99607 ELF4_HUMAN
no 824 0,0010606 4088 SMAD3 MADH3P84022 SMAD3_HUMAN
no 825 0,00148414 5228 PGF PGFL PLGFP49763 PLGF_HUMAN
no 826 0,00137915 80004 ESRP2 RBM35B PP7059Q9H6T0 ESRP2_HUMAN
no 827 0,00206449 10272 FSTL3 FLRG UNQ674/PRO1308O95633 FSTL3_HUMAN
no 828 0,00123167 355 FAS APT1 FAS1 TNFRSF6P25445 TNR6_HUMAN
no 829 0,00400227 3576 CXCL8 IL8 P10145 IL8_HUMAN
no 830 0,00211538 6662 SOX9 P48436 SOX9_HUMAN
no 831 0,00173357 5241 PGR NR3C3 P06401 PRGR_HUMAN
no 832 0,00163016 3071 NCKAP1L HEM1P55160 NCKPL_HUMAN
no 833 0,00216786 1839 HBEGF DTR DTS HEGFLQ99075 HBEGF_HUMAN
no 834 0,00102174 5157 PDGFRL PRLTSQ15198 PGFRL_HUMAN
no 835 0,00291615 27286 SRPX2 SRPUL O60687 SRPX2_HUMAN
no 836 0,00138652 7122 CLDN5 AWAL TMVCFO00501 CLD5_HUMAN
no 837 0,00647983 5473 PPBP CTAP3 CXCL7 SCYB7 TGB1 THBGB1P02775 CXCL7_HUMAN
no 838 0,00129297 50515 CHST11 Q9NPF2 CHSTB_HUMAN
no 839 0,00192034 7041 TGFB1I1 ARA55O43294 TGFI1_HUMAN
no 840 0,00147744 9252 RPS6KA5 MSK1O75582 KS6A5_HUMAN
no 841 0,0014279 57556 SEMA6A KIAA1368 SEMAQQ9H2E6 SEM6A_HUMAN
no 842 0,00103193 2064 ERBB2 HER2 MLN19 NEU NGLP04626 ERBB2_HUMAN
no 843 0,00158303 2651 GCNT2 GCNT5 II NACGT1Q8N0V5 GNT2A_HUMAN
no 844 0,00236806 55679 LIMS2 PINCH2Q7Z4I7 LIMS2_HUMAN
no 845 0,00271182 7474 WNT5A P41221 WNT5A_HUMAN
no 846 0,00123755 3965 LGALS9 O00182 LEG9_HUMAN
no 847 0,00125522 93 ACVR2B Q13705 AVR2B_HUMAN
no 848 0,00181104 11151 CORO1A CORO1P31146 COR1A_HUMAN
no 849 0,00136832 9185 REPS2 POB1 Q8NFH8 REPS2_HUMAN
no 850 0,00157815 28514 DLL1 UNQ146/PRO172O00548 DLL1_HUMAN
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no 851 0,00149897 5284 PIGR P01833 PIGR_HUMAN
no 852 0,00093821 10220 GDF11 BMP11O95390 GDF11_HUMAN
no 853 0,00326217 85409 NKD2 Q969F2 NKD2_HUMAN
no 854 0,0015707 7133 TNFRSF1B TNFBR TNFR2P20333 TNR1B_HUMAN
no 855 0,00098492 80139 ZNF703 ZEPPO1 ZPO1Q9H7S9 ZN703_HUMAN
no 856 0,00132138 283149 BCL9L DLNB11Q86UU0 BCL9L_HUMAN
no 857 0,00141402 6591 SNAI2 SLUG SLUGHO43623 SNAI2_HUMAN
no 858 0,00112271 685 BTC P35070 BTC_HUMAN
no 859 0,00126674 85377 MICALL1 KIAA1668 MIRAB13Q8N3F8 MILK1_HUMAN
no 860 0,00139235 958 CD40 TNFRSF5P25942 TNR5_HUMAN
no 861 0,00181955 1952 CELSR2 CDHF10 EGFL2 KIAA0279 MEGF3Q9HCU4 CELR2_HUMAN
no 862 0,001232 7010 TEK TIE2 VMCM VMCM1Q02763 TIE2_HUMAN
no 863 0,00147176 9770 RASSF2 CENP-34 KIAA0168P50749 RASF2_HUMAN
no 864 0,00217829 6004 RGS16 RGSR O15492 RGS16_HUMAN
no 865 0,00165341 90993 CREB3L1 OASIS PSEC0238Q96BA8 CR3L1_HUMAN
no 866 0,00104979 9712 USP6NL KIAA0019Q92738 US6NL_HUMAN
no 867 0,00126041 4851 NOTCH1 TAN1P46531 NOTC1_HUMAN
no 868 0,00082953 128853 DUSP15 C20orf57 VHYQ9H1R2 DUS15_HUMAN
no 869 0,00128233 1796 DOK1 Q99704 DOK1_HUMAN
no 870 0,00103403 57462 MYORG KIAA1161Q6NSJ0 MYORG_HUMAN
no 871 0,00139001 6461 SHB Q15464 SHB_HUMAN
no 872 0,00098749 6548 SLC9A1 APNH1 NHE1P19634 SL9A1_HUMAN
no 873 0,00110938 8986 RPS6KA4 MSK2O75676 KS6A4_HUMAN
no 874 0,00151354 867 CBL CBL2 RNF55P22681 CBL_HUMAN
no 875 0,00125846 656 BMP8B BMP8 P34820 BMP8B_HUMAN
no 876 0,00209917 11033 ADAP1 CENTA1O75689 ADAP1_HUMAN
no 877 0,00167248 3625 INHBB P09529 INHBB_HUMAN
no 878 0,00129605 6457 SH3GL3 CNSA3 SH3D2CQ99963 SH3G3_HUMAN
no 879 0,00324245 1869 E2F1 RBBP3 Q01094 E2F1_HUMAN
no 880 0,00105834 10461 MERTK MER Q12866 MERTK_HUMAN
no 881 0,00247379 84894 LINGO1 LERN1 LRRN6A UNQ201/PRO227Q96FE5 LIGO1_HUMAN
no 882 0,00144132 10451 VAV3 Q9UKW4 VAV3_HUMAN
no 883 0,00116197 1030 CDKN2B MTS2P42772 CDN2B_HUMAN
no 884 0,00087668 55615 PRR5 PROTOR1 PP610P85299 PRR5_HUMAN
no 885 0,00150917 3730 ANOS1 ADMLX KAL KAL1 KALIG1P23352 KALM_HUMAN
no 886 0,00114241 2324 FLT4 VEGFR3 P35916 VGFR3_HUMAN
no 887 0,00130368 8651 SOCS1 SSI1 TIP3O15524 SOCS1_HUMAN
no 888 0,0008714 596 BCL2 P10415 BCL2_HUMAN
no 889 0,00109176 3090 HIC1 ZBTB29 Q14526 HIC1_HUMAN
no 890 0,00122318 719 C3AR1 AZ3B C3R1 HNFAG09Q16581 C3AR_HUMAN
no 891 0,00100463 58512 DLGAP3 DAP3O95886 DLGP3_HUMAN
no 892 0,00078413 268 AMH MIF P03971 MIS_HUMAN
no 893 0,00116908 652 BMP4 BMP2B DVR4P12644 BMP4_HUMAN
no 894 0,00160486 8516 ITGA8 P53708 ITA8_HUMAN
no 895 0,00108693 6403 SELP GMRP GRMPP16109 LYAM3_HUMAN
no 896 0,00096913 1609 DGKQ DAGK4 P52824 DGKQ_HUMAN
no 897 0,00158464 130399 ACVR1C ALK7 Q8NER5 ACV1C_HUMAN
no 898 0,00144074 2619 GAS1 P54826 GAS1_HUMAN
no 899 0,00139563 3691 ITGB4 P16144 ITB4_HUMAN
no 900 0,00115219 152831 KLB Q86Z14 KLOTB_HUMAN
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no 901 0,00133444 4902 NRTN Q99748 NRTN_HUMAN
no 902 0,00112104 4846 NOS3 P29474 NOS3_HUMAN
no 903 0,00232975 3569 IL6 IFNB2 P05231 IL6_HUMAN
no 904 0,00100919 2242 FES FPS P07332 FES_HUMAN
no 905 0,00068253 3600 IL15 P40933 IL15_HUMAN
no 906 0,00111735 81792 ADAMTS12 UNQ1918/PRO4389P58397 ATS12_HUMAN
no 907 0,00094849 1906 EDN1 P05305 EDN1_HUMAN
no 908 0,00188894 367 AR DHTR NR3C4P10275 ANDR_HUMAN
no 909 0,00089367 80864 EGFL8 C6orf8 NG3 UNQ8752/PRO29920Q99944 EGFL8_HUMAN
no 910 0,00102287 284 ANGPT1 KIAA0003Q15389 ANGP1_HUMAN
yes 911 0,00088623 7804 LRP8 APOER2 Q14114 LRP8_HUMAN
no 912 0,00110335 2263 FGFR2 BEK KGFR KSAMP21802 FGFR2_HUMAN
no 913 0,00183841 3484 IGFBP1 IBP1 P08833 IBP1_HUMAN
no 914 0,00134412 2919 CXCL1 GRO GRO1 GROA MGSA SCYB1P09341 GROA_HUMAN
no 915 0,00103039 3690 ITGB3 GP3A P05106 ITB3_HUMAN
no 916 0,00106122 654 BMP6 VGR P22004 BMP6_HUMAN
no 917 0,00068287 84632 AFAP1L2 KIAA1914 XB130Q8N4X5 AF1L2_HUMAN
no 918 0,00087441 7042 TGFB2 P61812 TGFB2_HUMAN
no 919 0,00097412 7185 TRAF1 EBI6 Q13077 TRAF1_HUMAN
no 920 0,00129829 128674 PROKR2 GPR73L1 PKR2Q8NFJ6 PKR2_HUMAN
no 921 0,0009878 1001 CDH3 CDHP P22223 CADH3_HUMAN
no 922 0,00128381 5579 PRKCB PKCB PRKCB1P05771 KPCB_HUMAN
no 923 0,00088295 3082 HGF HPTA P14210 HGF_HUMAN
no 924 0,00137086 8577 TMEFF1 C9orf2Q8IYR6 TEFF1_HUMAN
no 925 0,00262189 23671 TMEFF2 HPP1 TENB2 TPEF UNQ178/PRO204Q9UIK5 TEFF2_HUMAN
no 926 0,00217368 83729 INHBE P58166 INHBE_HUMAN
no 927 0,00165081 10643 IGF2BP3 IMP3 KOC1 VICKZ3O00425 IF2B3_HUMAN
no 928 0,00150144 860 RUNX2 AML3 CBFA1 OSF2 PEBP2AQ13950 RUNX2_HUMAN
no 929 0,00114247 3553 IL1B IL1F2 P01584 IL1B_HUMAN
no 930 0,00081684 1969 EPHA2 ECK P29317 EPHA2_HUMAN
no 931 0,0005936 4688 NCF2 NOXA2 P67PHOXP19878 NCF2_HUMAN
no 932 0,00067355 10817 FRS3 O43559 FRS3_HUMAN
no 933 0,00134248 55359 STYK1 NOK Q6J9G0 STYK1_HUMAN
no 934 0,00067817 3087 HHEX HEX PRH PRHXQ03014 HHEX_HUMAN
no 935 0,00056871 9480 ONECUT2 HNF6BO95948 ONEC2_HUMAN
yes 936 0,00105342 887 CCKBR NA NA
no 937 0,00132395 3175 ONECUT1 HNF6 HNF6AQ9UBC0 HNF6_HUMAN
no 938 0,00112136 335 APOA1 P02647 APOA1_HUMAN
no 939 0,00088353 9402 GRAP2 GADS GRB2L GRIDO75791 GRAP2_HUMAN
no 940 0,00055781 2254 FGF9 P31371 FGF9_HUMAN
no 941 0,00061141 5739 PTGIR PRIPR P43119 PI2R_HUMAN
no 942 0,00064224 54756 IL17RD IL17RLM SEF UNQ6115/PRO20026Q8NFM7 I17RD_HUMAN
no 943 0,00107423 9542 NRG2 NTAK O14511 NRG2_HUMAN
no 944 0,00094564 4804 NGFR TNFRSF16P08138 TNR16_HUMAN
no 945 0,00089601 3574 IL7 P13232 IL7_HUMAN
no 946 0,00070457 145957 NRG4 Q8WWG1 NRG4_HUMAN
no 947 0,00116666 4091 SMAD6 MADH6O43541 SMAD6_HUMAN
no 948 0,00070873 199699 DAND5 CER2 CKTSF1B3 GREM3 SP1Q8N907 DAND5_HUMAN
no 949 0,00055292 64285 RHBDF1 C16orf8 DIST1 IRHOM1Q96CC6 RHDF1_HUMAN
no 950 0,00063601 8877 SPHK1 SK1 SPHK SPKQ9NYA1 SPHK1_HUMAN
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no 951 0,00086991 146433 IL34 C16orf77 Q6ZMJ4 IL34_HUMAN
no 952 0,00085162 3976 LIF HILDA P15018 LIF_HUMAN
no 953 0,00085666 3479 IGF1 IBP1 P05019 IGF1_HUMAN
no 954 0,00109414 3084 NRG1 GGF HGL HRGA NDF SMDFQ02297 NRG1_HUMAN
no 955 0,00069958 375033 PEAR1 MEGF12Q5VY43 PEAR1_HUMAN
no 956 0,0007257 30817 ADGRE2 EMR2Q9UHX3 AGRE2_HUMAN
no 957 0,00031971 5623 PSPN O60542 PSPN_HUMAN
yes 958 0,00077806 4038 LRP4 KIAA0816 LRP10 MEGF7O75096 LRP4_HUMAN
no 959 0,00066159 5764 PTN HBNF1 NEGF1P21246 PTN_HUMAN
no 960 0,00088603 136 ADORA2B P29275 AA2BR_HUMAN
yes 961 0,0007781 8324 FZD7 NA NA
yes 962 0,0004651 8325 FZD8 NA NA
no 963 0,00179787 197 AHSG FETUA PRO2743P02765 FETUA_HUMAN
no 964 0,00059758 7442 TRPV1 VR1 Q8NER1 TRPV1_HUMAN
no 965 0,00039619 7039 TGFA P01135 TGFA_HUMAN
no 966 0,00089392 4318 MMP9 CLG4B P14780 MMP9_HUMAN
no 967 0,00053673 2657 GDF1 P27539 GDF1_HUMAN
no 968 0,00055902 2247 FGF2 FGFB P09038 FGF2_HUMAN
no 969 0,00159389 1524 CX3CR1 CMKBRL1 GPR13P49238 CX3C1_HUMAN
no 970 0,00070607 444882 IGFL4 Q6B9Z1 IGFL4_HUMAN
no 971 0,00106684 1950 EGF P01133 EGF_HUMAN
no 972 0,00046466 4689 NCF4 SH3PXD4Q15080 NCF4_HUMAN
no 973 0,00057649 4070 TACSTD2 GA733-1 M1S1 TROP2P09758 TACD2_HUMAN
no 974 0,0007331 2296 FOXC1 FKHL7 FREAC3Q12948 FOXC1_HUMAN
no 975 0,00048798 150 ADRA2A ADRA2R ADRARP08913 ADA2A_HUMAN
no 976 0,00047954 3586 IL10 P22301 IL10_HUMAN
yes 977 0,00042003 23767 FLRT3 KIAA1469 UNQ856/PRO1865Q9NZU0 FLRT3_HUMAN
no 978 0,00072767 79674 VEPH1 KIAA1692 VEPHQ14D04 MELT_HUMAN
no 979 0,00044852 7301 TYRO3 BYK DTK RSE SKY TIFQ06418 TYRO3_HUMAN
no 980 0,00049625 353500 BMP8A Q7Z5Y6 BMP8A_HUMAN
no 981 0,00033792 7293 TNFRSF4 TXGP1LP43489 TNR4_HUMAN
no 982 0,00047992 139716 GAB3 Q8WWW8 GAB3_HUMAN
no 983 0,00068417 5972 REN P00797 RENI_HUMAN
no 984 0,00119007 931 MS4A1 CD20 P11836 CD20_HUMAN
no 985 0,00065166 79574 EPS8L3 EPS8R3Q8TE67 ES8L3_HUMAN
no 986 0,0004788 2069 EREG O14944 EREG_HUMAN
no 987 0,00048532 7006 TEC PSCTK4 P42680 TEC_HUMAN
no 988 0,00042952 387914 SHISA2 C13orf13 TMEM46 UNQ9166/PRO28631Q6UWI4 SHSA2_HUMAN
no 989 0,0007206 63976 PRDM16 KIAA1675 MEL1 PFM13Q9HAZ2 PRD16_HUMAN
no 990 0,00043274 1789 DNMT3B Q9UBC3 DNM3B_HUMAN
no 991 0,00077082 2625 GATA3 P23771 GATA3_HUMAN
no 992 0,00029278 5028 P2RY1 P47900 P2RY1_HUMAN
no 993 0,00040746 655 BMP7 OP1 P18075 BMP7_HUMAN
no 994 0,00065705 864 RUNX3 AML2 CBFA3 PEBP2A3Q13761 RUNX3_HUMAN
no 995 0,00039491 116844 LRG1 LRG P02750 A2GL_HUMAN
no 996 0,00048953 100507588 TGFBR3L H3BV60 TGR3L_HUMAN
no 997 0,00076062 8822 FGF17 UNQ161/PRO187O60258 FGF17_HUMAN
no 998 0,00034991 10859 LILRB1 ILT2 LIR1 MIR7Q8NHL6 LIRB1_HUMAN
no 999 0,0004145 9220 TIAF1 O95411 TIAF1_HUMAN
no 1000 0,0011412 3483 IGFALS ALS P35858 ALS_HUMAN
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no 1001 0,00084029 27159 CHIA Q9BZP6 CHIA_HUMAN
no 1002 0,00162875 7080 NKX2-1 NKX2A TITF1 TTF1P43699 NKX21_HUMAN
no 1003 0,00040808 2250 FGF5 P12034 FGF5_HUMAN
no 1004 0,00034163 29984 RHOD ARHD O00212 RHOD_HUMAN
no 1005 0,00043961 3747 KCNC2 Q96PR1 KCNC2_HUMAN
no 1006 0,00100383 2691 GHRH GHRF P01286 SLIB_HUMAN
no 1007 0,00071225 4988 OPRM1 MOR1P35372 OPRM_HUMAN
no 1008 0,00033911 53834 FGFRL1 FGFR5 FHFR UNQ480/PRO943Q8N441 FGRL1_HUMAN
no 1009 0,00047802 9052 GPRC5A GPCR5A RAI3 RAIG1Q8NFJ5 RAI3_HUMAN
no 1010 0,00044621 54869 EPS8L1 DRC3 EPS8R1 PP10566Q8TE68 ES8L1_HUMAN
no 1011 0,00066808 9241 NOG Q13253 NOGG_HUMAN
no 1012 0,0004585 10563 CXCL13 BCA1 BLC SCYB13O43927 CXL13_HUMAN
no 1013 0,00044566 55612 FERMT1 C20orf42 KIND1 URP1Q9BQL6 FERM1_HUMAN
no 1014 0,00056542 9048 ARTN EVN Q5T4W7 ARTN_HUMAN
no 1015 0,00050568 7291 TWIST1 BHLHA38 TWISTQ15672 TWST1_HUMAN
no 1016 0,00074547 79801 SHCBP1 Q8NEM2 SHCBP_HUMAN
no 1017 0,00031885 653361 NCF1 NOXO2 SH3PXD1AP14598 NCF1_HUMAN
no 1018 0,00075943 2672 GFI1 ZNF163 Q99684 GFI1_HUMAN
no 1019 0,00069094 117166 WFIKKN1 C16orf12 GASP2 WFIKKN PSEC0040Q96NZ8 WFKN1_HUMAN
no 1020 0,00037843 2066 ERBB4 HER4 Q15303 ERBB4_HUMAN
no 1021 0,00033404 27006 FGF22 UNQ2500/PRO5800Q9HCT0 FGF22_HUMAN
no 1022 0,00047057 338 APOB P04114 APOB_HUMAN
no 1023 0,00061634 10637 LEFTY1 LEFTB LEFTYB UNQ278/PRO317O75610 LFTY1_HUMAN
no 1024 0,00039573 65997 RASL11B Q9BPW5 RSLBB_HUMAN
no 1025 0,00043037 4916 NTRK3 TRKC Q16288 NTRK3_HUMAN
no 1026 0,00026246 5648 MASP1 CRARF CRARF1 PRSS5P48740 MASP1_HUMAN
no 1027 0,00031606 2660 MSTN GDF8 O14793 GDF8_HUMAN
no 1028 0,00036264 729230 CCR2 CMKBR2P41597 CCR2_HUMAN
no 1029 0,00033789 150946 GAREM2 FAM59B GAREML KIAA2038 HRIHFB2063Q75VX8 GARE2_HUMAN
no 1030 0,00042572 8483 CILP UNQ602/PRO1188O75339 CILP1_HUMAN
no 1031 0,00083324 11061 CNMD CHMI LECT1 MYETS1O75829 CNMD_HUMAN
no 1032 0,00062576 627 BDNF P23560 BDNF_HUMAN
no 1033 0,00038483 5008 OSM P13725 ONCM_HUMAN
no 1034 0,00050534 93649 MYOCD MYCDQ8IZQ8 MYCD_HUMAN
no 1035 0,00025036 375387 NRROS LRRC33 UNQ3030/PRO9833Q86YC3 LRC33_HUMAN
no 1036 0,00076948 23769 FLRT1 UNQ752/PRO1483Q9NZU1 FLRT1_HUMAN
no 1037 0,00018215 2661 GDF9 O60383 GDF9_HUMAN
no 1038 0,00049278 2147 F2 P00734 THRB_HUMAN
no 1039 0,00071662 6664 SOX11 P35716 SOX11_HUMAN
no 1040 0,00034945 202309 GAPT C5orf29 Q8N292 GAPT_HUMAN
no 1041 0,00027837 3589 IL11 P20809 IL11_HUMAN
no 1042 0,00025544 53358 SHC3 NSHC SHCCQ92529 SHC3_HUMAN
no 1043 0,00056978 4486 MST1R PTK8 RONQ04912 RON_HUMAN
no 1044 0,00033518 2099 ESR1 ESR NR3A1P03372 ESR1_HUMAN
no 1045 0,0003423 9047 SH2D2A SCAP TSAD VRAPQ9NP31 SH22A_HUMAN
no 1046 0,00022315 10644 IGF2BP2 IMP2 VICKZ2Q9Y6M1 IF2B2_HUMAN
no 1047 0,00046916 9971 NR1H4 BAR FXR HRR1 RIP14Q96RI1 NR1H4_HUMAN
no 1048 0,00042031 5340 PLG P00747 PLMN_HUMAN
no 1049 0,0005596 9370 ADIPOQ ACDC ACRP30 APM1 GBP28Q15848 ADIPO_HUMAN
no 1050 0,00021798 23529 CLCF1 BSF3 CLC NNT1Q9UBD9 CLCF1_HUMAN
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no 1051 0,00046548 651 BMP3 BMP3A P12645 BMP3_HUMAN
no 1052 0,00022149 3694 ITGB6 P18564 ITB6_HUMAN
no 1053 0,0002738 10642 IGF2BP1 CRDBP VICKZ1 ZBP1Q9NZI8 IF2B1_HUMAN
no 1054 0,00068717 6375 XCL1 LTN SCYC1P47992 XCL1_HUMAN
no 1055 0,00047592 222584 FAM83B C6orf143Q5T0W9 FA83B_HUMAN
no 1056 0,00021978 147920 IGFL2 UNQ645/PRO1275Q6UWQ7 IGFL2_HUMAN
yes 1057 0,00025417 658 BMPR1B O00238 BMR1B_HUMAN
no 1058 0,00039571 222663 SCUBE3 CEGF3Q8IX30 SCUB3_HUMAN
no 1059 0,00028568 4435 CITED1 MSG1 Q99966 CITE1_HUMAN
no 1060 0,00022355 5753 PTK6 BRK Q13882 PTK6_HUMAN
no 1061 0,00014937 660 BMX P51813 BMX_HUMAN
no 1062 0,00029543 2255 FGF10 O15520 FGF10_HUMAN
no 1063 0,00039784 4842 NOS1 P29475 NOS1_HUMAN
no 1064 0,00011102 4824 NKX3-1 NKX3.1 NKX3AQ99801 NKX31_HUMAN
yes 1065 0,00025514 4036 LRP2 P98164 LRP2_HUMAN
no 1066 0,00041615 80326 WNT10A Q9GZT5 WN10A_HUMAN
no 1067 0,00035308 8549 LGR5 GPR49 GPR67O75473 LGR5_HUMAN
no 1068 0,00029393 64399 HHIP HIP UNQ5825/PRO19644Q96QV1 HHIP_HUMAN
no 1069 0,00012258 10251 SPRY3 O43610 SPY3_HUMAN
yes 1070 0,00027222 2535 FZD2 NA NA
no 1071 0,00039217 4908 NTF3 P20783 NTF3_HUMAN
no 1072 0,00017454 4803 NGF NGFB P01138 NGF_HUMAN
no 1073 0,0002123 3592 IL12A NKSF1 P29459 IL12A_HUMAN
no 1074 0,00039766 1440 CSF3 C17orf33 GCSFP09919 CSF3_HUMAN
no 1075 0,00065818 2253 FGF8 AIGF P55075 FGF8_HUMAN
no 1076 0,00029705 7472 WNT2 INT1L1 IRPP09544 WNT2_HUMAN
no 1077 0,0002395 3817 KLK2 P20151 KLK2_HUMAN
no 1078 0,00045913 4058 LTK TYK1 P29376 LTK_HUMAN
no 1079 0,00017846 203100 HTRA4 P83105 HTRA4_HUMAN
no 1080 0,00018808 392255 GDF6 BMP13 GDF16Q6KF10 GDF6_HUMAN
no 1081 0,00036514 64102 TNMD CHM1L UNQ771/PRO1565Q9H2S6 TNMD_HUMAN
no 1082 0,00040898 374918 IGFL1 UNQ644/PRO1274Q6UW32 IGFL1_HUMAN
no 1083 0,00018108 151449 GDF7 Q7Z4P5 GDF7_HUMAN
yes 1084 0,00017119 11211 FZD10 NA NA
no 1085 0,00028729 939 CD27 TNFRSF7P26842 CD27_HUMAN
no 1086 0,00017467 2322 FLT3 CD135 FLK2 STK1P36888 FLT3_HUMAN
no 1087 0,00017799 3273 HRG P04196 HRG_HUMAN
no 1088 0,00017601 653 BMP5 P22003 BMP5_HUMAN
no 1089 0,00021365 10568 SLC34A2 O95436 NPT2B_HUMAN
no 1090 0,00019049 84466 MEGF10 KIAA1780Q96KG7 MEG10_HUMAN
no 1091 0,00018354 1270 CNTF P26441 CNTF_HUMAN
no 1092 9,42E-05 6997 TDGF1 CRIPTOP13385 TDGF1_HUMAN
no 1093 8,63E-05 284417 TMEM150B TMEM224A6NC51 T150B_HUMAN
no 1094 0,00012503 22943 DKK1 UNQ492/PRO1008O94907 DKK1_HUMAN
no 1095 0,00013593 2348 FOLR1 FOLR P15328 FOLR1_HUMAN
no 1096 0,00016079 8817 FGF18 UNQ420/PRO856O76093 FGF18_HUMAN
no 1097 0,00018753 238 ALK Q9UM73 ALK_HUMAN
no 1098 0,00031094 3952 LEP OB OBS P41159 LEP_HUMAN
no 1099 0,00020589 55532 SLC30A10 ZNT10 ZNT8Q6XR72 ZNT10_HUMAN
no 1100 0,0001033 2277 VEGFD FIGF O43915 VEGFD_HUMAN
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no 1101 8,31E-05 10718 NRG3 P56975 NRG3_HUMAN
no 1102 0,00013729 55576 STAB2 FEEL2 FELL FEX2 HAREQ8WWQ8 STAB2_HUMAN
no 1103 9,48E-05 4352 MPL TPOR P40238 TPOR_HUMAN
no 1104 0,00018809 284340 CXCL17 VCC1 UNQ473/PRO842Q6UXB2 CXL17_HUMAN
no 1105 9,79E-05 6899 TBX1 O43435 TBX1_HUMAN
no 1106 0,0001646 3565 IL4 P05112 IL4_HUMAN
no 1107 8,00E-05 134 ADORA1 P30542 AA1R_HUMAN
no 1108 0,00015843 4985 OPRD1 OPRD P41143 OPRD_HUMAN
no 1109 0,00010892 4914 NTRK1 MTC TRK TRKAP04629 NTRK1_HUMAN
no 1110 6,51E-05 2303 FOXC2 FKHL14 MFH1Q99958 FOXC2_HUMAN
no 1111 0,00018537 7448 VTN P04004 VTNC_HUMAN
no 1112 0,00025801 4909 NTF4 NTF5 P34130 NTF4_HUMAN
no 1113 7,71E-05 2015 ADGRE1 EMR1 TM7LN3Q14246 AGRE1_HUMAN
no 1114 6,99E-05 255738 PCSK9 NARC1 PSEC0052Q8NBP7 PCSK9_HUMAN
no 1115 0,00010649 284654 RSPO1 Q2MKA7 RSPO1_HUMAN
no 1116 7,65E-05 415117 STX19 Q8N4C7 STX19_HUMAN
no 1117 0,00010124 4878 NPPA ANP PNDP01160 ANF_HUMAN
yes 1118 0,00018924 8326 FZD9 NA NA
no 1119 4,77E-05 26281 FGF20 Q9NP95 FGF20_HUMAN
no 1120 6,67E-05 6863 TAC1 NKA NKNA TAC2P20366 TKN1_HUMAN
no 1121 7,69E-05 269 AMHR2 AMHR MISR2Q16671 AMHR2_HUMAN
no 1122 3,69E-05 84658 ADGRE3 EMR3 UNQ683/PRO1562Q9BY15 AGRE3_HUMAN
no 1123 0,00014716 9982 FGFBP1 FGFBP HBP17Q14512 FGFP1_HUMAN
no 1124 0,00013505 3558 IL2 P60568 IL2_HUMAN
no 1125 5,10E-05 493829 TRIM72 MG53Q6ZMU5 TRI72_HUMAN
no 1126 0,00010004 1437 CSF2 GMCSF P04141 CSF2_HUMAN
no 1127 0,00011886 2220 FCN2 FCNL Q15485 FCN2_HUMAN
no 1128 4,93E-05 50943 FOXP3 IPEX JM2Q9BZS1 FOXP3_HUMAN
no 1129 4,57E-05 3604 TNFRSF9 CD137 ILAQ07011 TNR9_HUMAN
no 1130 0,0001418 5076 PAX2 Q02962 PAX2_HUMAN
no 1131 4,62E-05 8200 GDF5 BMP14 CDMP1P43026 GDF5_HUMAN
no 1132 2,94E-05 345193 LRIT3 Q3SXY7 LRIT3_HUMAN
no 1133 0,0001445 3641 INSL4 Q14641 INSL4_HUMAN
no 1134 4,85E-05 356 FASLG APT1LG1 CD95L FASL TNFSF6P48023 TNFL6_HUMAN
no 1135 5,22E-05 943 TNFRSF8 CD30 D1S166EP28908 TNR8_HUMAN
no 1136 7,57E-05 5148 PDE6G PDEG P18545 CNRG_HUMAN
no 1137 6,13E-05 131405 TRIM71 LIN41 Q2Q1W2 LIN41_HUMAN
no 1138 5,98E-05 8909 ENDOU P21128 ENDOU_HUMAN
no 1139 0,00011881 2689 GH2 P01242 SOM2_HUMAN
no 1140 3,95E-05 2668 GDNF P39905 GDNF_HUMAN
no 1141 4,39E-05 63978 PRDM14 Q9GZV8 PRD14_HUMAN
no 1142 4,71E-05 3596 IL13 NC30 P35225 IL13_HUMAN
no 1143 8,12E-05 124857 WFIKKN2 GASP1 WFIKKNRP UNQ9235/PRO31996Q8TEU8 WFKN2_HUMAN
no 1144 8,33E-05 336 APOA2 P02652 APOA2_HUMAN
no 1145 5,35E-05 388555 IGFL3 UNQ483/PRO982Q6UXB1 IGFL3_HUMAN
no 1146 3,65E-05 3567 IL5 P05113 IL5_HUMAN
no 1147 2,33E-05 84985 FAM83A TSGPQ86UY5 FA83A_HUMAN
no 1148 2,09E-05 255324 EPGN UNQ3072/PRO9904Q6UW88 EPGN_HUMAN
no 1149 2,43E-05 5149 PDE6H Q13956 CNCG_HUMAN
no 1150 5,84E-05 1149 CIDEA O60543 CIDEA_HUMAN
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no 1151 4,82E-05 3827 KNG1 BDK KNGP01042 KNG1_HUMAN
no 1152 2,05E-05 7066 THPO MGDF P40225 TPO_HUMAN
no 1153 4,22E-05 9965 FGF19 UNQ334/PRO533O95750 FGF19_HUMAN
no 1154 2,59E-05 84432 PROK1 UNQ600/PRO1186P58294 PROK1_HUMAN
no 1155 4,39E-05 3359 HTR3A 5HT3R HTR3P46098 5HT3A_HUMAN
no 1156 5,43E-05 652991 SKOR2 CORL2 FUSSEL18Q2VWA4 SKOR2_HUMAN
no 1157 2,48E-05 2693 GHSR Q92847 GHSR_HUMAN
no 1158 3,62E-05 3552 IL1A IL1F1 P01583 IL1A_HUMAN
no 1159 2,15E-05 3083 HGFAC Q04756 HGFA_HUMAN
no 1160 2,30E-05 7044 LEFTY2 EBAF LEFTA LEFTYA TGFB4 PSEC0024O00292 LFTY2_HUMAN
no 1161 1,61E-05 7476 WNT7A O00755 WNT7A_HUMAN
no 1162 1,58E-05 3593 IL12B NKSF2 P29460 IL12B_HUMAN
no 1163 1,25E-05 8928 FOXH1 FAST1 FAST2O75593 FOXH1_HUMAN
no 1164 1,63E-05 9573 GDF3 UNQ222/PRO248Q9NR23 GDF3_HUMAN
no 1165 2,21E-05 354 KLK3 APS P07288 KLK3_HUMAN
no 1166 1,84E-05 3626 INHBC P55103 INHBC_HUMAN
no 1167 1,05E-05 10887 PROKR1 GPR73 PKR1Q8TCW9 PKR1_HUMAN
no 1168 1,60E-05 2688 GH1 P01241 SOMA_HUMAN
no 1169 2,86E-05 3562 IL3 P08700 IL3_HUMAN
no 1170 1,32E-05 8471 IRS4 O14654 IRS4_HUMAN
no 1171 9,26E-06 8823 FGF16 O43320 FGF16_HUMAN
no 1172 8,99E-06 2488 FSHB P01225 FSHB_HUMAN
no 1173 1,56E-05 26291 FGF21 UNQ3115/PRO10196Q9NSA1 FGF21_HUMAN
no 1174 5,47E-06 5015 OTX2 P32243 OTX2_HUMAN
no 1175 4,25E-06 116519 APOA5 RAP3 UNQ411/PRO773Q6Q788 APOA5_HUMAN
no 1176 5,49E-06 112744 IL17F Q96PD4 IL17F_HUMAN
no 1177 3,88E-06 5449 POU1F1 GHF1 PIT1P28069 PIT1_HUMAN
no 1178 3,94E-06 7356 SCGB1A1 CC10 CCSP UGBP11684 UTER_HUMAN
no 1179 3,72E-06 2251 FGF6 HST2 HSTF2P10767 FGF6_HUMAN
no 1180 2,98E-06 2248 FGF3 INT2 P11487 FGF3_HUMAN
no 1181 2,96E-06 4838 NODAL Q96S42 NODAL_HUMAN
no 1182 1,62E-06 27302 BMP10 O95393 BMP10_HUMAN
no 1183 2,23E-06 1443 CSH2 P0DML3 CSH2_HUMAN
no 1184 1,27E-06 8074 FGF23 HYPF UNQ3027/PRO9828Q9GZV9 FGF23_HUMAN
no 1185 2,22E-06 1444 CSHL1 CSHP1 CSLQ14406 CSHL_HUMAN
no 1186 1,49E-06 859 CAV3 P56539 CAV3_HUMAN
no 1187 1,03E-06 5741 PTH P01270 PTHY_HUMAN
no 1188 7,16E-07 7471 WNT1 INT1 P04628 WNT1_HUMAN
no 1189 7,16E-07 341152 OR2AT4 A6NND4 O2AT4_HUMAN
no 1190 0 10816 SPINT3 P49223 SPIT3_HUMAN
no 1191 0 128954 GAB4 Q2WGN9 GAB4_HUMAN
no 1192 0 1442 CSH1 P0DML2 CSH1_HUMAN
no 1193 0 2249 FGF4 HST HSTF1 KS3P08620 FGF4_HUMAN
no 1194 0 3578 IL9 P15248 IL9_HUMAN
no 1195 0 9210 BMP15 GDF9BO95972 BMP15_HUMAN
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UNIPROT_PROTEINNAMESensembl_gene_idGeneSymbol
Elongation factor 1-alpha 1 (EF-1-alpha-1) (Elongation factor Tu) (EF-Tu) (Eukaryotic elongation factor 1 A-1) (eEF1A-1) (Leukocyte receptor cluster member 7)ENSG00000156508EEF1A1
Guanine nucleotide-binding protein G(s) subunit alpha isoforms XLas (Adenylate cyclase-stimulating G alpha protein) (Extra large alphas protein) (XLalphas)ENSG00000087460GNAS
Clusterin (Aging-associated gene 4 protein) (Apolipoprotein J) (Apo-J) (Complement cytolysis inhibitor) (CLI) (Complement-associated protein SP-40,40) (Ku70-binding protein 1) (NA1/NA2) (Sulfated glycoprotein 2) (SGP-2) (Testosterone-repressed prostate message 2) (TRPM-2) [Cleaved into: Clusterin beta chain (ApoJalpha) (Complement cytolysis inhibitor a chain); Clusterin alpha chain (ApoJbeta) (Complement cytolysis inhibitor b chain)]ENSG00000120885CLU
Polyubiquitin-C [Cleaved into: Ubiquitin]ENSG00000150991UBC
Insulin [Cleaved into: Insulin B chain; Insulin A chain]ENSG00000254647INS
Polyubiquitin-B [Cleaved into: Ubiquitin]ENSG00000170315UBB
40S ribosomal protein S2 (40S ribosomal protein S4) (Protein LLRep3) (Small ribosomal subunit protein uS5)ENSG00000140988RPS2
Receptor of activated protein C kinase 1 (Cell proliferation-inducing gene 21 protein) (Guanine nucleotide-binding protein subunit beta-2-like 1) (Guanine nucleotide-binding protein subunit beta-like protein 12.3) (Human lung cancer oncogene 7 protein) (HLC-7) (Receptor for activated C kinase) (Small ribosomal subunit protein RACK1) [Cleaved into: Receptor of activated protein C kinase 1, N-terminally processed (Guanine nucleotide-binding protein subunit beta-2-like 1, N-terminally processed)]ENSG00000204628RACK1
Ubiquitin-40S ribosomal protein S27a (Ubiquitin carboxyl extension protein 80) [Cleaved into: Ubiquitin; 40S ribosomal protein S27a (Small ribosomal subunit protein eS31)]ENSG00000143947RPS27A
E3 ubiquitin-protein ligase NEDD4 (EC 2.3.2.26) (Cell proliferation-inducing gene 53 protein) (HECT-type E3 ubiquitin transferase NEDD4) (Neural precursor cell expressed developmentally down-regulated protein 4) (NEDD-4)ENSG00000069869NEDD4
SPARC (Basement-membrane protein 40) (BM-40) (Osteonectin) (ON) (Secreted protein acidic and rich in cysteine)ENSG00000113140SPARC
Lithostathine-1-alpha (Islet cells regeneration factor) (ICRF) (Islet of Langerhans regenerating protein) (REG) (Pancreatic stone protein) (PSP) (Pancreatic thread protein) (PTP) (Regenerating islet-derived protein 1-alpha) (REG-1-alpha) (Regenerating protein I alpha)ENSG00000115386REG1A
Endoplasmin (94 kDa glucose-regulated protein) (GRP-94) (Heat shock protein 90 kDa beta member 1) (Tumor rejection antigen 1) (gp96 homolog)ENSG00000166598HSP90B1
40S ribosomal protein S3 (EC 4.2.99.18) (Small ribosomal subunit protein uS3)ENSG00000149273RPS3
Heat shock protein HSP 90-beta (HSP 90) (Heat shock 84 kDa) (HSP 84) (HSP84)ENSG00000096384HSP90AB1
Kunitz-type protease inhibitor 2 (Hepatocyte growth factor activator inhibitor type 2) (HAI-2) (Placental bikunin)ENSG00000167642SPINT2
CD63 antigen (Granulophysin) (Lysosomal-associated membrane protein 3) (LAMP-3) (Melanoma-associated antigen ME491) (OMA81H) (Ocular melanoma-associated antigen) (Tetraspanin-30) (Tspan-30) (CD antigen CD63)ENSG00000135404CD63
Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein A1 (hnRNP A1) (Helix-destabilizing protein) (Single-strand RNA-binding protein) (hnRNP core protein A1) [Cleaved into: Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein A1, N-terminally processed]ENSG00000135486HNRNPA1
Heat shock protein HSP 90-alpha (Heat shock 86 kDa) (HSP 86) (HSP86) (Lipopolysaccharide-associated protein 2) (LAP-2) (LPS-associated protein 2) (Renal carcinoma antigen NY-REN-38)ENSG00000080824HSP90AA1
Vimentin ENSG00000026025VIM
Insulin-like growth factor-binding protein 2 (IBP-2) (IGF-binding protein 2) (IGFBP-2)ENSG00000115457IGFBP2
Ubiquitin-60S ribosomal protein L40 (CEP52) (Ubiquitin A-52 residue ribosomal protein fusion product 1) [Cleaved into: Ubiquitin; 60S ribosomal protein L40 (Large ribosomal subunit protein eL40)]ENSG00000221983UBA52
Integrin beta-1 (Fibronectin receptor subunit beta) (Glycoprotein IIa) (GPIIA) (VLA-4 subunit beta) (CD antigen CD29)ENSG00000150093ITGB1
Amyloid-beta precursor protein (APP) (ABPP) (APPI) (Alzheimer disease amyloid protein) (Amyloid precursor protein) (Amyloid-beta A4 protein) (Cerebral vascular amyloid peptide) (CVAP) (PreA4) (Protease nexin-II) (PN-II) [Cleaved into: N-APP; Soluble APP-alpha (S-APP-alpha); Soluble APP-beta (S-APP-beta); C99 (Beta-secretase C-terminal fragment) (Beta-CTF); Amyloid-beta protein 42 (Abeta42) (Beta-APP42); Amyloid-beta protein 40 (Abeta40) (Beta-APP40); C83 (Alpha-secretase C-terminal fragment) (Alpha-CTF); P3(42); P3(40); C80; Gamma-secretase C-terminal fragment 59 (Amyloid intracellular domain 59) (AICD-59) (AID(59)) (Gamma-CTF(59)); Gamma-secretase C-terminal fragment 57 (Amyloid intracellular domain 57) (AICD-57) (AID(57)) (Gamma-CTF(57)); Gamma-secretase C-terminal fragment 50 (Amyloid intracellular domain 50) (AICD-50) (AID(50)) (Gamma-CTF(50)); C31]ENSG00000142192APP
Collagen alpha-1(III) chainENSG00000168542COL3A1
Protein disulfide-isomerase (PDI) (EC 5.3.4.1) (Cellular thyroid hormone-binding protein) (Prolyl 4-hydroxylase subunit beta) (p55)ENSG00000185624P4HB
Fibrinogen alpha chain [Cleaved into: Fibrinopeptide A; Fibrinogen alpha chain]ENSG00000171560FGA
Protein BEX1 (Brain-expressed X-linked protein 1)ENSG00000133169BEX1
Angiotensinogen (Serpin A8) [Cleaved into: Angiotensin-1 (Angiotensin 1-10) (Angiotensin I) (Ang I); Angiotensin-2 (Angiotensin 1-8) (Angiotensin II) (Ang II); Angiotensin-3 (Angiotensin 2-8) (Angiotensin III) (Ang III) (Des-Asp[1]-angiotensin II); Angiotensin-4 (Angiotensin 3-8) (Angiotensin IV) (Ang IV); Angiotensin 1-9; Angiotensin 1-7; Angiotensin 1-5; Angiotensin 1-4]ENSG00000135744AGT
X-box-binding protein 1 (XBP-1) (Tax-responsive element-binding protein 5) (TREB-5) [Cleaved into: X-box-binding protein 1, cytoplasmic form; X-box-binding protein 1, luminal form]ENSG00000100219XBP1
Insulin-like growth factor-binding protein 3 (IBP-3) (IGF-binding protein 3) (IGFBP-3)ENSG00000146674IGFBP3
Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein H (hnRNP H) [Cleaved into: Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein H, N-terminally processed]ENSG00000169045HNRNPH1
Collagen alpha-2(I) chain (Alpha-2 type I collagen)ENSG00000164692COL1A2
Stathmin (Leukemia-associated phosphoprotein p18) (Metablastin) (Oncoprotein 18) (Op18) (Phosphoprotein p19) (pp19) (Prosolin) (Protein Pr22) (pp17)ENSG00000117632STMN1
Alpha-2-macroglobulin receptor-associated protein (Alpha-2-MRAP) (Low density lipoprotein receptor-related protein-associated protein 1) (RAP)ENSG00000163956LRPAP1
Fibronectin (FN) (Cold-insoluble globulin) (CIG) [Cleaved into: Anastellin; Ugl-Y1; Ugl-Y2; Ugl-Y3]ENSG00000115414FN1
Protein S100-A6 (Calcyclin) (Growth factor-inducible protein 2A9) (MLN 4) (Prolactin receptor-associated protein) (PRA) (S100 calcium-binding protein A6)ENSG00000197956S100A6
Membrane cofactor protein (TLX) (Trophoblast leukocyte common antigen) (CD antigen CD46)ENSG00000117335CD46
TSC22 domain family protein 1 (Cerebral protein 2) (Regulatory protein TSC-22) (TGFB-stimulated clone 22 homolog) (Transforming growth factor beta-1-induced transcript 4 protein)ENSG00000102804TSC22D1
Glucose-6-phosphate isomerase (GPI) (EC 5.3.1.9) (Autocrine motility factor) (AMF) (Neuroleukin) (NLK) (Phosphoglucose isomerase) (PGI) (Phosphohexose isomerase) (PHI) (Sperm antigen 36) (SA-36)ENSG00000105220GPI
Secretogranin-3 (Secretogranin III) (SgIII)ENSG00000104112SCG3
Neurosecretory protein VGF [Cleaved into: Neuroendocrine regulatory peptide-1 (NERP-1); Neuroendocrine regulatory peptide-2 (NERP-2); VGF-derived peptide TLQP-21; VGF-derived peptide TLQP-62; Antimicrobial peptide VGF[554-577]]ENSG00000128564VGF
Y-box-binding protein 1 (YB-1) (CCAAT-binding transcription factor I subunit A) (CBF-A) (DNA-binding protein B) (DBPB) (Enhancer factor I subunit A) (EFI-A) (Nuclease-sensitive element-binding protein 1) (Y-box transcription factor)ENSG00000065978YBX1
Proenkephalin-A [Cleaved into: Synenkephalin; Met-enkephalin (Opioid growth factor) (OGF); PENK(114-133); PENK(143-183); Met-enkephalin-Arg-Gly-Leu; Leu-enkephalin; PENK(237-258); Met-enkephalin-Arg-Phe]ENSG00000181195PENK
Protein BEX3 (Brain-expressed X-linked protein 3) (Nerve growth factor receptor-associated protein 1) (Ovarian granulosa cell 13.0 kDa protein HGR74) (p75NTR-associated cell death executor)ENSG00000166681BEX3
Interferon alpha-inducible protein 6 (Interferon-induced protein 6-16) (Ifi-6-16)ENSG00000126709IFI6
Dynein light chain 1, cytoplasmic (8 kDa dynein light chain) (DLC8) (Dynein light chain LC8-type 1) (Protein inhibitor of neuronal nitric oxide synthase) (PIN)ENSG00000088986DYNLL1
Collagen alpha-1(I) chain (Alpha-1 type I collagen)ENSG00000108821COL1A1
ERBB receptor feedback inhibitor 1 (Mitogen-inducible gene 6 protein) (MIG-6)ENSG00000116285ERRFI1
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Transforming protein RhoA (EC 3.6.5.2) (Rho cDNA clone 12) (h12)ENSG00000067560RHOA
Splicing factor, proline- and glutamine-rich (100 kDa DNA-pairing protein) (hPOMp100) (DNA-binding p52/p100 complex, 100 kDa subunit) (Polypyrimidine tract-binding protein-associated-splicing factor) (PSF) (PTB-associated-splicing factor)ENSG00000116560SFPQ
Renin receptor (ATPase H(+)-transporting lysosomal accessory protein 2) (ATPase H(+)-transporting lysosomal-interacting protein 2) (ER-localized type I transmembrane adaptor) (Embryonic liver differentiation factor 10) (N14F) (Renin/prorenin receptor) (Vacuolar ATP synthase membrane sector-associated protein M8-9) (ATP6M8-9) (V-ATPase M8.9 subunit) [Cleaved into: Renin receptor N-terminal fragment; Renin receptor C-terminal fragment]ENSG00000182220ATP6AP2
Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein U (hnRNP U) (GRIP120) (Nuclear p120 ribonucleoprotein) (Scaffold-attachment factor A) (SAF-A) (p120) (pp120)ENSG00000153187HNRNPU
Nucleolin (Protein C23)ENSG00000115053NCL
Retrotransposon-derived protein PEG10 (Embryonal carcinoma differentiation-regulated protein) (Mammalian retrotransposon-derived protein 2) (Myelin expression factor 3-like protein 1) (MEF3-like protein 1) (Paternally expressed gene 10 protein) (Retrotransposon gag domain-containing protein 3) (Retrotransposon-derived gag-like polyprotein) (Ty3/Gypsy-like protein)ENSG00000242265PEG10
Endoplasmic reticulum chaperone BiP (EC 3.6.4.10) (78 kDa glucose-regulated protein) (GRP-78) (Binding-immunoglobulin protein) (BiP) (Heat shock protein 70 family protein 5) (HSP70 family protein 5) (Heat shock protein family A member 5) (Immunoglobulin heavy chain-binding protein)ENSG00000044574HSPA5
CCN family member 2 (Cellular communication network factor 2) (Connective tissue growth factor) (Hypertrophic chondrocyte-specific protein 24) (Insulin-like growth factor-binding protein 8) (IBP-8) (IGF-binding protein 8) (IGFBP-8)ENSG00000118523CCN2
Proto-oncogene c-Fos (Cellular oncogene fos) (G0/G1 switch regulatory protein 7)ENSG00000170345FOS
Alpha-2-macroglobulin (Alpha-2-M) (C3 and PZP-like alpha-2-macroglobulin domain-containing protein 5)ENSG00000175899A2M
Cell division control protein 42 homolog (EC 3.6.5.2) (G25K GTP-binding protein)ENSG00000070831CDC42
Periostin (PN) (Osteoblast-specific factor 2) (OSF-2)ENSG00000133110POSTN
Vascular endothelial growth factor A (VEGF-A) (Vascular permeability factor) (VPF)ENSG00000112715VEGFA
AN1-type zinc finger protein 5 (Zinc finger A20 domain-containing protein 2) (Zinc finger protein 216)ENSG00000107372ZFAND5
Heat shock 70 kDa protein 1A (Heat shock 70 kDa protein 1) (HSP70-1) (HSP70.1)ENSG00000204389HSPA1B
Collagen alpha-1(IV) chain [Cleaved into: Arresten]ENSG00000187498COL4A1
Heat shock 70 kDa protein 1A (Heat shock 70 kDa protein 1) (HSP70-1) (HSP70.1)ENSG00000204389HSPA1A
Protein Wnt-4ENSG00000162552WNT4
Actin-related protein 2/3 complex subunit 3 (Arp2/3 complex 21 kDa subunit) (p21-ARC)ENSG00000111229ARPC3
Dual specificity protein phosphatase 1 (EC 3.1.3.16) (EC 3.1.3.48) (Dual specificity protein phosphatase hVH1) (Mitogen-activated protein kinase phosphatase 1) (MAP kinase phosphatase 1) (MKP-1) (Protein-tyrosine phosphatase CL100)ENSG00000120129DUSP1
Melanoma-associated antigen D1 (MAGE tumor antigen CCF) (MAGE-D1 antigen) (Neurotrophin receptor-interacting MAGE homolog)ENSG00000179222MAGED1
Thrombospondin-1 (Glycoprotein G)ENSG00000137801THBS1
Keratin, type II cytoskeletal 8 (Cytokeratin-8) (CK-8) (Keratin-8) (K8) (Type-II keratin Kb8)ENSG00000170421KRT8
Catenin beta-1 (Beta-catenin)ENSG00000168036CTNNB1
Heat shock protein beta-1 (HspB1) (28 kDa heat shock protein) (Estrogen-regulated 24 kDa protein) (Heat shock 27 kDa protein) (HSP 27) (Stress-responsive protein 27) (SRP27)ENSG00000106211HSPB1
Sequestosome-1 (EBI3-associated protein of 60 kDa) (EBIAP) (p60) (Phosphotyrosine-independent ligand for the Lck SH2 domain of 62 kDa) (Ubiquitin-binding protein p62)ENSG00000161011SQSTM1
Annexin A2 (Annexin II) (Annexin-2) (Calpactin I heavy chain) (Calpactin-1 heavy chain) (Chromobindin-8) (Lipocortin II) (Placental anticoagulant protein IV) (PAP-IV) (Protein I) (p36)ENSG00000182718ANXA2
Ras-related C3 botulinum toxin substrate 1 (EC 3.6.5.2) (Cell migration-inducing gene 5 protein) (Ras-like protein TC25) (p21-Rac1)ENSG00000136238RAC1
Fibroblast growth factor receptor 1 (FGFR-1) (EC 2.7.10.1) (Basic fibroblast growth factor receptor 1) (BFGFR) (bFGF-R-1) (Fms-like tyrosine kinase 2) (FLT-2) (N-sam) (Proto-oncogene c-Fgr) (CD antigen CD331)ENSG00000077782FGFR1
Neuroplastin (Stromal cell-derived receptor 1) (SDR-1)ENSG00000156642NPTN
Kinectin (CG-1 antigen) (Kinesin receptor)ENSG00000126777KTN1
Protein disulfide-isomerase A6 (EC 5.3.4.1) (Endoplasmic reticulum protein 5) (ER protein 5) (ERp5) (Protein disulfide isomerase P5) (Thioredoxin domain-containing protein 7)ENSG00000143870PDIA6
Calcitonin [Cleaved into: Calcitonin; Katacalcin (Calcitonin carboxyl-terminal peptide) (CCP) (PDN-21)]ENSG00000110680CALCA
Rho-related GTP-binding protein RhoB (Rho cDNA clone 6) (h6)ENSG00000143878RHOB
Glucosidase 2 subunit beta (80K-H protein) (Glucosidase II subunit beta) (Protein kinase C substrate 60.1 kDa protein heavy chain) (PKCSH)ENSG00000130175PRKCSH
Transcription factor jun-BENSG00000171223JUNB
Cbp/p300-interacting transactivator 2 (MSG-related protein 1) (MRG-1) (P35srj)ENSG00000164442CITED2
Focal adhesion kinase 1 (FADK 1) (EC 2.7.10.2) (Focal adhesion kinase-related nonkinase) (FRNK) (Protein phosphatase 1 regulatory subunit 71) (PPP1R71) (Protein-tyrosine kinase 2) (p125FAK) (pp125FAK)ENSG00000169398PTK2
Interleukin-6 receptor subunit beta (IL-6 receptor subunit beta) (IL-6R subunit beta) (IL-6R-beta) (IL-6RB) (CDw130) (Interleukin-6 signal transducer) (Membrane glycoprotein 130) (gp130) (Oncostatin-M receptor subunit alpha) (CD antigen CD130)ENSG00000134352IL6ST
Amyloid-like protein 2 (APLP-2) (APPH) (Amyloid protein homolog) (CDEI box-binding protein) (CDEBP)ENSG00000084234APLP2
Neudesin (Cell immortalization-related protein 2) (Neuron-derived neurotrophic factor) (Protein GIG47) (Secreted protein of unknown function) (SPUF protein)ENSG00000117691NENF
Collagen alpha-2(IV) chain [Cleaved into: Canstatin]ENSG00000134871COL4A2
Microtubule-associated protein 1B (MAP-1B) [Cleaved into: MAP1B heavy chain; MAP1 light chain LC1]ENSG00000131711MAP1B
Annexin A6 (67 kDa calelectrin) (Annexin VI) (Annexin-6) (Calphobindin-II) (CPB-II) (Chromobindin-20) (Lipocortin VI) (Protein III) (p68) (p70)ENSG00000197043ANXA6
Signal transducer and activator of transcription 3 (Acute-phase response factor)ENSG00000168610STAT3
AP-2 complex subunit mu (AP-2 mu chain) (Adaptin-mu2) (Adaptor protein complex AP-2 subunit mu) (Adaptor-related protein complex 2 subunit mu) (Clathrin assembly protein complex 2 mu medium chain) (Clathrin coat assembly protein AP50) (Clathrin coat-associated protein AP50) (HA2 50 kDa subunit) (Plasma membrane adaptor AP-2 50 kDa protein)ENSG00000161203AP2M1
14-3-3 protein eta (Protein AS1)ENSG00000128245YWHAH
Transitional endoplasmic reticulum ATPase (TER ATPase) (EC 3.6.4.6) (15S Mg(2+)-ATPase p97 subunit) (Valosin-containing protein) (VCP)ENSG00000165280VCP
Nck-associated protein 1 (NAP 1) (Membrane-associated protein HEM-2) (p125Nap1)ENSG00000061676NCKAP1
Epithelial discoidin domain-containing receptor 1 (Epithelial discoidin domain receptor 1) (EC 2.7.10.1) (CD167 antigen-like family member A) (Cell adhesion kinase) (Discoidin receptor tyrosine kinase) (HGK2) (Mammary carcinoma kinase 10) (MCK-10) (Protein-tyrosine kinase 3A) (Protein-tyrosine kinase RTK-6) (TRK E) (Tyrosine kinase DDR) (Tyrosine-protein kinase CAK) (CD antigen CD167a)ENSG00000204580DDR1
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Galectin-1 (Gal-1) (14 kDa laminin-binding protein) (HLBP14) (14 kDa lectin) (Beta-galactoside-binding lectin L-14-I) (Galaptin) (HBL) (HPL) (Lactose-binding lectin 1) (Lectin galactoside-binding soluble 1) (Putative MAPK-activating protein PM12) (S-Lac lectin 1)ENSG00000100097LGALS1
Glutathione S-transferase P (EC 2.5.1.18) (GST class-pi) (GSTP1-1)ENSG00000084207GSTP1
Hypoxia-inducible factor 1-alpha (HIF-1-alpha) (HIF1-alpha) (ARNT-interacting protein) (Basic-helix-loop-helix-PAS protein MOP1) (Class E basic helix-loop-helix protein 78) (bHLHe78) (Member of PAS protein 1) (PAS domain-containing protein 8)ENSG00000100644HIF1A
CD44 antigen (CDw44) (Epican) (Extracellular matrix receptor III) (ECMR-III) (GP90 lymphocyte homing/adhesion receptor) (HUTCH-I) (Heparan sulfate proteoglycan) (Hermes antigen) (Hyaluronate receptor) (Phagocytic glycoprotein 1) (PGP-1) (Phagocytic glycoprotein I) (PGP-I) (CD antigen CD44)ENSG00000026508CD44
Golgi apparatus protein 1 (CFR-1) (Cysteine-rich fibroblast growth factor receptor) (E-selectin ligand 1) (ESL-1) (Golgi sialoglycoprotein MG-160)ENSG00000090863GLG1
RNA-binding protein EWS (EWS oncogene) (Ewing sarcoma breakpoint region 1 protein)ENSG00000182944EWSR1
ADP-ribosylation factor 4ENSG00000168374ARF4
Nephronectin (Preosteoblast EGF-like repeat protein with MAM domain) (Protein EGFL6-like)ENSG00000168743NPNT
Serine/threonine-protein phosphatase PP1-gamma catalytic subunit (PP-1G) (EC 3.1.3.16) (Protein phosphatase 1C catalytic subunit)ENSG00000186298PPP1CC
Laminin subunit beta-1 (Laminin B1 chain) (Laminin-1 subunit beta) (Laminin-10 subunit beta) (Laminin-12 subunit beta) (Laminin-2 subunit beta) (Laminin-6 subunit beta) (Laminin-8 subunit beta)ENSG00000091136LAMB1
Midkine (MK) (Amphiregulin-associated protein) (ARAP) (Midgestation and kidney protein) (Neurite outgrowth-promoting factor 2) (Neurite outgrowth-promoting protein)ENSG00000110492MDK
Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase FKBP1A (PPIase FKBP1A) (EC 5.2.1.8) (12 kDa FK506-binding protein) (12 kDa FKBP) (FKBP-12) (Calstabin-1) (FK506-binding protein 1A) (FKBP-1A) (Immunophilin FKBP12) (Rotamase)ENSG00000088832FKBP1A
Transcription intermediary factor 1-beta (TIF1-beta) (E3 SUMO-protein ligase TRIM28) (EC 2.3.2.27) (KRAB-associated protein 1) (KAP-1) (KRAB-interacting protein 1) (KRIP-1) (Nuclear corepressor KAP-1) (RING finger protein 96) (RING-type E3 ubiquitin transferase TIF1-beta) (Tripartite motif-containing protein 28)ENSG00000130726TRIM28
Protein BEX4 (BEX1-like protein 1) (Brain-expressed X-linked protein 4) (Nerve growth factor receptor-associated protein 3)ENSG00000102409BEX4
Ras GTPase-activating-like protein IQGAP1 (p195)ENSG00000140575IQGAP1
Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein M (hnRNP M)ENSG00000099783HNRNPM
Nuclear receptor corepressor 1 (N-CoR) (N-CoR1)ENSG00000141027NCOR1
Elongin-B (EloB) (Elongin 18 kDa subunit) (RNA polymerase II transcription factor SIII subunit B) (SIII p18) (Transcription elongation factor B polypeptide 2)ENSG00000103363ELOB
Mothers against decapentaplegic homolog 2 (MAD homolog 2) (Mothers against DPP homolog 2) (JV18-1) (Mad-related protein 2) (hMAD-2) (SMAD family member 2) (SMAD 2) (Smad2) (hSMAD2)ENSG00000175387SMAD2
Plasminogen activator inhibitor 1 (PAI) (PAI-1) (Endothelial plasminogen activator inhibitor) (Serpin E1)ENSG00000106366SERPINE1
Programmed cell death protein 6 (Apoptosis-linked gene 2 protein homolog) (ALG-2)ENSG00000249915PDCD6
Nucleolysin TIA-1 isoform p40 (RNA-binding protein TIA-1) (T-cell-restricted intracellular antigen-1) (TIA-1) (p40-TIA-1)ENSG00000116001TIA1
Protein BRICK1 (BRK1)ENSG00000254999BRK1
14-3-3 protein gamma (Protein kinase C inhibitor protein 1) (KCIP-1) [Cleaved into: 14-3-3 protein gamma, N-terminally processed]ENSG00000170027YWHAG
Insulin-like growth factor-binding protein 4 (IBP-4) (IGF-binding protein 4) (IGFBP-4)ENSG00000141753IGFBP4
Serine protease HTRA1 (EC 3.4.21.-) (High-temperature requirement A serine peptidase 1) (L56) (Serine protease 11)ENSG00000166033HTRA1
Homeobox protein Meis2 (Meis1-related protein 1)ENSG00000134138MEIS2
Syntenin-1 (Melanoma differentiation-associated protein 9) (MDA-9) (Pro-TGF-alpha cytoplasmic domain-interacting protein 18) (TACIP18) (Scaffold protein Pbp1) (Syndecan-binding protein 1)ENSG00000137575SDCBP
Polypyrimidine tract-binding protein 1 (PTB) (57 kDa RNA-binding protein PPTB-1) (Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein I) (hnRNP I)ENSG00000011304PTBP1
RAC-gamma serine/threonine-protein kinase (EC 2.7.11.1) (Protein kinase Akt-3) (Protein kinase B gamma) (PKB gamma) (RAC-PK-gamma) (STK-2)ENSG00000117020AKT3
Thioredoxin-like protein 4A (DIM1 protein homolog) (Spliceosomal U5 snRNP-specific 15 kDa protein) (Thioredoxin-like U5 snRNP protein U5-15kD)ENSG00000141759TXNL4A
Nuclear receptor subfamily 4 group A member 1 (Early response protein NAK1) (Nuclear hormone receptor NUR/77) (Nur77) (Orphan nuclear receptor HMR) (Orphan nuclear receptor TR3) (ST-59) (Testicular receptor 3)ENSG00000123358NR4A1
Charged multivesicular body protein 5 (Chromatin-modifying protein 5) (SNF7 domain-containing protein 2) (Vacuolar protein sorting-associated protein 60) (Vps60) (hVps60)ENSG00000086065CHMP5
AP-2 complex subunit beta (AP105B) (Adaptor protein complex AP-2 subunit beta) (Adaptor-related protein complex 2 subunit beta) (Beta-2-adaptin) (Beta-adaptin) (Clathrin assembly protein complex 2 beta large chain) (Plasma membrane adaptor HA2/AP2 adaptin beta subunit)ENSG00000006125AP2B1
Phosphatidylinositol 3,4,5-trisphosphate 3-phosphatase and dual-specificity protein phosphatase PTEN (EC 3.1.3.16) (EC 3.1.3.48) (EC 3.1.3.67) (Mutated in multiple advanced cancers 1) (Phosphatase and tensin homolog)ENSG00000171862PTEN
Serotransferrin (Transferrin) (Beta-1 metal-binding globulin) (Siderophilin)ENSG00000091513TF
Fibrinogen gamma chainENSG00000171557FGG
Adhesion G-protein coupled receptor G1 (G-protein coupled receptor 56) (Protein TM7XN1) [Cleaved into: ADGRG1 N-terminal fragment (ADGRG1 NT) (GPR56 N-terminal fragment) (GPR56 NT) (GPR56(N)) (GPR56 extracellular subunit) (GPR56 subunit alpha); ADGRG1 C-terminal fragment (ADGRG1 CT) (GPR56 C-terminal fragment) (GPR56 CT) (GPR56(C)) (GPR56 seven-transmembrane subunit) (GPR56 7TM) (GPR56 subunit beta)]ENSG00000205336ADGRG1
Nardilysin (EC 3.4.24.61) (N-arginine dibasic convertase) (NRD convertase) (NRD-C) (Nardilysin convertase)ENSG00000078618NRDC
Charged multivesicular body protein 3 (Chromatin-modifying protein 3) (Neuroendocrine differentiation factor) (Vacuolar protein sorting-associated protein 24) (hVps24)ENSG00000115561CHMP3
Leucine-rich repeat flightless-interacting protein 1 (LRR FLII-interacting protein 1) (GC-binding factor 2) (TAR RNA-interacting protein)ENSG00000124831LRRFIP1
Insulin-like growth factor-binding protein 5 (IBP-5) (IGF-binding protein 5) (IGFBP-5)ENSG00000115461IGFBP5
Apolipoprotein E (Apo-E)ENSG00000130203APOE
Rho guanine nucleotide exchange factor 12 (Leukemia-associated RhoGEF)ENSG00000196914ARHGEF12
Integrin alpha-1 (CD49 antigen-like family member A) (Laminin and collagen receptor) (VLA-1) (CD antigen CD49a)ENSG00000213949ITGA1
Dynamin-2 (EC 3.6.5.5)ENSG00000079805DNM2
Zinc finger MYM-type protein 2 (Fused in myeloproliferative disorders protein) (Rearranged in atypical myeloproliferative disorder protein) (Zinc finger protein 198)ENSG00000121741ZMYM2
Insulin receptor (IR) (EC 2.7.10.1) (CD antigen CD220) [Cleaved into: Insulin receptor subunit alpha; Insulin receptor subunit beta]ENSG00000171105INSR
Hepatoma-derived growth factor (HDGF) (High mobility group protein 1-like 2) (HMG-1L2)ENSG00000143321HDGF
Ataxin-2 (Spinocerebellar ataxia type 2 protein) (Trinucleotide repeat-containing gene 13 protein)ENSG00000204842ATXN2
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Serine-threonine kinase receptor-associated protein (MAP activator with WD repeats) (UNR-interacting protein) (WD-40 repeat protein PT-WD)ENSG00000023734STRAP
Syndecan-2 (SYND2) (Fibroglycan) (Heparan sulfate proteoglycan core protein) (HSPG) (CD antigen CD362)ENSG00000169439SDC2
Casein kinase II subunit beta (CK II beta) (Phosvitin) (Protein G5a)ENSG00000204435CSNK2B
CASP8 and FADD-like apoptosis regulator (Caspase homolog) (CASH) (Caspase-eight-related protein) (Casper) (Caspase-like apoptosis regulatory protein) (CLARP) (Cellular FLICE-like inhibitory protein) (c-FLIP) (FADD-like antiapoptotic molecule 1) (FLAME-1) (Inhibitor of FLICE) (I-FLICE) (MACH-related inducer of toxicity) (MRIT) (Usurpin) [Cleaved into: CASP8 and FADD-like apoptosis regulator subunit p43; CASP8 and FADD-like apoptosis regulator subunit p12]ENSG00000003402CFLAR
Mothers against decapentaplegic homolog 4 (MAD homolog 4) (Mothers against DPP homolog 4) (Deletion target in pancreatic carcinoma 4) (SMAD family member 4) (SMAD 4) (Smad4) (hSMAD4)ENSG00000141646SMAD4
Probable ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase FAF-X (EC 3.4.19.12) (Deubiquitinating enzyme FAF-X) (Fat facets in mammals) (hFAM) (Fat facets protein-related, X-linked) (Ubiquitin thioesterase FAF-X) (Ubiquitin-specific protease 9, X chromosome) (Ubiquitin-specific-processing protease FAF-X)ENSG00000124486USP9X
Delta and Notch-like epidermal growth factor-related receptorENSG00000187957DNER
Legumain (EC 3.4.22.34) (Asparaginyl endopeptidase) (Protease, cysteine 1)ENSG00000100600LGMN
Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase NIMA-interacting 1 (EC 5.2.1.8) (Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase Pin1) (PPIase Pin1) (Rotamase Pin1)ENSG00000127445PIN1
Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein F (hnRNP F) (Nucleolin-like protein mcs94-1) [Cleaved into: Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein F, N-terminally processed]ENSG00000169813HNRNPF
Copine-3 (Copine III)ENSG00000085719CPNE3
Tyrosine-protein phosphatase non-receptor type 11 (EC 3.1.3.48) (Protein-tyrosine phosphatase 1D) (PTP-1D) (Protein-tyrosine phosphatase 2C) (PTP-2C) (SH-PTP2) (SHP-2) (Shp2) (SH-PTP3)ENSG00000179295PTPN11
U2 snRNP-associated SURP motif-containing protein (140 kDa Ser/Arg-rich domain protein) (U2-associated protein SR140)ENSG00000163714U2SURP
Epidermal growth factor receptor substrate 15 (Protein Eps15) (Protein AF-1p)ENSG00000085832EPS15
PC4 and SFRS1-interacting protein (CLL-associated antigen KW-7) (Dense fine speckles 70 kDa protein) (DFS 70) (Lens epithelium-derived growth factor) (Transcriptional coactivator p75/p52)ENSG00000164985PSIP1
28 kDa heat- and acid-stable phosphoprotein (PDGF-associated protein) (PAP) (PDGFA-associated protein 1) (PAP1)ENSG00000106244PDAP1
Vascular endothelial growth factor B (VEGF-B) (VEGF-related factor) (VRF)ENSG00000173511VEGFB
TP53-binding protein 1 (53BP1) (p53-binding protein 1) (p53BP1)ENSG00000067369TP53BP1
Neuropilin-1 (Vascular endothelial cell growth factor 165 receptor) (CD antigen CD304)ENSG00000099250NRP1
Beclin-1 (Coiled-coil myosin-like BCL2-interacting protein) (Protein GT197) [Cleaved into: Beclin-1-C 35 kDa; Beclin-1-C 37 kDa]ENSG00000126581BECN1
Complement C3 (C3 and PZP-like alpha-2-macroglobulin domain-containing protein 1) [Cleaved into: Complement C3 beta chain; C3-beta-c (C3bc); Complement C3 alpha chain; C3a anaphylatoxin; Acylation stimulating protein (ASP) (C3adesArg); Complement C3b alpha' chain; Complement C3c alpha' chain fragment 1; Complement C3dg fragment; Complement C3g fragment; Complement C3d fragment; Complement C3f fragment; Complement C3c alpha' chain fragment 2]ENSG00000125730C3
Integrin alpha-V (Vitronectin receptor) (Vitronectin receptor subunit alpha) (CD antigen CD51) [Cleaved into: Integrin alpha-V heavy chain; Integrin alpha-V light chain]ENSG00000138448ITGAV
Annexin A1 (Annexin I) (Annexin-1) (Calpactin II) (Calpactin-2) (Chromobindin-9) (Lipocortin I) (Phospholipase A2 inhibitory protein) (p35)ENSG00000135046ANXA1
E3 ubiquitin-protein ligase Mdm2 (EC 2.3.2.27) (Double minute 2 protein) (Hdm2) (Oncoprotein Mdm2) (RING-type E3 ubiquitin transferase Mdm2) (p53-binding protein Mdm2)ENSG00000135679MDM2
DNA-directed RNA polymerases I, II, and III subunit RPABC4 (RNA polymerases I, II, and III subunit ABC4) (ABC10-alpha) (DNA-directed RNA polymerase II subunit K) (RNA polymerase II 7.0 kDa subunit) (RPB7.0) (RPB10alpha)ENSG00000147669POLR2K
Src substrate cortactin (Amplaxin) (Oncogene EMS1)ENSG00000085733CTTN
Programmed cell death protein 5 (TF-1 cell apoptosis-related protein 19) (Protein TFAR19)ENSG00000105185PDCD5
Plexin-B1 (Semaphorin receptor SEP)ENSG00000164050PLXNB1
Nucleoprotein TPR (Megator) (NPC-associated intranuclear protein) (Translocated promoter region protein)ENSG00000047410TPR
Transcription factor AP-1 (Activator protein 1) (AP1) (Proto-oncogene c-Jun) (V-jun avian sarcoma virus 17 oncogene homolog) (p39)ENSG00000177606JUN
DNA-directed RNA polymerase II subunit RPB2 (EC 2.7.7.6) (DNA-directed RNA polymerase II 140 kDa polypeptide) (DNA-directed RNA polymerase II subunit B) (RNA polymerase II subunit 2) (RNA polymerase II subunit B2)ENSG00000047315POLR2B
Transport and Golgi organization protein 1 homolog (TANGO1) (C219-reactive peptide) (D320) (Melanoma inhibitory activity protein 3)ENSG00000154305MIA3
Rho-associated protein kinase 1 (EC 2.7.11.1) (Renal carcinoma antigen NY-REN-35) (Rho-associated, coiled-coil-containing protein kinase 1) (Rho-associated, coiled-coil-containing protein kinase I) (ROCK-I) (p160 ROCK-1) (p160ROCK)ENSG00000067900ROCK1
RAC-alpha serine/threonine-protein kinase (EC 2.7.11.1) (Protein kinase B) (PKB) (Protein kinase B alpha) (PKB alpha) (Proto-oncogene c-Akt) (RAC-PK-alpha)ENSG00000142208AKT1
Sorting nexin-2 (Transformation-related gene 9 protein) (TRG-9)ENSG00000205302SNX2
Kinase D-interacting substrate of 220 kDa (Ankyrin repeat-rich membrane-spanning protein)ENSG00000134313KIDINS220
E3 ubiquitin-protein ligase NEURL1 (EC 2.3.2.27) (Neuralized-like protein 1A) (h-neu) (h-neuralized 1) (RING finger protein 67) (RING-type E3 ubiquitin transferase NEURL1)ENSG00000107954NEURL1
Unconventional prefoldin RPB5 interactor 1 (Protein NNX3) (Protein phosphatase 1 regulatory subunit 19) (RNA polymerase II subunit 5-mediating protein) (RPB5-mediating protein)ENSG00000105176URI1
Growth factor receptor-bound protein 10 (GRB10 adapter protein) (Insulin receptor-binding protein Grb-IR)ENSG00000106070GRB10
Large proline-rich protein BAG6 (BAG family molecular chaperone regulator 6) (BCL2-associated athanogene 6) (BAG-6) (HLA-B-associated transcript 3) (Protein G3) (Protein Scythe)ENSG00000204463BAG6
General transcription factor IIF subunit 1 (General transcription factor IIF 74 kDa subunit) (Transcription initiation factor IIF subunit alpha) (TFIIF-alpha) (Transcription initiation factor RAP74)ENSG00000125651GTF2F1
Protein sprouty homolog 1 (Spry-1)ENSG00000164056SPRY1
Serine/threonine-protein phosphatase 5 (PP5) (EC 3.1.3.16) (Protein phosphatase T) (PP-T) (PPT)ENSG00000011485PPP5C
Furin (EC 3.4.21.75) (Dibasic-processing enzyme) (Paired basic amino acid residue-cleaving enzyme) (PACE)ENSG00000140564FURIN
Chloride intracellular channel protein 4 (Intracellular chloride ion channel protein p64H1)ENSG00000169504CLIC4
Protein phosphatase 1A (EC 3.1.3.16) (Protein phosphatase 2C isoform alpha) (PP2C-alpha) (Protein phosphatase IA)ENSG00000100614PPM1A
TGF-beta receptor type-1 (TGFR-1) (EC 2.7.11.30) (Activin A receptor type II-like protein kinase of 53kD) (Activin receptor-like kinase 5) (ALK-5) (ALK5) (Serine/threonine-protein kinase receptor R4) (SKR4) (TGF-beta type I receptor) (Transforming growth factor-beta receptor type I) (TGF-beta receptor type I) (TbetaR-I)ENSG00000106799TGFBR1
RAC-beta serine/threonine-protein kinase (EC 2.7.11.1) (Protein kinase Akt-2) (Protein kinase B beta) (PKB beta) (RAC-PK-beta)ENSG00000105221AKT2
Laminin subunit gamma-1 (Laminin B2 chain) (Laminin-1 subunit gamma) (Laminin-10 subunit gamma) (Laminin-11 subunit gamma) (Laminin-2 subunit gamma) (Laminin-3 subunit gamma) (Laminin-4 subunit gamma) (Laminin-6 subunit gamma) (Laminin-7 subunit gamma) (Laminin-8 subunit gamma) (Laminin-9 subunit gamma) (S-laminin subunit gamma) (S-LAM gamma)ENSG00000135862LAMC1
Mothers against decapentaplegic homolog 5 (MAD homolog 5) (Mothers against DPP homolog 5) (JV5-1) (SMAD family member 5) (SMAD 5) (Smad5) (hSmad5)ENSG00000113658SMAD5
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GRB10-interacting GYF protein 2 (PERQ amino acid-rich with GYF domain-containing protein 2) (Trinucleotide repeat-containing gene 15 protein)ENSG00000204120GIGYF2
Histone deacetylase 1 (HD1) (EC 3.5.1.98)ENSG00000116478HDAC1
Tuberin (Tuberous sclerosis 2 protein)ENSG00000103197TSC2
Sorting nexin-1ENSG00000028528SNX1
Early growth response protein 1 (EGR-1) (AT225) (Nerve growth factor-induced protein A) (NGFI-A) (Transcription factor ETR103) (Transcription factor Zif268) (Zinc finger protein 225) (Zinc finger protein Krox-24)ENSG00000120738EGR1
Thyroid receptor-interacting protein 11 (TR-interacting protein 11) (TRIP-11) (Clonal evolution-related gene on chromosome 14 protein) (Golgi-associated microtubule-binding protein 210) (GMAP-210) (Trip230)ENSG00000100815TRIP11
CLIP-associating protein 2 (Cytoplasmic linker-associated protein 2) (Protein Orbit homolog 2) (hOrbit2)ENSG00000163539CLASP2
Klotho (EC 3.2.1.31) [Cleaved into: Klotho peptide]ENSG00000133116KL
CD320 antigen (8D6 antigen) (FDC-signaling molecule 8D6) (FDC-SM-8D6) (Transcobalamin receptor) (TCblR) (CD antigen CD320)ENSG00000167775CD320
Poly [ADP-ribose] polymerase 1 (PARP-1) (EC 2.4.2.30) (ADP-ribosyltransferase diphtheria toxin-like 1) (ARTD1) (DNA ADP-ribosyltransferase PARP1) (EC 2.4.2.-) (NAD(+) ADP-ribosyltransferase 1) (ADPRT 1) (Poly[ADP-ribose] synthase 1) (Protein poly-ADP-ribosyltransferase PARP1) (EC 2.4.2.-)ENSG00000143799PARP1
Insulin gene enhancer protein ISL-1 (Islet-1)ENSG00000016082ISL1
Ezrin (Cytovillin) (Villin-2) (p81)ENSG00000092820EZR
Vascular endothelial growth factor receptor 1 (VEGFR-1) (EC 2.7.10.1) (Fms-like tyrosine kinase 1) (FLT-1) (Tyrosine-protein kinase FRT) (Tyrosine-protein kinase receptor FLT) (FLT) (Vascular permeability factor receptor)ENSG00000102755FLT1
Homeodomain-interacting protein kinase 2 (hHIPk2) (EC 2.7.11.1)ENSG00000064393HIPK2
Latent-transforming growth factor beta-binding protein 3 (LTBP-3)ENSG00000168056LTBP3
Death-associated protein kinase 1 (DAP kinase 1) (EC 2.7.11.1)ENSG00000196730DAPK1
Nucleolysin TIAR (TIA-1-related protein)ENSG00000151923TIAL1
Arf-GAP with coiled-coil, ANK repeat and PH domain-containing protein 2 (Centaurin-beta-2) (Cnt-b2)ENSG00000114331ACAP2
Insulin-like growth factor-binding protein 3 receptor (IGFBP-3R) (Transmembrane protein 219)ENSG00000149932TMEM219
Mitogen-activated protein kinase 1 (MAP kinase 1) (MAPK 1) (EC 2.7.11.24) (ERT1) (Extracellular signal-regulated kinase 2) (ERK-2) (MAP kinase isoform p42) (p42-MAPK) (Mitogen-activated protein kinase 2) (MAP kinase 2) (MAPK 2)ENSG00000100030MAPK1
Huntingtin-interacting protein 1-related protein (HIP1-related protein) (Huntingtin-interacting protein 12) (HIP-12)ENSG00000130787HIP1R
Ribosomal protein S6 kinase alpha-3 (S6K-alpha-3) (EC 2.7.11.1) (90 kDa ribosomal protein S6 kinase 3) (p90-RSK 3) (p90RSK3) (Insulin-stimulated protein kinase 1) (ISPK-1) (MAP kinase-activated protein kinase 1b) (MAPK-activated protein kinase 1b) (MAPKAP kinase 1b) (MAPKAPK-1b) (Ribosomal S6 kinase 2) (RSK-2) (pp90RSK2)ENSG00000177189RPS6KA3
Intraflagellar transport protein 20 homolog (hIFT20)ENSG00000109083IFT20
E3 ubiquitin-protein ligase Itchy homolog (Itch) (EC 2.3.2.26) (Atrophin-1-interacting protein 4) (AIP4) (HECT-type E3 ubiquitin transferase Itchy homolog) (NFE2-associated polypeptide 1) (NAPP1)ENSG00000078747ITCH
Pumilio homolog 1 (HsPUM) (Pumilio-1)ENSG00000134644PUM1
Dual specificity protein phosphatase 3 (EC 3.1.3.16) (EC 3.1.3.48) (Dual specificity protein phosphatase VHR) (Vaccinia H1-related phosphatase) (VHR)ENSG00000108861DUSP3
Protein NDRG4 (Brain development-related molecule 1) (N-myc downstream-regulated gene 4 protein) (Vascular smooth muscle cell-associated protein 8) (SMAP-8)ENSG00000103034NDRG4
Kunitz-type protease inhibitor 1 (Hepatocyte growth factor activator inhibitor type 1) (HAI-1)ENSG00000166145SPINT1
SNW domain-containing protein 1 (Nuclear protein SkiP) (Nuclear receptor coactivator NCoA-62) (Ski-interacting protein)ENSG00000100603SNW1
Cyclic AMP-dependent transcription factor ATF-2 (cAMP-dependent transcription factor ATF-2) (EC 2.3.1.48) (Activating transcription factor 2) (Cyclic AMP-responsive element-binding protein 2) (CREB-2) (cAMP-responsive element-binding protein 2) (HB16) (Histone acetyltransferase ATF2) (cAMP response element-binding protein CRE-BP1)ENSG00000115966ATF2
Histone deacetylase 5 (HD5) (EC 3.5.1.98) (Antigen NY-CO-9)ENSG00000108840HDAC5
Asporin (Periodontal ligament-associated protein 1) (PLAP-1)ENSG00000106819ASPN
Vacuolar protein-sorting-associated protein 25 (hVps25) (Dermal papilla-derived protein 9) (ELL-associated protein of 20 kDa) (ESCRT-II complex subunit VPS25)ENSG00000131475VPS25
Disintegrin and metalloproteinase domain-containing protein 10 (ADAM 10) (EC 3.4.24.81) (CDw156) (Kuzbanian protein homolog) (Mammalian disintegrin-metalloprotease) (CD antigen CD156c)ENSG00000137845ADAM10
DNA-directed RNA polymerase II subunit RPB1 (RNA polymerase II subunit B1) (EC 2.7.7.6) (DNA-directed RNA polymerase II subunit A) (DNA-directed RNA polymerase III largest subunit) (RNA-directed RNA polymerase II subunit RPB1) (EC 2.7.7.48)ENSG00000181222POLR2A
Calcium signal-modulating cyclophilin ligand (CAML)ENSG00000164615CAMLG
72 kDa type IV collagenase (EC 3.4.24.24) (72 kDa gelatinase) (Gelatinase A) (Matrix metalloproteinase-2) (MMP-2) (TBE-1) [Cleaved into: PEX]ENSG00000087245MMP2
DNA-directed RNA polymerases I, II, and III subunit RPABC1 (RNA polymerases I, II, and III subunit ABC1) (DNA-directed RNA polymerase II 23 kDa polypeptide) (DNA-directed RNA polymerase II subunit E) (RPB5 homolog) (XAP4)ENSG00000099817POLR2E
DCC-interacting protein 13-beta (Dip13-beta) (Adapter protein containing PH domain, PTB domain and leucine zipper motif 2)ENSG00000136044APPL2
TGF-beta receptor type-2 (TGFR-2) (EC 2.7.11.30) (TGF-beta type II receptor) (Transforming growth factor-beta receptor type II) (TGF-beta receptor type II) (TbetaR-II)ENSG00000163513TGFBR2
Integrin-linked protein kinase (EC 2.7.11.1) (59 kDa serine/threonine-protein kinase) (ILK-1) (ILK-2) (p59ILK)ENSG00000166333ILK
Sorting nexin-6 (TRAF4-associated factor 2) [Cleaved into: Sorting nexin-6, N-terminally processed]ENSG00000129515SNX6
Protein CREG1 (Cellular repressor of E1A-stimulated genes 1)ENSG00000143162CREG1
RanBP-type and C3HC4-type zinc finger-containing protein 1 (EC 2.3.2.31) (HBV-associated factor 4) (Heme-oxidized IRP2 ubiquitin ligase 1) (HOIL-1) (Hepatitis B virus X-associated protein 4) (RING finger protein 54) (RING-type E3 ubiquitin transferase HOIL-1) (Ubiquitin-conjugating enzyme 7-interacting protein 3)ENSG00000125826RBCK1
Pogo transposable element with ZNF domain (Suppressor of hairy wing homolog 5) (Zinc finger protein 280E) (Zinc finger protein 635)ENSG00000143442POGZ
Erbin (Densin-180-like protein) (Erbb2-interacting protein) (Protein LAP2)ENSG00000112851ERBIN
EGF-containing fibulin-like extracellular matrix protein 1 (Extracellular protein S1-5) (Fibrillin-like protein) (Fibulin-3) (FIBL-3)ENSG00000115380EFEMP1
DNA-directed RNA polymerase II subunit RPB3 (RNA polymerase II subunit 3) (RNA polymerase II subunit B3) (DNA-directed RNA polymerase II 33 kDa polypeptide) (RPB33) (DNA-directed RNA polymerase II subunit C) (RPB31)ENSG00000102978POLR2C
RNA binding protein fox-1 homolog 2 (Fox-1 homolog B) (Hexaribonucleotide-binding protein 2) (RNA-binding motif protein 9) (RNA-binding protein 9) (Repressor of tamoxifen transcriptional activity)ENSG00000100320RBFOX2
Protein BEX5 (Brain-expressed X-linked protein 5) (NGFRAP1-like protein 1) (Nerve growth factor receptor-associated protein 2)ENSG00000184515BEX5
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Basement membrane-specific heparan sulfate proteoglycan core protein (HSPG) (Perlecan) (PLC) [Cleaved into: Endorepellin; LG3 peptide]ENSG00000142798HSPG2
Signal transducer and activator of transcription 1-alpha/beta (Transcription factor ISGF-3 components p91/p84)ENSG00000115415STAT1
Coagulation factor V (Activated protein C cofactor) (Proaccelerin, labile factor) [Cleaved into: Coagulation factor V heavy chain; Coagulation factor V light chain]ENSG00000198734F5
Protein farnesyltransferase/geranylgeranyltransferase type-1 subunit alpha (EC 2.5.1.58) (EC 2.5.1.59) (CAAX farnesyltransferase subunit alpha) (FTase-alpha) (Ras proteins prenyltransferase subunit alpha) (Type I protein geranyl-geranyltransferase subunit alpha) (GGTase-I-alpha)ENSG00000168522FNTA
Phosphatidylinositol 3-kinase regulatory subunit alpha (PI3-kinase regulatory subunit alpha) (PI3K regulatory subunit alpha) (PtdIns-3-kinase regulatory subunit alpha) (Phosphatidylinositol 3-kinase 85 kDa regulatory subunit alpha) (PI3-kinase subunit p85-alpha) (PtdIns-3-kinase regulatory subunit p85-alpha)ENSG00000145675PIK3R1
DNA-directed RNA polymerase II subunit RPB9 (RNA polymerase II subunit B9) (DNA-directed RNA polymerase II subunit I) (RNA polymerase II 14.5 kDa subunit) (RPB14.5)ENSG00000105258POLR2I
Growth factor receptor-bound protein 2 (Adapter protein GRB2) (Protein Ash) (SH2/SH3 adapter GRB2)ENSG00000177885GRB2
Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 15 (EC 3.4.19.12) (Deubiquitinating enzyme 15) (Ubiquitin thioesterase 15) (Ubiquitin-specific-processing protease 15) (Unph-2) (Unph4)ENSG00000135655USP15
Enhancer of filamentation 1 (hEF1) (CRK-associated substrate-related protein) (CAS-L) (CasL) (Cas scaffolding protein family member 2) (Neural precursor cell expressed developmentally down-regulated protein 9) (NEDD-9) (Renal carcinoma antigen NY-REN-12) (p105) [Cleaved into: Enhancer of filamentation 1 p55]ENSG00000111859NEDD9
Sortilin (100 kDa NT receptor) (Glycoprotein 95) (Gp95) (Neurotensin receptor 3) (NT3) (NTR3)ENSG00000134243SORT1
Extracellular sulfatase Sulf-1 (hSulf-1) (EC 3.1.6.-)ENSG00000137573SULF1
Dickkopf-related protein 3 (Dickkopf-3) (Dkk-3) (hDkk-3)ENSG00000050165DKK3
Leucine-rich repeat protein SHOC-2 (Protein soc-2 homolog) (Protein sur-8 homolog)ENSG00000108061SHOC2
Signal transducer and activator of transcription 5BENSG00000173757STAT5B
Tight junction protein ZO-1 (Tight junction protein 1) (Zona occludens protein 1) (Zonula occludens protein 1)ENSG00000104067TJP1
Band 4.1-like protein 5ENSG00000115109EPB41L5
E3 ubiquitin-protein ligase CHIP (EC 2.3.2.27) (Antigen NY-CO-7) (CLL-associated antigen KW-8) (Carboxy terminus of Hsp70-interacting protein) (RING-type E3 ubiquitin transferase CHIP) (STIP1 homology and U box-containing protein 1)ENSG00000103266STUB1
NA NA NA
Histone deacetylase 2 (HD2) (EC 3.5.1.98)ENSG00000196591HDAC2
Anterior gradient protein 2 homolog (AG-2) (hAG-2) (HPC8) (Secreted cement gland protein XAG-2 homolog)ENSG00000106541AGR2
Ras-related protein Rab-14ENSG00000119396RAB14
ADP-ribosylation factor 6ENSG00000165527ARF6
Histone deacetylase 6 (HD6) (EC 3.5.1.98) (Tubulin-lysine deacetylase HDAC6) (EC 3.5.1.-)ENSG00000094631HDAC6
Integrin alpha-6 (CD49 antigen-like family member F) (VLA-6) (CD antigen CD49f) [Cleaved into: Integrin alpha-6 heavy chain; Integrin alpha-6 light chain; Processed integrin alpha-6 (Alpha6p)]ENSG00000091409ITGA6
Rho guanine nucleotide exchange factor 7 (Beta-Pix) (COOL-1) (PAK-interacting exchange factor beta) (p85)ENSG00000102606ARHGEF7
Prolow-density lipoprotein receptor-related protein 1 (LRP-1) (Alpha-2-macroglobulin receptor) (A2MR) (Apolipoprotein E receptor) (APOER) (CD antigen CD91) [Cleaved into: Low-density lipoprotein receptor-related protein 1 85 kDa subunit (LRP-85); Low-density lipoprotein receptor-related protein 1 515 kDa subunit (LRP-515); Low-density lipoprotein receptor-related protein 1 intracellular domain (LRPICD)]ENSG00000123384LRP1
Bifunctional heparan sulfate N-deacetylase/N-sulfotransferase 1 (EC 2.8.2.8) (Glucosaminyl N-deacetylase/N-sulfotransferase 1) (NDST-1) (N-heparan sulfate sulfotransferase 1) (N-HSST 1) ([Heparan sulfate]-glucosamine N-sulfotransferase 1) (HSNST 1) [Includes: Heparan sulfate N-deacetylase 1 (EC 3.-.-.-); Heparan sulfate N-sulfotransferase 1 (EC 2.8.2.-)]ENSG00000070614NDST1
Rab GTPase-binding effector protein 1 (Rabaptin-4) (Rabaptin-5) (Rabaptin-5alpha) (Renal carcinoma antigen NY-REN-17)ENSG00000029725RABEP1
Latent-transforming growth factor beta-binding protein 4 (LTBP-4)ENSG00000090006LTBP4
Paxillin ENSG00000089159PXN
Platelet-derived growth factor receptor beta (PDGF-R-beta) (PDGFR-beta) (EC 2.7.10.1) (Beta platelet-derived growth factor receptor) (Beta-type platelet-derived growth factor receptor) (CD140 antigen-like family member B) (Platelet-derived growth factor receptor 1) (PDGFR-1) (CD antigen CD140b)ENSG00000113721PDGFRB
Engulfment and cell motility protein 1 (Protein ced-12 homolog)ENSG00000155849ELMO1
Regulator of cell cycle RGCC (Response gene to complement 32 protein) (RGC-32)ENSG00000102760RGCC
Serine/threonine-protein kinase Sgk1 (EC 2.7.11.1) (Serum/glucocorticoid-regulated kinase 1)ENSG00000118515SGK1
KN motif and ankyrin repeat domain-containing protein 1 (Ankyrin repeat domain-containing protein 15) (Kidney ankyrin repeat-containing protein)ENSG00000107104KANK1
E3 SUMO-protein ligase ZNF451 (EC 2.3.2.-) (Coactivator for steroid receptors) (E3 SUMO-protein transferase ZNF451) (Zinc finger protein 451)ENSG00000112200ZNF451
Rap guanine nucleotide exchange factor 2 (Cyclic nucleotide ras GEF) (CNrasGEF) (Neural RAP guanine nucleotide exchange protein) (nRap GEP) (PDZ domain-containing guanine nucleotide exchange factor 1) (PDZ-GEF1) (RA-GEF-1) (Ras/Rap1-associating GEF-1)ENSG00000109756RAPGEF2
Cyclin-dependent kinase inhibitor 1B (Cyclin-dependent kinase inhibitor p27) (p27Kip1)ENSG00000111276CDKN1B
Junctional adhesion molecule A (JAM-A) (Junctional adhesion molecule 1) (JAM-1) (Platelet F11 receptor) (Platelet adhesion molecule 1) (PAM-1) (CD antigen CD321)ENSG00000158769F11R
Elongin-C (EloC) (Elongin 15 kDa subunit) (RNA polymerase II transcription factor SIII subunit C) (SIII p15) (Transcription elongation factor B polypeptide 1)ENSG00000154582ELOC
PH-interacting protein (PHIP) (DDB1- and CUL4-associated factor 14) (IRS-1 PH domain-binding protein) (WD repeat-containing protein 11)ENSG00000146247PHIP
Cullin-1 (CUL-1)ENSG00000055130CUL1
Ski-like protein (Ski-related oncogene) (Ski-related protein)ENSG00000136603SKIL
Tyrosine-protein phosphatase non-receptor type 12 (EC 3.1.3.48) (PTP-PEST) (Protein-tyrosine phosphatase G1) (PTPG1)ENSG00000127947PTPN12
Kinesin-like protein KIF1B (Klp)ENSG00000054523KIF1B
Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 8 (EC 3.4.19.12) (Deubiquitinating enzyme 8) (Ubiquitin isopeptidase Y) (hUBPy) (Ubiquitin thioesterase 8) (Ubiquitin-specific-processing protease 8)ENSG00000138592USP8
Sortilin-related receptor (Low-density lipoprotein receptor relative with 11 ligand-binding repeats) (LDLR relative with 11 ligand-binding repeats) (LR11) (SorLA-1) (Sorting protein-related receptor containing LDLR class A repeats) (SorLA)ENSG00000137642SORL1
Fibulin-1 (FIBL-1)ENSG00000077942FBLN1
Neuronal regeneration-related protein (Neuronal protein 3.1) (Protein p311)ENSG00000134986NREP
Alpha-(1,6)-fucosyltransferase (Alpha1-6FucT) (EC 2.4.1.68) (Fucosyltransferase 8) (GDP-L-Fuc:N-acetyl-beta-D-glucosaminide alpha1,6-fucosyltransferase) (GDP-fucose--glycoprotein fucosyltransferase) (Glycoprotein 6-alpha-L-fucosyltransferase)ENSG00000033170FUT8
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Collagen alpha-1(XVIII) chain [Cleaved into: Endostatin; Non-collagenous domain 1 (NC1)]ENSG00000182871COL18A1
Laminin subunit beta-2 (Laminin B1s chain) (Laminin-11 subunit beta) (Laminin-14 subunit beta) (Laminin-15 subunit beta) (Laminin-3 subunit beta) (Laminin-4 subunit beta) (Laminin-7 subunit beta) (Laminin-9 subunit beta) (S-laminin subunit beta) (S-LAM beta)ENSG00000172037LAMB2
Neurexin-1-beta (Neurexin I-beta)ENSG00000179915NRXN1
Disintegrin and metalloproteinase domain-containing protein 9 (ADAM 9) (EC 3.4.24.-) (Cellular disintegrin-related protein) (Meltrin-gamma) (Metalloprotease/disintegrin/cysteine-rich protein 9) (Myeloma cell metalloproteinase)ENSG00000168615ADAM9
Sorting nexin-5ENSG00000089006SNX5
Tyrosine-protein kinase Fyn (EC 2.7.10.2) (Proto-oncogene Syn) (Proto-oncogene c-Fyn) (Src-like kinase) (SLK) (p59-Fyn)ENSG00000010810FYN
Cytoskeleton-associated protein 4 (63-kDa cytoskeleton-linking membrane protein) (Climp-63) (p63)ENSG00000136026CKAP4
COP9 signalosome complex subunit 5 (SGN5) (Signalosome subunit 5) (EC 3.4.-.-) (Jun activation domain-binding protein 1)ENSG00000121022COPS5
Alpha-taxilin ENSG00000084652TXLNA
Glucocorticoid receptor (GR) (Nuclear receptor subfamily 3 group C member 1)ENSG00000113580NR3C1
Pleckstrin homology domain-containing family A member 1 (PH domain-containing family A member 1) (Tandem PH domain-containing protein 1) (TAPP-1)ENSG00000107679PLEKHA1
Growth arrest-specific protein 6 (GAS-6) (AXL receptor tyrosine kinase ligand)ENSG00000183087GAS6
Cysteine-rich motor neuron 1 protein (CRIM-1) (Cysteine-rich repeat-containing protein S52) [Cleaved into: Processed cysteine-rich motor neuron 1 protein]ENSG00000150938CRIM1
Integrin beta-5ENSG00000082781ITGB5
DNA-directed RNA polymerases I, II, and III subunit RPABC2 (RNA polymerases I, II, and III subunit ABC2) (DNA-directed RNA polymerase II subunit F) (DNA-directed RNA polymerases I, II, and III 14.4 kDa polypeptide) (RPABC14.4) (RPB14.4) (RPB6 homolog) (RPC15)ENSG00000100142POLR2F
Probable helicase senataxin (EC 3.6.4.-) (Amyotrophic lateral sclerosis 4 protein) (SEN1 homolog) (Senataxin)ENSG00000107290SETX
Unconventional myosin-Ic (Myosin I beta) (MMI-beta) (MMIb)ENSG00000197879MYO1C
Rapamycin-insensitive companion of mTOR (AVO3 homolog) (hAVO3)ENSG00000164327RICTOR
DNA replication licensing factor MCM7 (EC 3.6.4.12) (CDC47 homolog) (P1.1-MCM3)ENSG00000166508MCM7
Epidermal growth factor-like protein 7 (EGF-like protein 7) (Multiple epidermal growth factor-like domains protein 7) (Multiple EGF-like domains protein 7) (NOTCH4-like protein) (Vascular endothelial statin) (VE-statin) (Zneu1)ENSG00000172889EGFL7
DCC-interacting protein 13-alpha (Dip13-alpha) (Adapter protein containing PH domain, PTB domain and leucine zipper motif 1)ENSG00000157500APPL1
Epsin-1 (EH domain-binding mitotic phosphoprotein) (EPS-15-interacting protein 1)ENSG00000063245EPN1
Breast cancer anti-estrogen resistance protein 1 (CRK-associated substrate) (Cas scaffolding protein family member 1) (p130cas)ENSG00000050820BCAR1
Crk-like proteinENSG00000099942CRKL
Phospholipid scramblase 1 (PL scramblase 1) (Ca(2+)-dependent phospholipid scramblase 1) (Erythrocyte phospholipid scramblase) (MmTRA1b)ENSG00000188313PLSCR1
Golgi reassembly-stacking protein 2 (GRS2) (Golgi phosphoprotein 6) (GOLPH6) (Golgi reassembly-stacking protein of 55 kDa) (GRASP55) (p59)ENSG00000115806GORASP2
Aryl hydrocarbon receptor (Ah receptor) (AhR) (Class E basic helix-loop-helix protein 76) (bHLHe76)ENSG00000106546AHR
DNA-directed RNA polymerase II subunit RPB11-a (RNA polymerase II subunit B11-a) (RPB11a) (DNA-directed RNA polymerase II subunit J-1) (RNA polymerase II 13.3 kDa subunit)ENSG00000005075POLR2J
PHD finger protein 14ENSG00000106443PHF14
Serrate RNA effector molecule homolog (Arsenite-resistance protein 2)ENSG00000087087SRRT
Platelet glycoprotein 4 (Fatty acid translocase) (FAT) (Glycoprotein IIIb) (GPIIIB) (Leukocyte differentiation antigen CD36) (PAS IV) (PAS-4) (Platelet collagen receptor) (Platelet glycoprotein IV) (GPIV) (Thrombospondin receptor) (CD antigen CD36)ENSG00000135218CD36
Protein NDRG2 (N-myc downstream-regulated gene 2 protein) (Protein Syld709613)ENSG00000165795NDRG2
RAF proto-oncogene serine/threonine-protein kinase (EC 2.7.11.1) (Proto-oncogene c-RAF) (cRaf) (Raf-1)ENSG00000132155RAF1
NAD-dependent protein deacetylase sirtuin-2 (EC 2.3.1.286) (Regulatory protein SIR2 homolog 2) (SIR2-like protein 2)ENSG00000068903SIRT2
High affinity cAMP-specific and IBMX-insensitive 3',5'-cyclic phosphodiesterase 8A (EC 3.1.4.53)ENSG00000073417PDE8A
Junctional adhesion molecule C (JAM-C) (JAM-2) (Junctional adhesion molecule 3) (JAM-3) [Cleaved into: Soluble form of JAM-C (sJAM-C)]ENSG00000166086JAM3
Hepatocyte growth factor-regulated tyrosine kinase substrate (Hrs) (Protein pp110)ENSG00000185359HGS
Growth hormone-releasing hormone receptor (GHRH receptor) (Growth hormone-releasing factor receptor) (GRF receptor) (GRFR)ENSG00000106128GHRHR
C-C motif chemokine 2 (HC11) (Monocyte chemoattractant protein 1) (Monocyte chemotactic and activating factor) (MCAF) (Monocyte chemotactic protein 1) (MCP-1) (Monocyte secretory protein JE) (Small-inducible cytokine A2)ENSG00000108691CCL2
Presenilin-1 (PS-1) (EC 3.4.23.-) (Protein S182) [Cleaved into: Presenilin-1 NTF subunit; Presenilin-1 CTF subunit; Presenilin-1 CTF12 (PS1-CTF12)]ENSG00000080815PSEN1
E3 ubiquitin-protein ligase NRDP1 (EC 2.3.2.27) (RING finger protein 41) (RING-type E3 ubiquitin transferase NRDP1)ENSG00000181852RNF41
Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein Q (hnRNP Q) (Glycine- and tyrosine-rich RNA-binding protein) (GRY-RBP) (NS1-associated protein 1) (Synaptotagmin-binding, cytoplasmic RNA-interacting protein)ENSG00000135316SYNCRIP
CREB-binding protein (EC 2.3.1.48)ENSG00000005339CREBBP
Nuclear receptor ROR-alpha (Nuclear receptor RZR-alpha) (Nuclear receptor subfamily 1 group F member 1) (RAR-related orphan receptor A) (Retinoid-related orphan receptor-alpha)ENSG00000069667RORA
Tumor susceptibility gene 101 protein (ESCRT-I complex subunit TSG101)ENSG00000074319TSG101
Histone deacetylase 3 (HD3) (EC 3.5.1.98) (RPD3-2) (SMAP45)ENSG00000171720HDAC3
Rho-associated protein kinase 2 (EC 2.7.11.1) (Rho kinase 2) (Rho-associated, coiled-coil-containing protein kinase 2) (Rho-associated, coiled-coil-containing protein kinase II) (ROCK-II) (p164 ROCK-2)ENSG00000134318ROCK2
Acidic fibroblast growth factor intracellular-binding protein (aFGF intracellular-binding protein) (FGF-1 intracellular-binding protein)ENSG00000172500FIBP
Coiled-coil domain-containing protein 50 (Protein Ymer)ENSG00000152492CCDC50
Protein kinase C epsilon type (EC 2.7.11.13) (nPKC-epsilon)ENSG00000171132PRKCE
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Glycogen synthase kinase-3 beta (GSK-3 beta) (EC 2.7.11.26) (Serine/threonine-protein kinase GSK3B) (EC 2.7.11.1)ENSG00000082701GSK3B
Ras-related protein Rab-13 (Cell growth-inhibiting gene 4 protein)ENSG00000143545RAB13
E3 ubiquitin-protein ligase HERC2 (EC 2.3.2.26) (HECT domain and RCC1-like domain-containing protein 2) (HECT-type E3 ubiquitin transferase HERC2)ENSG00000128731HERC2
Membrane-associated guanylate kinase, WW and PDZ domain-containing protein 2 (Atrophin-1-interacting protein 1) (AIP-1) (Atrophin-1-interacting protein A) (Membrane-associated guanylate kinase inverted 2) (MAGI-2)ENSG00000187391MAGI2
LIM domain and actin-binding protein 1 (Epithelial protein lost in neoplasm)ENSG00000050405LIMA1
Alpha- and gamma-adaptin-binding protein p34ENSG00000103591AAGAB
Villin-1 ENSG00000127831VIL1
DNA-directed RNA polymerase II subunit RPB7 (RNA polymerase II subunit B7) (DNA-directed RNA polymerase II subunit G) (RNA polymerase II 19 kDa subunit) (RPB19)ENSG00000168002POLR2G
LIM and senescent cell antigen-like-containing domain protein 1 (Particularly interesting new Cys-His protein 1) (PINCH-1) (Renal carcinoma antigen NY-REN-48)ENSG00000169756LIMS1
Ras GTPase-activating protein 1 (GAP) (GTPase-activating protein) (RasGAP) (Ras p21 protein activator) (p120GAP)ENSG00000145715RASA1
DNA-directed RNA polymerases I, II, and III subunit RPABC3 (RNA polymerases I, II, and III subunit ABC3) (DNA-directed RNA polymerase II subunit H) (DNA-directed RNA polymerases I, II, and III 17.1 kDa polypeptide) (RPB17) (RPB8 homolog) (hRPB8)ENSG00000163882POLR2H
Protein MTSS 2 (Actin-bundling with BAIAP2 homology protein 1) (ABBA-1) (MTSS1-like protein)ENSG00000132613MTSS2
Rho guanine nucleotide exchange factor 28 (190 kDa guanine nucleotide exchange factor) (p190-RhoGEF) (p190RhoGEF) (Rho guanine nucleotide exchange factor)ENSG00000214944ARHGEF28
PDZ domain-containing protein GIPC1 (GAIP C-terminus-interacting protein) (RGS-GAIP-interacting protein) (RGS19-interacting protein 1) (Synectin) (Tax interaction protein 2) (TIP-2)ENSG00000123159GIPC1
Plexin-A2 (Semaphorin receptor OCT)ENSG00000076356PLXNA2
Nuclear cap-binding protein subunit 2 (20 kDa nuclear cap-binding protein) (Cell proliferation-inducing gene 55 protein) (NCBP 20 kDa subunit) (CBP20) (NCBP-interacting protein 1) (NIP1)ENSG00000114503NCBP2
Extracellular sulfatase Sulf-2 (hSulf-2) (EC 3.1.6.-)ENSG00000196562SULF2
Caveolin-1 ENSG00000105974CAV1
Endoglin (CD antigen CD105)ENSG00000106991ENG
Integrin beta-1-binding protein 1 (Integrin cytoplasmic domain-associated protein 1) (ICAP-1)ENSG00000119185ITGB1BP1
Fibrillin-1 [Cleaved into: Asprosin]ENSG00000166147FBN1
Sorting nexin-4ENSG00000114520SNX4
Breakpoint cluster region protein (EC 2.7.11.1) (Renal carcinoma antigen NY-REN-26)ENSG00000186716BCR
Vinexin (SH3-containing adapter molecule 1) (SCAM-1) (Sorbin and SH3 domain-containing protein 3)ENSG00000120896SORBS3
Cytoplasmic FMR1-interacting protein 2 (p53-inducible protein 121)ENSG00000055163CYFIP2
Histone-lysine N-methyltransferase 2A (Lysine N-methyltransferase 2A) (EC 2.1.1.43) (ALL-1) (CXXC-type zinc finger protein 7) (Myeloid/lymphoid or mixed-lineage leukemia) (Myeloid/lymphoid or mixed-lineage leukemia protein 1) (Trithorax-like protein) (Zinc finger protein HRX) [Cleaved into: MLL cleavage product N320 (N-terminal cleavage product of 320 kDa) (p320); MLL cleavage product C180 (C-terminal cleavage product of 180 kDa) (p180)]ENSG00000118058KMT2A
SH3-containing GRB2-like protein 3-interacting protein 1 (Endophilin-3-interacting protein)ENSG00000118473SGIP1
Insulin-like growth factor 1 receptor (EC 2.7.10.1) (Insulin-like growth factor I receptor) (IGF-I receptor) (CD antigen CD221) [Cleaved into: Insulin-like growth factor 1 receptor alpha chain; Insulin-like growth factor 1 receptor beta chain]ENSG00000140443IGF1R
SHC-transforming protein 2 (Protein Sck) (SHC-transforming protein B) (Src homology 2 domain-containing-transforming protein C2) (SH2 domain protein C2)ENSG00000129946SHC2
Suppressor of cytokine signaling 3 (SOCS-3) (Cytokine-inducible SH2 protein 3) (CIS-3) (STAT-induced STAT inhibitor 3) (SSI-3)ENSG00000184557SOCS3
Aspartate aminotransferase, cytoplasmic (cAspAT) (EC 2.6.1.1) (EC 2.6.1.3) (Cysteine aminotransferase, cytoplasmic) (Cysteine transaminase, cytoplasmic) (cCAT) (Glutamate oxaloacetate transaminase 1) (Transaminase A)ENSG00000120053GOT1
Epidermal growth factor receptor kinase substrate 8-like protein 2 (EPS8-like protein 2) (Epidermal growth factor receptor pathway substrate 8-related protein 2) (EPS8-related protein 2)ENSG00000177106EPS8L2
Paired amphipathic helix protein Sin3a (Histone deacetylase complex subunit Sin3a) (Transcriptional corepressor Sin3a)ENSG00000169375SIN3A
Roundabout homolog 1 (Deleted in U twenty twenty) (H-Robo-1)ENSG00000169855ROBO1
Ras-related protein Rap-1A (C21KG) (G-22K) (GTP-binding protein smg p21A) (Ras-related protein Krev-1)ENSG00000116473RAP1A
E3 ubiquitin-protein ligase TRIM33 (EC 2.3.2.27) (Ectodermin homolog) (RET-fused gene 7 protein) (Protein Rfg7) (RING-type E3 ubiquitin transferase TRIM33) (Transcription intermediary factor 1-gamma) (TIF1-gamma) (Tripartite motif-containing protein 33)ENSG00000197323TRIM33
Integrin alpha-3 (CD49 antigen-like family member C) (FRP-2) (Galactoprotein B3) (GAPB3) (VLA-3 subunit alpha) (CD antigen CD49c) [Cleaved into: Integrin alpha-3 heavy chain; Integrin alpha-3 light chain]ENSG00000005884ITGA3
Phosphatidylinositol 4-phosphate 3-kinase C2 domain-containing subunit alpha (PI3K-C2-alpha) (PtdIns-3-kinase C2 subunit alpha) (EC 2.7.1.154) (Phosphoinositide 3-kinase-C2-alpha)ENSG00000011405PIK3C2A
ETS-related transcription factor Elf-3 (E74-like factor 3) (Epithelial-restricted with serine box) (Epithelium-restricted Ets protein ESX) (Epithelium-specific Ets transcription factor 1) (ESE-1)ENSG00000163435ELF3
Adenomatous polyposis coli protein (Protein APC) (Deleted in polyposis 2.5)ENSG00000134982APC
Leukemia inhibitory factor receptor (LIF receptor) (LIF-R) (CD antigen CD118)ENSG00000113594LIFR
Tyrosine-protein phosphatase non-receptor type 2 (EC 3.1.3.48) (T-cell protein-tyrosine phosphatase) (TCPTP)ENSG00000175354PTPN2
mRNA decay activator protein ZFP36L2 (Butyrate response factor 2) (EGF-response factor 2) (ERF-2) (TPA-induced sequence 11d) (Zinc finger protein 36, C3H1 type-like 2) (ZFP36-like 2)ENSG00000152518ZFP36L2
Nuclear transport factor 2 (NTF-2) (Placental protein 15) (PP15)ENSG00000102898NUTF2
Na(+)/H(+) exchange regulatory cofactor NHE-RF1 (NHERF-1) (Ezrin-radixin-moesin-binding phosphoprotein 50) (EBP50) (Regulatory cofactor of Na(+)/H(+) exchanger) (Sodium-hydrogen exchanger regulatory factor 1) (Solute carrier family 9 isoform A3 regulatory factor 1)ENSG00000109062SLC9A3R1
Rap guanine nucleotide exchange factor 1 (CRK SH3-binding GNRP) (Guanine nucleotide-releasing factor 2) (Protein C3G)ENSG00000107263RAPGEF1
GC-rich sequence DNA-binding factor 2 (GC-rich sequence DNA-binding factor) (Transcription factor 9) (TCF-9)ENSG00000005436GCFC2
Folliculin (BHD skin lesion fibrofolliculoma protein) (Birt-Hogg-Dube syndrome protein)ENSG00000154803FLCN
Wiskott-Aldrich syndrome protein family member 2 (WASP family protein member 2) (Protein WAVE-2) (Verprolin homology domain-containing protein 2)ENSG00000158195WASF2
DNA-directed RNA polymerases I, II, and III subunit RPABC5 (RNA polymerases I, II, and III subunit ABC5) (DNA-directed RNA polymerase III subunit L) (RNA polymerase II 7.6 kDa subunit) (RPB7.6) (RPB10 homolog)ENSG00000177700POLR2L
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AP-2 complex subunit alpha-1 (100 kDa coated vesicle protein A) (Adaptor protein complex AP-2 subunit alpha-1) (Adaptor-related protein complex 2 subunit alpha-1) (Alpha-adaptin A) (Alpha1-adaptin) (Clathrin assembly protein complex 2 alpha-A large chain) (Plasma membrane adaptor HA2/AP2 adaptin alpha A subunit)ENSG00000196961AP2A1
Tyrosine-protein kinase Yes (EC 2.7.10.2) (Proto-oncogene c-Yes) (p61-Yes)ENSG00000176105YES1
Phosphatidylinositol 3,4,5-trisphosphate 5-phosphatase 2 (EC 3.1.3.86) (Inositol polyphosphate phosphatase-like protein 1) (INPPL-1) (Protein 51C) (SH2 domain-containing inositol 5'-phosphatase 2) (SH2 domain-containing inositol phosphatase 2) (SHIP-2)ENSG00000165458INPPL1
Retinoic acid receptor responder protein 2 (Chemerin) (RAR-responsive protein TIG2) (Tazarotene-induced gene 2 protein)ENSG00000106538RARRES2
Centrosomal protein of 57 kDa (Cep57) (FGF2-interacting protein) (Testis-specific protein 57) (Translokin)ENSG00000166037CEP57
Sorting nexin-9 (SH3 and PX domain-containing protein 1) (Protein SDP1) (SH3 and PX domain-containing protein 3A)ENSG00000130340SNX9
Extracellular serine/threonine protein kinase FAM20C (EC 2.7.11.1) (Dentin matrix protein 4) (DMP-4) (Golgi casein kinase) (Golgi-enriched fraction casein kinase) (GEF-CK)ENSG00000177706FAM20C
NEDD4-like E3 ubiquitin-protein ligase WWP1 (EC 2.3.2.26) (Atrophin-1-interacting protein 5) (AIP5) (HECT-type E3 ubiquitin transferase WWP1) (TGIF-interacting ubiquitin ligase 1) (Tiul1) (WW domain-containing protein 1)ENSG00000123124WWP1
Cation-independent mannose-6-phosphate receptor (CI Man-6-P receptor) (CI-MPR) (M6PR) (300 kDa mannose 6-phosphate receptor) (MPR 300) (Insulin-like growth factor 2 receptor) (Insulin-like growth factor II receptor) (IGF-II receptor) (M6P/IGF2 receptor) (M6P/IGF2R) (CD antigen CD222)ENSG00000197081IGF2R
Calcium and integrin-binding protein 1 (CIB) (Calcium- and integrin-binding protein) (CIBP) (Calmyrin) (DNA-PKcs-interacting protein) (Kinase-interacting protein) (KIP) (SNK-interacting protein 2-28) (SIP2-28)ENSG00000185043CIB1
Lactadherin (Breast epithelial antigen BA46) (HMFG) (MFGM) (Milk fat globule-EGF factor 8) (MFG-E8) (SED1) [Cleaved into: Lactadherin short form; Medin]ENSG00000140545MFGE8
Bone morphogenetic protein receptor type-2 (BMP type-2 receptor) (BMPR-2) (EC 2.7.11.30) (Bone morphogenetic protein receptor type II) (BMP type II receptor) (BMPR-II)ENSG00000204217BMPR2
Serine/threonine-protein kinase STK11 (EC 2.7.11.1) (Liver kinase B1) (LKB1) (hLKB1) (Renal carcinoma antigen NY-REN-19)ENSG00000118046STK11
CCR4-NOT transcription complex subunit 9 (Cell differentiation protein RQCD1 homolog) (Rcd-1)ENSG00000144580CNOT9
Protein Niban 2 (Meg-3) (Melanoma invasion by ERK) (MINERVA) (Niban-like protein 1) (Protein FAM129B)ENSG00000136830NIBAN2
Protein kinase C and casein kinase substrate in neurons protein 2 (Syndapin-2) (Syndapin-II) (SdpII)ENSG00000100266PACSIN2
FAS-associated factor 2 (Protein ETEA) (UBX domain-containing protein 3B) (UBX domain-containing protein 8)ENSG00000113194FAF2
Fermitin family homolog 2 (Kindlin-2) (Mitogen-inducible gene 2 protein) (MIG-2) (Pleckstrin homology domain-containing family C member 1) (PH domain-containing family C member 1)ENSG00000073712FERMT2
SHC-transforming protein 1 (SHC-transforming protein 3) (SHC-transforming protein A) (Src homology 2 domain-containing-transforming protein C1) (SH2 domain protein C1)ENSG00000160691SHC1
Huntingtin-associated protein 1 (HAP-1) (Neuroan 1)ENSG00000173805HAP1
Fibroblast growth factor receptor substrate 2 (FGFR substrate 2) (FGFR-signaling adaptor SNT) (Suc1-associated neurotrophic factor target 1) (SNT-1)ENSG00000166225FRS2
DNA-binding protein inhibitor ID-1 (Class B basic helix-loop-helix protein 24) (bHLHb24) (Inhibitor of DNA binding 1) (Inhibitor of differentiation 1)ENSG00000125968ID1
Leucine-rich repeats and immunoglobulin-like domains protein 1 (LIG-1)ENSG00000144749LRIG1
Arf-GAP with Rho-GAP domain, ANK repeat and PH domain-containing protein 1 (Centaurin-delta-2) (Cnt-d2)ENSG00000186635ARAP1
Bcl2-associated agonist of cell death (BAD) (Bcl-2-binding component 6) (Bcl-2-like protein 8) (Bcl2-L-8) (Bcl-xL/Bcl-2-associated death promoter) (Bcl2 antagonist of cell death)ENSG00000002330BAD
Girdin (Akt phosphorylation enhancer) (APE) (Coiled-coil domain-containing protein 88A) (G alpha-interacting vesicle-associated protein) (GIV) (Girders of actin filament) (Hook-related protein 1) (HkRP1)ENSG00000115355CCDC88A
mRNA decay activator protein ZFP36L1 (Butyrate response factor 1) (EGF-response factor 1) (ERF-1) (TPA-induced sequence 11b) (Zinc finger protein 36, C3H1 type-like 1) (ZFP36-like 1)ENSG00000185650ZFP36L1
Twisted gastrulation protein homolog 1ENSG00000128791TWSG1
MAP kinase-activated protein kinase 2 (MAPK-activated protein kinase 2) (MAPKAP kinase 2) (MAPKAP-K2) (MAPKAPK-2) (MK-2) (MK2) (EC 2.7.11.1)ENSG00000162889MAPKAPK2
Tyrosine-protein kinase ABL1 (EC 2.7.10.2) (Abelson murine leukemia viral oncogene homolog 1) (Abelson tyrosine-protein kinase 1) (Proto-oncogene c-Abl) (p150)ENSG00000097007ABL1
Mitogen-activated protein kinase 3 (MAP kinase 3) (MAPK 3) (EC 2.7.11.24) (ERT2) (Extracellular signal-regulated kinase 1) (ERK-1) (Insulin-stimulated MAP2 kinase) (MAP kinase isoform p44) (p44-MAPK) (Microtubule-associated protein 2 kinase) (p44-ERK1)ENSG00000102882MAPK3
Dual specificity protein phosphatase 6 (EC 3.1.3.16) (EC 3.1.3.48) (Dual specificity protein phosphatase PYST1) (Mitogen-activated protein kinase phosphatase 3) (MAP kinase phosphatase 3) (MKP-3)ENSG00000139318DUSP6
Transmembrane glycoprotein NMB (Hematopoietic growth factor inducible neurokinin-1 type)ENSG00000136235GPNMB
CD2-associated protein (Adapter protein CMS) (Cas ligand with multiple SH3 domains)ENSG00000198087CD2AP
Emerin ENSG00000102119EMD
Derlin-1 (Degradation in endoplasmic reticulum protein 1) (DERtrin-1) (Der1-like protein 1)ENSG00000136986DERL1
Dipeptidyl peptidase 4 (EC 3.4.14.5) (ADABP) (Adenosine deaminase complexing protein 2) (ADCP-2) (Dipeptidyl peptidase IV) (DPP IV) (T-cell activation antigen CD26) (TP103) (CD antigen CD26) [Cleaved into: Dipeptidyl peptidase 4 membrane form (Dipeptidyl peptidase IV membrane form); Dipeptidyl peptidase 4 soluble form (Dipeptidyl peptidase IV soluble form)]ENSG00000197635DPP4
Tyrosine-protein kinase Fer (EC 2.7.10.2) (Feline encephalitis virus-related kinase FER) (Fujinami poultry sarcoma/Feline sarcoma-related protein Fer) (Proto-oncogene c-Fer) (Tyrosine kinase 3) (p94-Fer)ENSG00000151422FER
Zinc finger E-box-binding homeobox 1 (NIL-2-A zinc finger protein) (Negative regulator of IL2) (Transcription factor 8) (TCF-8)ENSG00000148516ZEB1
Signal transducing adapter molecule 2 (STAM-2) (Hrs-binding protein)ENSG00000115145STAM2
NA NA NA
Tissue factor (TF) (Coagulation factor III) (Thromboplastin) (CD antigen CD142)ENSG00000117525F3
1-phosphatidylinositol 4,5-bisphosphate phosphodiesterase gamma-1 (EC 3.1.4.11) (PLC-148) (Phosphoinositide phospholipase C-gamma-1) (Phospholipase C-II) (PLC-II) (Phospholipase C-gamma-1) (PLC-gamma-1)ENSG00000124181PLCG1
Cyclic AMP-responsive element-binding protein 1 (CREB-1) (cAMP-responsive element-binding protein 1)ENSG00000118260CREB1
C-Jun-amino-terminal kinase-interacting protein 2 (JIP-2) (JNK-interacting protein 2) (Islet-brain-2) (IB-2) (JNK MAP kinase scaffold protein 2) (Mitogen-activated protein kinase 8-interacting protein 2)ENSG00000008735MAPK8IP2
Hyaluronidase-2 (Hyal-2) (EC 3.2.1.35) (Hyaluronoglucosaminidase-2) (Lung carcinoma protein 2) (LuCa-2)ENSG00000068001HYAL2
Engulfment and cell motility protein 2 (Protein ced-12 homolog A) (hCed-12A)ENSG00000062598ELMO2
Protein-tyrosine kinase 2-beta (EC 2.7.10.2) (Calcium-dependent tyrosine kinase) (CADTK) (Calcium-regulated non-receptor proline-rich tyrosine kinase) (Cell adhesion kinase beta) (CAK-beta) (CAKB) (Focal adhesion kinase 2) (FADK 2) (Proline-rich tyrosine kinase 2) (Related adhesion focal tyrosine kinase) (RAFTK)ENSG00000120899PTK2B
Son of sevenless homolog 1 (SOS-1)ENSG00000115904SOS1
ADAMTS-like protein 2 (ADAMTSL-2)ENSG00000197859ADAMTSL2
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Dedicator of cytokinesis protein 1 (180 kDa protein downstream of CRK) (DOCK180)ENSG00000150760DOCK1
Myotubularin-related protein 4 (EC 3.1.3.48) (FYVE domain-containing dual specificity protein phosphatase 2) (FYVE-DSP2) (Zinc finger FYVE domain-containing protein 11)ENSG00000108389MTMR4
Peroxisome proliferator-activated receptor gamma coactivator 1-alpha (PGC-1-alpha) (PPAR-gamma coactivator 1-alpha) (PPARGC-1-alpha) (Ligand effect modulator 6)ENSG00000109819PPARGC1A
Nuclear pore glycoprotein p62 (62 kDa nucleoporin) (Nucleoporin Nup62)ENSG00000213024NUP62
Interleukin-1 receptor type 1 (IL-1R-1) (IL-1RT-1) (IL-1RT1) (CD121 antigen-like family member A) (Interleukin-1 receptor alpha) (IL-1R-alpha) (Interleukin-1 receptor type I) (p80) (CD antigen CD121a) [Cleaved into: Interleukin-1 receptor type 1, membrane form (mIL-1R1) (mIL-1RI); Interleukin-1 receptor type 1, soluble form (sIL-1R1) (sIL-1RI)]ENSG00000115594IL1R1
Endothelial cell-specific molecule 1 (ESM-1)ENSG00000164283ESM1
Adapter molecule crk (Proto-oncogene c-Crk) (p38)ENSG00000167193CRK
Epithelial splicing regulatory protein 1 (RNA-binding motif protein 35A) (RNA-binding protein 35A)ENSG00000104413ESRP1
Protein HEG homolog 1ENSG00000173706HEG1
Jupiter microtubule associated homolog 1 (Androgen-regulated protein 2) (Hematological and neurological expressed 1 protein) [Cleaved into: Jupiter microtubule associated homolog 1, N-terminally processed]ENSG00000189159JPT1
RalBP1-associated Eps domain-containing protein 1 (RalBP1-interacting protein 1)ENSG00000135597REPS1
E3 ubiquitin-protein ligase CBL-B (EC 2.3.2.27) (Casitas B-lineage lymphoma proto-oncogene b) (RING finger protein 56) (RING-type E3 ubiquitin transferase CBL-B) (SH3-binding protein CBL-B) (Signal transduction protein CBL-B)ENSG00000114423CBLB
Sphingosine-1-phosphate lyase 1 (S1PL) (SP-lyase 1) (SPL 1) (hSPL) (EC 4.1.2.27) (Sphingosine-1-phosphate aldolase)ENSG00000166224SGPL1
Carcinoembryonic antigen-related cell adhesion molecule 1 (Biliary glycoprotein 1) (BGP-1) (CD antigen CD66a)ENSG00000079385CEACAM1
3-phosphoinositide-dependent protein kinase 1 (hPDK1) (EC 2.7.11.1)ENSG00000140992PDPK1
Catalase (EC 1.11.1.6)ENSG00000121691CAT
1-phosphatidylinositol 4,5-bisphosphate phosphodiesterase beta-1 (EC 3.1.4.11) (PLC-154) (Phosphoinositide phospholipase C-beta-1) (Phospholipase C-I) (PLC-I) (Phospholipase C-beta-1) (PLC-beta-1)ENSG00000182621PLCB1
Protein jagged-1 (Jagged1) (hJ1) (CD antigen CD339)ENSG00000101384JAG1
Serine/threonine-protein kinase PAK 2 (EC 2.7.11.1) (Gamma-PAK) (PAK65) (S6/H4 kinase) (p21-activated kinase 2) (PAK-2) (p58) [Cleaved into: PAK-2p27 (p27); PAK-2p34 (p34) (C-t-PAK2)]ENSG00000180370PAK2
Complement component C1q receptor (C1q/MBL/SPA receptor) (C1qR) (C1qR(p)) (C1qRp) (CDw93) (Complement component 1 q subcomponent receptor 1) (Matrix-remodeling-associated protein 4) (CD antigen CD93)ENSG00000125810CD93
Opioid growth factor receptor (OGFr) (Protein 7-60) (Zeta-type opioid receptor)ENSG00000060491OGFR
Apolipoprotein D (Apo-D) (ApoD)ENSG00000189058APOD
Receptor-type tyrosine-protein phosphatase eta (Protein-tyrosine phosphatase eta) (R-PTP-eta) (EC 3.1.3.48) (Density-enhanced phosphatase 1) (DEP-1) (HPTP eta) (Protein-tyrosine phosphatase receptor type J) (R-PTP-J) (CD antigen CD148)ENSG00000149177PTPRJ
Serine/threonine-protein kinase/endoribonuclease IRE1 (Endoplasmic reticulum-to-nucleus signaling 1) (Inositol-requiring protein 1) (hIRE1p) (Ire1-alpha) (IRE1a) [Includes: Serine/threonine-protein kinase (EC 2.7.11.1); Endoribonuclease (EC 3.1.26.-)]ENSG00000178607ERN1
Zyxin (Zyxin-2)ENSG00000159840ZYX
Histone acetyltransferase KAT5 (EC 2.3.1.48) (60 kDa Tat-interactive protein) (Tip60) (Histone acetyltransferase HTATIP) (HIV-1 Tat interactive protein) (Lysine acetyltransferase 5) (cPLA(2)-interacting protein)ENSG00000172977KAT5
GTPase HRas (H-Ras-1) (Ha-Ras) (Transforming protein p21) (c-H-ras) (p21ras) [Cleaved into: GTPase HRas, N-terminally processed]ENSG00000174775HRAS
Abl interactor 1 (Abelson interactor 1) (Abi-1) (Abl-binding protein 4) (AblBP4) (Eps8 SH3 domain-binding protein) (Eps8-binding protein) (Nap1-binding protein) (Nap1BP) (Spectrin SH3 domain-binding protein 1) (e3B1)ENSG00000136754ABI1
Tyrosine-protein phosphatase non-receptor type 1 (EC 3.1.3.48) (Protein-tyrosine phosphatase 1B) (PTP-1B)ENSG00000196396PTPN1
Inhibitor of growth protein 2 (Inhibitor of growth 1-like protein) (ING1Lp) (p32) (p33ING2)ENSG00000168556ING2
Aryl hydrocarbon receptor nuclear translocator (ARNT protein) (Class E basic helix-loop-helix protein 2) (bHLHe2) (Dioxin receptor, nuclear translocator) (Hypoxia-inducible factor 1-beta) (HIF-1-beta) (HIF1-beta)ENSG00000143437ARNT
Unconventional myosin-VI (Unconventional myosin-6)ENSG00000196586MYO6
Ribosomal protein S6 kinase beta-1 (S6K-beta-1) (S6K1) (EC 2.7.11.1) (70 kDa ribosomal protein S6 kinase 1) (P70S6K1) (p70-S6K 1) (Ribosomal protein S6 kinase I) (Serine/threonine-protein kinase 14A) (p70 ribosomal S6 kinase alpha) (p70 S6 kinase alpha) (p70 S6K-alpha) (p70 S6KA)ENSG00000108443RPS6KB1
E3 ubiquitin-protein ligase Arkadia (EC 2.3.2.27) (RING finger protein 111) (hRNF111) (RING-type E3 ubiquitin transferase Arkadia)ENSG00000157450RNF111
Early endosome antigen 1 (Endosome-associated protein p162) (Zinc finger FYVE domain-containing protein 2)ENSG00000102189EEA1
Ras-related protein Rab-4AENSG00000168118RAB4A
Serine/threonine-protein kinase PAK 4 (EC 2.7.11.1) (p21-activated kinase 4) (PAK-4)ENSG00000130669PAK4
Histone acetyltransferase p300 (p300 HAT) (EC 2.3.1.48) (E1A-associated protein p300) (Histone butyryltransferase p300) (EC 2.3.1.-) (Histone crotonyltransferase p300) (EC 2.3.1.-) (Protein 2-hydroxyisobutyryltransferase p300) (EC 2.3.1.-) (Protein propionyltransferase p300) (EC 2.3.1.-)ENSG00000100393EP300
Transcription factor Sp1ENSG00000185591SP1
Rabankyrin-5 (Rank-5) (Ankyrin repeat and FYVE domain-containing protein 1) (Ankyrin repeats hooked to a zinc finger motif)ENSG00000185722ANKFY1
Sorting nexin-25ENSG00000109762SNX25
Brain-specific angiogenesis inhibitor 1-associated protein 2 (BAI-associated protein 2) (BAI1-associated protein 2) (Protein BAP2) (Fas ligand-associated factor 3) (FLAF3) (Insulin receptor substrate p53/p58) (IRS-58) (IRSp53/58) (Insulin receptor substrate protein of 53 kDa) (IRSp53) (Insulin receptor substrate p53)ENSG00000175866BAIAP2
Secretory carrier-associated membrane protein 3 (Secretory carrier membrane protein 3)ENSG00000116521SCAMP3
Receptor tyrosine-protein kinase erbB-3 (EC 2.7.10.1) (Proto-oncogene-like protein c-ErbB-3) (Tyrosine kinase-type cell surface receptor HER3)ENSG00000065361ERBB3
Leukocyte-associated immunoglobulin-like receptor 1 (LAIR-1) (hLAIR1) (CD antigen CD305)ENSG00000276053LAIR1
Tyrosine-protein phosphatase non-receptor type 3 (EC 3.1.3.48) (Protein-tyrosine phosphatase H1) (PTP-H1)ENSG00000070159PTPN3
TSC22 domain family protein 4 (TSC22-related-inducible leucine zipper protein 2) (Tsc-22-like protein THG-1)ENSG00000166925TSC22D4
E3 ubiquitin-protein ligase SIAH1 (EC 2.3.2.27) (RING-type E3 ubiquitin transferase SIAH1) (Seven in absentia homolog 1) (Siah-1) (Siah-1a)ENSG00000196470SIAH1
F-box/WD repeat-containing protein 7 (Archipelago homolog) (hAgo) (F-box and WD-40 domain-containing protein 7) (F-box protein FBX30) (SEL-10) (hCdc4)ENSG00000109670FBXW7
Tissue-type plasminogen activator (t-PA) (t-plasminogen activator) (tPA) (EC 3.4.21.68) (Alteplase) (Reteplase) [Cleaved into: Tissue-type plasminogen activator chain A; Tissue-type plasminogen activator chain B]ENSG00000104368PLAT
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Vascular endothelial growth factor receptor 2 (VEGFR-2) (EC 2.7.10.1) (Fetal liver kinase 1) (FLK-1) (Kinase insert domain receptor) (KDR) (Protein-tyrosine kinase receptor flk-1) (CD antigen CD309)ENSG00000128052KDR
Ras-related protein Rab-31 (Ras-related protein Rab-22B)ENSG00000168461RAB31
Growth/differentiation factor 15 (GDF-15) (Macrophage inhibitory cytokine 1) (MIC-1) (NSAID-activated gene 1 protein) (NAG-1) (NSAID-regulated gene 1 protein) (NRG-1) (Placental TGF-beta) (Placental bone morphogenetic protein) (Prostate differentiation factor)ENSG00000130513GDF15
E3 ubiquitin-protein ligase NEDD4-like (EC 2.3.2.26) (HECT-type E3 ubiquitin transferase NED4L) (NEDD4.2) (Nedd4-2)ENSG00000049759NEDD4L
BDNF/NT-3 growth factors receptor (EC 2.7.10.1) (GP145-TrkB) (Trk-B) (Neurotrophic tyrosine kinase receptor type 2) (TrkB tyrosine kinase) (Tropomyosin-related kinase B)ENSG00000148053NTRK2
Alpha-1,6-mannosylglycoprotein 6-beta-N-acetylglucosaminyltransferase A (EC 2.4.1.155) (Alpha-mannoside beta-1,6-N-acetylglucosaminyltransferase V) (GlcNAc-T V) (GNT-V) (Mannoside acetylglucosaminyltransferase 5) (N-acetylglucosaminyl-transferase V) [Cleaved into: Secreted alpha-1,6-mannosylglycoprotein 6-beta-N-acetylglucosaminyltransferase A (Secreted beta-1,6-N-acetylglucosaminyltransferase V) (Secreted GNT-V)]ENSG00000152127MGAT5
Protein AF-9 (ALL1-fused gene from chromosome 9 protein) (Myeloid/lymphoid or mixed-lineage leukemia translocated to chromosome 3 protein) (YEATS domain-containing protein 3)ENSG00000171843MLLT3
Protrudin (Spastic paraplegia 33 protein) (Zinc finger FYVE domain-containing protein 27)ENSG00000155256ZFYVE27
Platelet-derived growth factor subunit A (PDGF subunit A) (PDGF-1) (Platelet-derived growth factor A chain) (Platelet-derived growth factor alpha polypeptide)ENSG00000197461PDGFA
Plexin-A3 (Plexin-4) (Semaphorin receptor SEX)ENSG00000130827PLXNA3
Tyrosine-protein kinase JAK2 (EC 2.7.10.2) (Janus kinase 2) (JAK-2)ENSG00000096968JAK2
WW domain-containing oxidoreductase (EC 1.1.1.-) (Fragile site FRA16D oxidoreductase) (Short chain dehydrogenase/reductase family 41C member 1)ENSG00000186153WWOX
Epidermal growth factor receptor kinase substrate 8ENSG00000151491EPS8
Mitogen-activated protein kinase 14 (MAP kinase 14) (MAPK 14) (EC 2.7.11.24) (Cytokine suppressive anti-inflammatory drug-binding protein) (CSAID-binding protein) (CSBP) (MAP kinase MXI2) (MAX-interacting protein 2) (Mitogen-activated protein kinase p38 alpha) (MAP kinase p38 alpha) (Stress-activated protein kinase 2a) (SAPK2a)ENSG00000112062MAPK14
AN1-type zinc finger protein 2B (Arsenite-inducible RNA-associated protein-like protein) (AIRAP-like protein)ENSG00000158552ZFAND2B
Eukaryotic translation initiation factor 2-alpha kinase 3 (EC 2.7.11.1) (PRKR-like endoplasmic reticulum kinase) (Pancreatic eIF2-alpha kinase) (HsPEK)ENSG00000172071EIF2AK3
Cysteine/serine-rich nuclear protein 1 (CSRNP-1) (Axin-1 up-regulated gene 1 protein) (Protein URAX1) (TGF-beta-induced apoptosis protein 3) (TAIP-3)ENSG00000144655CSRNP1
Complement C5 (C3 and PZP-like alpha-2-macroglobulin domain-containing protein 4) [Cleaved into: Complement C5 beta chain; Complement C5 alpha chain; C5a anaphylatoxin; Complement C5 alpha' chain]ENSG00000106804C5
SPARC-related modular calcium-binding protein 2 (Secreted modular calcium-binding protein 2) (SMOC-2) (Smooth muscle-associated protein 2) (SMAP-2)ENSG00000112562SMOC2
Zinc finger FYVE domain-containing protein 9 (Mothers against decapentaplegic homolog-interacting protein) (Madh-interacting protein) (Novel serine protease) (NSP) (Receptor activation anchor) (hSARA) (Smad anchor for receptor activation)ENSG00000157077ZFYVE9
Serine/threonine-protein kinase TAO2 (EC 2.7.11.1) (Kinase from chicken homolog C) (hKFC-C) (Prostate-derived sterile 20-like kinase 1) (PSK-1) (PSK1) (Prostate-derived STE20-like kinase 1) (Thousand and one amino acid protein kinase 2)ENSG00000149930TAOK2
Latent-transforming growth factor beta-binding protein 1 (LTBP-1) (Transforming growth factor beta-1-binding protein 1) (TGF-beta1-BP-1)ENSG00000049323LTBP1
Bone morphogenetic protein receptor type-1A (BMP type-1A receptor) (BMPR-1A) (EC 2.7.11.30) (Activin receptor-like kinase 3) (ALK-3) (Serine/threonine-protein kinase receptor R5) (SKR5) (CD antigen CD292)ENSG00000107779BMPR1A
Endophilin-A1 (EEN-B1) (Endophilin-1) (SH3 domain protein 2A) (SH3 domain-containing GRB2-like protein 2)ENSG00000107295SH3GL2
Receptor-type tyrosine-protein phosphatase kappa (Protein-tyrosine phosphatase kappa) (R-PTP-kappa) (EC 3.1.3.48)ENSG00000152894PTPRK
Neurabin-2 (Neurabin-II) (Protein phosphatase 1 regulatory subunit 9B) (Spinophilin)ENSG00000108819PPP1R9B
Latent-transforming growth factor beta-binding protein 2 (LTBP-2)ENSG00000119681LTBP2
Low-density lipoprotein receptor class A domain-containing protein 4ENSG00000168675LDLRAD4
Forkhead box protein O1 (Forkhead box protein O1A) (Forkhead in rhabdomyosarcoma)ENSG00000150907FOXO1
WD repeat-containing protein 54ENSG00000005448WDR54
Phosphatidylinositol 3-kinase regulatory subunit gamma (PI3-kinase regulatory subunit gamma) (PI3K regulatory subunit gamma) (PtdIns-3-kinase regulatory subunit gamma) (Phosphatidylinositol 3-kinase 55 kDa regulatory subunit gamma) (PI3-kinase subunit p55-gamma) (PtdIns-3-kinase regulatory subunit p55-gamma) (p55PIK)ENSG00000117461PIK3R3
Integrin alpha-5 (CD49 antigen-like family member E) (Fibronectin receptor subunit alpha) (Integrin alpha-F) (VLA-5) (CD antigen CD49e) [Cleaved into: Integrin alpha-5 heavy chain; Integrin alpha-5 light chain]ENSG00000161638ITGA5
Suppressor of cytokine signaling 2 (SOCS-2) (Cytokine-inducible SH2 protein 2) (CIS-2) (STAT-induced STAT inhibitor 2) (SSI-2)ENSG00000120833SOCS2
Interleukin-17 receptor C (IL-17 receptor C) (IL-17RC) (Interleukin-17 receptor homolog) (IL17Rhom) (Interleukin-17 receptor-like protein) (IL-17RL) (ZcytoR14)ENSG00000163702IL17RC
Beta-arrestin-2 (Arrestin beta-2) (Non-visual arrestin-3)ENSG00000141480ARRB2
Alpha-synuclein (Non-A beta component of AD amyloid) (Non-A4 component of amyloid precursor) (NACP)ENSG00000145335SNCA
Mediator of RNA polymerase II transcription subunit 1 (Activator-recruited cofactor 205 kDa component) (ARC205) (Mediator complex subunit 1) (Peroxisome proliferator-activated receptor-binding protein) (PBP) (PPAR-binding protein) (Thyroid hormone receptor-associated protein complex 220 kDa component) (Trap220) (Thyroid receptor-interacting protein 2) (TR-interacting protein 2) (TRIP-2) (Vitamin D receptor-interacting protein complex component DRIP205) (p53 regulatory protein RB18A)ENSG00000125686MED1
Histone acetyltransferase KAT2A (EC 2.3.1.48) (General control of amino acid synthesis protein 5-like 2) (Histone acetyltransferase GCN5) (hGCN5) (Histone glutaryltransferase KAT2A) (EC 2.3.1.-) (Histone succinyltransferase KAT2A) (EC 2.3.1.-) (Lysine acetyltransferase 2A) (STAF97)ENSG00000108773KAT2A
E3 ubiquitin-protein ligase SMURF2 (hSMURF2) (EC 2.3.2.26) (HECT-type E3 ubiquitin transferase SMURF2) (SMAD ubiquitination regulatory factor 2) (SMAD-specific E3 ubiquitin-protein ligase 2)ENSG00000108854SMURF2
Serine/threonine-protein kinase NLK (EC 2.7.11.24) (Nemo-like kinase) (Protein LAK1)ENSG00000087095NLK
Protein mono-ADP-ribosyltransferase TIPARP (EC 2.4.2.-) (ADP-ribosyltransferase diphtheria toxin-like 14) (ARTD14) (Poly [ADP-ribose] polymerase 7) (PARP-7) (TCDD-inducible poly [ADP-ribose] polymerase)ENSG00000163659TIPARP
Neuroepithelial cell-transforming gene 1 protein (Proto-oncogene p65 Net1) (Rho guanine nucleotide exchange factor 8)ENSG00000173848NET1
Regulatory-associated protein of mTOR (Raptor) (p150 target of rapamycin (TOR)-scaffold protein)ENSG00000141564RPTOR
Pleckstrin homology domain-containing family F member 2 (PH domain-containing family F member 2) (Endoplasmic reticulum-associated apoptosis-involved protein containing PH and FYVE domains) (EAPF) (PH and FYVE domain-containing protein 2) (Phafin-2) (Phafin2) (Zinc finger FYVE domain-containing protein 18)ENSG00000175895PLEKHF2
Inner nuclear membrane protein Man1 (LEM domain-containing protein 3)ENSG00000174106LEMD3
Disintegrin and metalloproteinase domain-containing protein 15 (ADAM 15) (EC 3.4.24.-) (Metalloprotease RGD disintegrin protein) (Metalloproteinase-like, disintegrin-like, and cysteine-rich protein 15) (MDC-15) (Metargidin)ENSG00000143537ADAM15
Adenosine deaminase 2 (EC 3.5.4.4) (Cat eye syndrome critical region protein 1)ENSG00000093072ADA2
Cytoplasmic protein NCK1 (NCK adaptor protein 1) (Nck-1) (SH2/SH3 adaptor protein NCK-alpha)ENSG00000158092NCK1
Insulin-like growth factor-binding protein 6 (IBP-6) (IGF-binding protein 6) (IGFBP-6)ENSG00000167779IGFBP6
Stromal cell-derived factor 1 (SDF-1) (hSDF-1) (C-X-C motif chemokine 12) (Intercrine reduced in hepatomas) (IRH) (hIRH) (Pre-B cell growth-stimulating factor) (PBSF) [Cleaved into: SDF-1-beta(3-72); SDF-1-alpha(3-67)]ENSG00000107562CXCL12
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Serine/threonine-protein kinase PAK 1 (EC 2.7.11.1) (Alpha-PAK) (p21-activated kinase 1) (PAK-1) (p65-PAK)ENSG00000149269PAK1
SH3 domain-containing protein 19 (ADAM-binding protein Eve-1) (EEN-binding protein) (EBP)ENSG00000109686SH3D19
Caveolin-2 ENSG00000105971CAV2
DNA-directed RNA polymerase II subunit RPB4 (RNA polymerase II subunit B4) (DNA-directed RNA polymerase II subunit D) (RNA polymerase II 16 kDa subunit) (RPB16)ENSG00000144231POLR2D
NA NA NA
E3 ubiquitin-protein ligase RNF126 (EC 2.3.2.27) (RING finger protein 126)ENSG00000070423RNF126
Epidermal growth factor receptor substrate 15-like 1 (Eps15-related protein) (Eps15R)ENSG00000127527EPS15L1
Serine/threonine-protein kinase TAO3 (EC 2.7.11.1) (Cutaneous T-cell lymphoma-associated antigen HD-CL-09) (CTCL-associated antigen HD-CL-09) (Dendritic cell-derived protein kinase) (JNK/SAPK-inhibitory kinase) (Jun kinase-inhibitory kinase) (Kinase from chicken homolog A) (hKFC-A) (Thousand and one amino acid protein 3)ENSG00000135090TAOK3
Cytochrome b-245 light chain (Cytochrome b(558) alpha chain) (Cytochrome b558 subunit alpha) (Neutrophil cytochrome b 22 kDa polypeptide) (Superoxide-generating NADPH oxidase light chain subunit) (p22 phagocyte B-cytochrome) (p22-phox) (p22phox)ENSG00000051523CYBA
Partitioning defective 3 homolog (PAR-3) (PARD-3) (Atypical PKC isotype-specific-interacting protein) (ASIP) (CTCL tumor antigen se2-5) (PAR3-alpha)ENSG00000148498PARD3
Protein kinase C eta type (EC 2.7.11.13) (PKC-L) (nPKC-eta)ENSG00000027075PRKCH
Hamartin (Tuberous sclerosis 1 protein)ENSG00000165699TSC1
Receptor activity-modifying protein 2 (Calcitonin-receptor-like receptor activity-modifying protein 2) (CRLR activity-modifying protein 2)ENSG00000131477RAMP2
cGMP-inhibited 3',5'-cyclic phosphodiesterase A (EC 3.1.4.17) (Cyclic GMP-inhibited phosphodiesterase A) (CGI-PDE A)ENSG00000172572PDE3A
DnaJ homolog subfamily C member 13 (Required for receptor-mediated endocytosis 8) (RME-8)ENSG00000138246DNAJC13
Nuclear cap-binding protein subunit 1 (80 kDa nuclear cap-binding protein) (CBP80) (NCBP 80 kDa subunit)ENSG00000136937NCBP1
Serum albuminENSG00000163631ALB
General transcription factor IIF subunit 2 (EC 3.6.4.12) (ATP-dependent helicase GTF2F2) (General transcription factor IIF 30 kDa subunit) (Transcription initiation factor IIF subunit beta) (TFIIF-beta) (Transcription initiation factor RAP30)ENSG00000188342GTF2F2
STAM-binding protein (EC 3.4.19.-) (Associated molecule with the SH3 domain of STAM) (Endosome-associated ubiquitin isopeptidase)ENSG00000124356STAMBP
AT-rich interactive domain-containing protein 5B (ARID domain-containing protein 5B) (MRF1-like protein) (Modulator recognition factor 2) (MRF-2)ENSG00000150347ARID5B
Gremlin-1 (Cell proliferation-inducing gene 2 protein) (Cysteine knot superfamily 1, BMP antagonist 1) (DAN domain family member 2) (Down-regulated in Mos-transformed cells protein) (Increased in high glucose protein 2) (IHG-2)ENSG00000166923GREM1
Intersectin-1 (SH3 domain-containing protein 1A) (SH3P17)ENSG00000205726ITSN1
NA NA NA
Merlin (Moesin-ezrin-radixin-like protein) (Neurofibromin-2) (Schwannomerlin) (Schwannomin)ENSG00000186575NF2
Activated CDC42 kinase 1 (ACK-1) (EC 2.7.10.2) (EC 2.7.11.1) (Tyrosine kinase non-receptor protein 2)ENSG00000061938TNK2
Epsin-2 (EPS-15-interacting protein 2)ENSG00000072134EPN2
Multivesicular body subunit 12A (CIN85/CD2AP family-binding protein) (ESCRT-I complex subunit MVB12A) (Protein FAM125A)ENSG00000141971MVB12A
GTPase KRas (K-Ras 2) (Ki-Ras) (c-K-ras) (c-Ki-ras) [Cleaved into: GTPase KRas, N-terminally processed]ENSG00000133703KRAS
Microtubule-associated protein tau (Neurofibrillary tangle protein) (Paired helical filament-tau) (PHF-tau)ENSG00000186868MAPT
Suppressor of cytokine signaling 4 (SOCS-4) (Suppressor of cytokine signaling 7) (SOCS-7)ENSG00000180008SOCS4
Platelet-derived growth factor receptor alpha (PDGF-R-alpha) (PDGFR-alpha) (EC 2.7.10.1) (Alpha platelet-derived growth factor receptor) (Alpha-type platelet-derived growth factor receptor) (CD140 antigen-like family member A) (CD140a antigen) (Platelet-derived growth factor alpha receptor) (Platelet-derived growth factor receptor 2) (PDGFR-2) (CD antigen CD140a)ENSG00000134853PDGFRA
CCN family member 3 (Cellular communication network factor 3) (Insulin-like growth factor-binding protein 9) (IBP-9) (IGF-binding protein 9) (IGFBP-9) (Nephro blastoma-overexpressed gene protein homolog) (Protein NOV homolog) (NovH)ENSG00000136999CCN3
Suppression of tumorigenicity 5 protein (DENN domain-containing protein 2B) (HeLa tumor suppression 1)ENSG00000166444DENND2B
Kinesin-like protein KIF16B (Sorting nexin-23)ENSG00000089177KIF16B
Matrix remodeling-associated protein 8 (Limitrin)ENSG00000162576MXRA8
E3 ubiquitin-protein ligase SMURF1 (hSMURF1) (EC 2.3.2.26) (HECT-type E3 ubiquitin transferase SMURF1) (SMAD ubiquitination regulatory factor 1) (SMAD-specific E3 ubiquitin-protein ligase 1)ENSG00000198742SMURF1
Activin receptor type-2A (EC 2.7.11.30) (Activin receptor type IIA) (ACTR-IIA) (ACTRIIA)ENSG00000121989ACVR2A
Serine protease HTRA2, mitochondrial (EC 3.4.21.108) (High temperature requirement protein A2) (HtrA2) (Omi stress-regulated endoprotease) (Serine protease 25) (Serine proteinase OMI)ENSG00000115317HTRA2
GRB2-associated-binding protein 1 (GRB2-associated binder 1) (Growth factor receptor bound protein 2-associated protein 1)ENSG00000109458GAB1
SH2B adapter protein 1 (Pro-rich, PH and SH2 domain-containing signaling mediator) (PSM) (SH2 domain-containing protein 1B)ENSG00000178188SH2B1
GRB10-interacting GYF protein 1 (PERQ amino acid-rich with GYF domain-containing protein 1)ENSG00000146830GIGYF1
Glycogen synthase kinase-3 alpha (GSK-3 alpha) (EC 2.7.11.26) (Serine/threonine-protein kinase GSK3A) (EC 2.7.11.1)ENSG00000105723GSK3A
Cell division cycle 5-like protein (Cdc5-like protein) (Pombe cdc5-related protein)ENSG00000096401CDC5L
Kinase suppressor of Ras 1 (EC 2.7.11.1)ENSG00000141068KSR1
Apolipoprotein L1 (Apolipoprotein L) (Apo-L) (ApoL) (Apolipoprotein L-I) (ApoL-I)ENSG00000100342APOL1
Leucine-rich repeats and immunoglobulin-like domains protein 2 (LIG-2)ENSG00000198799LRIG2
Mitogen-activated protein kinase kinase kinase 7 (EC 2.7.11.25) (Transforming growth factor-beta-activated kinase 1) (TGF-beta-activated kinase 1)ENSG00000135341MAP3K7
Dehydrodolichyl diphosphate synthase complex subunit NUS1 (EC 2.5.1.87) (Cis-prenyltransferase subunit NgBR) (Nogo-B receptor) (NgBR) (Nuclear undecaprenyl pyrophosphate synthase 1 homolog)ENSG00000153989NUS1
Rab11 family-interacting protein 2 (Rab11-FIP2) (NRip11)ENSG00000107560RAB11FIP2
Integrin beta-8ENSG00000105855ITGB8
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ETS domain-containing protein Elk-1ENSG00000126767ELK1
Vacuolar protein sorting-associated protein VTA1 homolog (Dopamine-responsive gene 1 protein) (DRG-1) (LYST-interacting protein 5) (LIP5) (SKD1-binding protein 1) (SBP1)ENSG00000009844VTA1
BMP and activin membrane-bound inhibitor homolog (Non-metastatic gene A protein) (Putative transmembrane protein NMA)ENSG00000095739BAMBI
Hepatocyte growth factor receptor (HGF receptor) (EC 2.7.10.1) (HGF/SF receptor) (Proto-oncogene c-Met) (Scatter factor receptor) (SF receptor) (Tyrosine-protein kinase Met)ENSG00000105976MET
Inositol polyphosphate 5-phosphatase K (EC 3.1.3.56) (Phosphatidylinositol-3,4,5-trisphosphate 5-phosphatase) (EC 3.1.3.86) (Phosphatidylinositol-4,5-bisphosphate 5-phosphatase) (EC 3.1.3.36) (Skeletal muscle and kidney-enriched inositol phosphatase)ENSG00000132376INPP5K
Serine/threonine-protein kinase mTOR (EC 2.7.11.1) (FK506-binding protein 12-rapamycin complex-associated protein 1) (FKBP12-rapamycin complex-associated protein) (Mammalian target of rapamycin) (mTOR) (Mechanistic target of rapamycin) (Rapamycin and FKBP12 target 1) (Rapamycin target protein 1)ENSG00000198793MTOR
Phosphatidylinositol 4,5-bisphosphate 3-kinase catalytic subunit beta isoform (PI3-kinase subunit beta) (PI3K-beta) (PI3Kbeta) (PtdIns-3-kinase subunit beta) (EC 2.7.1.153) (Phosphatidylinositol 4,5-bisphosphate 3-kinase 110 kDa catalytic subunit beta) (PtdIns-3-kinase subunit p110-beta) (p110beta)ENSG00000051382PIK3CB
Patatin-like phospholipase domain-containing protein 2 (EC 3.1.1.3) (Adipose triglyceride lipase) (Calcium-independent phospholipase A2) (Desnutrin) (IPLA2-zeta) (Pigment epithelium-derived factor) (TTS2.2) (Transport-secretion protein 2) (TTS2)ENSG00000177666PNPLA2
SH3 domain-containing kinase-binding protein 1 (CD2-binding protein 3) (CD2BP3) (Cbl-interacting protein of 85 kDa) (Human Src family kinase-binding protein 1) (HSB-1)ENSG00000147010SH3KBP1
Suppressor of cytokine signaling 5 (SOCS-5) (Cytokine-inducible SH2 protein 6) (CIS-6) (Cytokine-inducible SH2-containing protein 5)ENSG00000171150SOCS5
Serine/threonine-protein kinase D2 (EC 2.7.11.13) (nPKC-D2)ENSG00000105287PRKD2
Cytoplasmic protein NCK2 (Growth factor receptor-bound protein 4) (NCK adaptor protein 2) (Nck-2) (SH2/SH3 adaptor protein NCK-beta)ENSG00000071051NCK2
Cadherin-5 (7B4 antigen) (Vascular endothelial cadherin) (VE-cadherin) (CD antigen CD144)ENSG00000179776CDH5
Syndecan-4 (SYND4) (Amphiglycan) (Ryudocan core protein)ENSG00000124145SDC4
Sphingomyelin phosphodiesterase 3 (EC 3.1.4.12) (Neutral sphingomyelinase 2) (nSMase-2) (nSMase2) (Neutral sphingomyelinase II)ENSG00000103056SMPD3
Ski oncogene (Proto-oncogene c-Ski)ENSG00000157933SKI
Signal transducing adapter molecule 1 (STAM-1)ENSG00000136738STAM
Secreted frizzled-related protein 1 (FRP-1) (sFRP-1) (Secreted apoptosis-related protein 2) (SARP-2)ENSG00000104332SFRP1
Phosphatidylinositol 4,5-bisphosphate 3-kinase catalytic subunit alpha isoform (PI3-kinase subunit alpha) (PI3K-alpha) (PI3Kalpha) (PtdIns-3-kinase subunit alpha) (EC 2.7.1.153) (Phosphatidylinositol 4,5-bisphosphate 3-kinase 110 kDa catalytic subunit alpha) (PtdIns-3-kinase subunit p110-alpha) (p110alpha) (Phosphoinositide-3-kinase catalytic alpha polypeptide) (Serine/threonine protein kinase PIK3CA) (EC 2.7.11.1)ENSG00000121879PIK3CA
Chemokine-like protein TAFA-5ENSG00000219438TAFA5
Proline-, glutamic acid- and leucine-rich protein 1 (Modulator of non-genomic activity of estrogen receptor) (Transcription factor HMX3)ENSG00000141456PELP1
Sphingosine 1-phosphate receptor 1 (S1P receptor 1) (S1P1) (Endothelial differentiation G-protein coupled receptor 1) (Sphingosine 1-phosphate receptor Edg-1) (S1P receptor Edg-1) (CD antigen CD363)ENSG00000170989S1PR1
Receptor-interacting serine/threonine-protein kinase 1 (EC 2.7.11.1) (Cell death protein RIP) (Receptor-interacting protein 1) (RIP-1)ENSG00000137275RIPK1
Myoferlin (Fer-1-like protein 3)ENSG00000138119MYOF
Guanine nucleotide exchange factor VAV2 (VAV-2)ENSG00000160293VAV2
Beta-arrestin-1 (Arrestin beta-1) (Non-visual arrestin-2)ENSG00000137486ARRB1
Phosphatidylinositol 3-kinase regulatory subunit beta (PI3-kinase regulatory subunit beta) (PI3K regulatory subunit beta) (PtdIns-3-kinase regulatory subunit beta) (Phosphatidylinositol 3-kinase 85 kDa regulatory subunit beta) (PI3-kinase subunit p85-beta) (PtdIns-3-kinase regulatory subunit p85-beta)ENSG00000105647PIK3R2
Protein S100-A13 (S100 calcium-binding protein A13)ENSG00000189171S100A13
Inhibin beta A chain (Activin beta-A chain) (Erythroid differentiation protein) (EDF)ENSG00000122641INHBA
Multivesicular body subunit 12B (ESCRT-I complex subunit MVB12B) (Protein FAM125B)ENSG00000196814MVB12B
Opioid growth factor receptor-like protein 1ENSG00000119900OGFRL1
Cadherin-13 (Heart cadherin) (H-cadherin) (P105) (Truncated cadherin) (T-cad) (T-cadherin)ENSG00000140945CDH13
Low-density lipoprotein receptor (LDL receptor)ENSG00000130164LDLR
Prolyl endopeptidase FAP (EC 3.4.21.26) (170 kDa melanoma membrane-bound gelatinase) (Dipeptidyl peptidase FAP) (EC 3.4.14.5) (Fibroblast activation protein alpha) (FAPalpha) (Gelatine degradation protease FAP) (EC 3.4.21.-) (Integral membrane serine protease) (Post-proline cleaving enzyme) (Serine integral membrane protease) (SIMP) (Surface-expressed protease) (Seprase) [Cleaved into: Antiplasmin-cleaving enzyme FAP, soluble form (APCE) (EC 3.4.14.5) (EC 3.4.21.-) (EC 3.4.21.26)]ENSG00000078098FAP
Sickle tail protein homologENSG00000120549KIAA1217
Phenazine biosynthesis-like domain-containing protein (EC 5.1.-.-) (MAWD-binding protein) (MAWDBP) (Unknown protein 32 from 2D-page of liver tissue)ENSG00000108187PBLD
15-hydroxyprostaglandin dehydrogenase [NAD(+)] (15-PGDH) (EC 1.1.1.141) (Prostaglandin dehydrogenase 1) (Short chain dehydrogenase/reductase family 36C member 1)ENSG00000164120HPGD
MAP kinase-activated protein kinase 3 (MAPK-activated protein kinase 3) (MAPKAP kinase 3) (MAPKAP-K3) (MAPKAPK-3) (MK-3) (EC 2.7.11.1) (Chromosome 3p kinase) (3pK)ENSG00000114738MAPKAPK3
Rho GTPase-activating protein 32 (Brain-specific Rho GTPase-activating protein) (GAB-associated Cdc42/Rac GTPase-activating protein) (GC-GAP) (GTPase regulator interacting with TrkA) (Rho-type GTPase-activating protein 32) (Rho/Cdc42/Rac GTPase-activating protein RICS) (RhoGAP involved in the beta-catenin-N-cadherin and NMDA receptor signaling) (p200RhoGAP) (p250GAP)ENSG00000134909ARHGAP32
TNF receptor-associated factor 3 (EC 2.3.2.27) (CAP-1) (CD40 receptor-associated factor 1) (CRAF1) (CD40-binding protein) (CD40BP) (LMP1-associated protein 1) (LAP1) (RING-type E3 ubiquitin transferase TRAF3)ENSG00000131323TRAF3
Protein kinase C iota type (EC 2.7.11.13) (Atypical protein kinase C-lambda/iota) (PRKC-lambda/iota) (aPKC-lambda/iota) (nPKC-iota)ENSG00000163558PRKCI
1-phosphatidylinositol 4,5-bisphosphate phosphodiesterase epsilon-1 (EC 3.1.4.11) (Pancreas-enriched phospholipase C) (Phosphoinositide phospholipase C-epsilon-1) (Phospholipase C-epsilon-1) (PLC-epsilon-1)ENSG00000138193PLCE1
Transcription factor p65 (Nuclear factor NF-kappa-B p65 subunit) (Nuclear factor of kappa light polypeptide gene enhancer in B-cells 3)ENSG00000173039RELA
NAD-dependent protein deacetylase sirtuin-1 (hSIRT1) (EC 2.3.1.286) (Regulatory protein SIR2 homolog 1) (SIR2-like protein 1) (hSIR2) [Cleaved into: SirtT1 75 kDa fragment (75SirT1)]ENSG00000096717SIRT1
Tyrosine-protein kinase CSK (EC 2.7.10.2) (C-Src kinase) (Protein-tyrosine kinase CYL)ENSG00000103653CSK
SH3KBP1-binding protein 1 (SETA-binding protein 1)ENSG00000160410SHKBP1
Inhibin alpha chainENSG00000123999INHA
Solute carrier family 25 member 40 (Mitochondrial carrier family protein)ENSG00000075303SLC25A40
WAS/WASL-interacting protein family member 1 (Protein PRPL-2) (Wiskott-Aldrich syndrome protein-interacting protein) (WASP-interacting protein)ENSG00000115935WIPF1
Serine protease hepsin (EC 3.4.21.106) (Transmembrane protease serine 1) [Cleaved into: Serine protease hepsin non-catalytic chain; Serine protease hepsin catalytic chain]ENSG00000105707HPN
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NA NA NA
Noelin-2 (Olfactomedin-2)ENSG00000105088OLFM2
Neuropilin-2 (Vascular endothelial cell growth factor 165 receptor 2)ENSG00000118257NRP2
Insulin-like growth factor II (IGF-II) (Somatomedin-A) (T3M-11-derived growth factor) [Cleaved into: Insulin-like growth factor II; Insulin-like growth factor II Ala-25 Del; Preptin]ENSG00000167244IGF2
Rho guanine nucleotide exchange factor 18 (114 kDa Rho-specific guanine nucleotide exchange factor) (p114-Rho-GEF) (p114RhoGEF) (Septin-associated RhoGEF) (SA-RhoGEF)ENSG00000104880ARHGEF18
Cadherin EGF LAG seven-pass G-type receptor 3 (Cadherin family member 11) (Epidermal growth factor-like protein 1) (EGF-like protein 1) (Flamingo homolog 1) (hFmi1) (Multiple epidermal growth factor-like domains protein 2) (Multiple EGF-like domains protein 2)ENSG00000008300CELSR3
Dual specificity mitogen-activated protein kinase kinase 3 (MAP kinase kinase 3) (MAPKK 3) (EC 2.7.12.2) (MAPK/ERK kinase 3) (MEK 3) (Stress-activated protein kinase kinase 2) (SAPK kinase 2) (SAPKK-2) (SAPKK2)ENSG00000034152MAP2K3
Mothers against decapentaplegic homolog 1 (MAD homolog 1) (Mothers against DPP homolog 1) (JV4-1) (Mad-related protein 1) (SMAD family member 1) (SMAD 1) (Smad1) (hSMAD1) (Transforming growth factor-beta-signaling protein 1) (BSP-1)ENSG00000170365SMAD1
Proto-oncogene tyrosine-protein kinase Src (EC 2.7.10.2) (Proto-oncogene c-Src) (pp60c-src) (p60-Src)ENSG00000197122SRC
Unconventional myosin-Ie (Myosin-Ic) (Unconventional myosin 1E)ENSG00000157483MYO1E
Mitogen-activated protein kinase kinase kinase 5 (EC 2.7.11.25) (Apoptosis signal-regulating kinase 1) (ASK-1) (MAPK/ERK kinase kinase 5) (MEK kinase 5) (MEKK 5)ENSG00000197442MAP3K5
TYRO protein tyrosine kinase-binding protein (DNAX-activation protein 12) (Killer-activating receptor-associated protein) (KAR-associated protein)ENSG00000011600TYROBP
Extracellular calcium-sensing receptor (CaR) (CaSR) (hCasR) (Parathyroid cell calcium-sensing receptor 1) (PCaR1)ENSG00000036828CASR
Ribosomal protein S6 kinase alpha-6 (S6K-alpha-6) (EC 2.7.11.1) (90 kDa ribosomal protein S6 kinase 6) (p90-RSK 6) (p90RSK6) (Ribosomal S6 kinase 4) (RSK-4) (pp90RSK4)ENSG00000072133RPS6KA6
GTP-binding protein Rit1 (Ras-like protein expressed in many tissues) (Ras-like without CAAX protein 1)ENSG00000143622RIT1
Sprouty-related, EVH1 domain-containing protein 1 (Spred-1) (hSpred1)ENSG00000166068SPRED1
Activin receptor type-1 (EC 2.7.11.30) (Activin receptor type I) (ACTR-I) (Activin receptor-like kinase 2) (ALK-2) (Serine/threonine-protein kinase receptor R1) (SKR1) (TGF-B superfamily receptor type I) (TSR-I)ENSG00000115170ACVR1
Cell adhesion molecule 4 (Immunoglobulin superfamily member 4C) (IgSF4C) (Nectin-like protein 4) (NECL-4) (TSLC1-like protein 2)ENSG00000105767CADM4
NA NA NA
Activin receptor type-1B (EC 2.7.11.30) (Activin receptor type IB) (ACTR-IB) (Activin receptor-like kinase 4) (ALK-4) (Serine/threonine-protein kinase receptor R2) (SKR2)ENSG00000135503ACVR1B
Insulin receptor substrate 1 (IRS-1)ENSG00000169047IRS1
Platelet-derived growth factor D (PDGF-D) (Iris-expressed growth factor) (Spinal cord-derived growth factor B) (SCDGF-B) [Cleaved into: Platelet-derived growth factor D, latent form (PDGFD latent form); Platelet-derived growth factor D, receptor-binding form (PDGFD receptor-binding form)]ENSG00000170962PDGFD
Zinc finger protein ZPR1 (Zinc finger protein 259)ENSG00000109917ZPR1
Zinc finger and BTB domain-containing protein 7A (Factor binding IST protein 1) (FBI-1) (Factor that binds to inducer of short transcripts protein 1) (HIV-1 1st-binding protein 1) (Leukemia/lymphoma-related factor) (POZ and Krueppel erythroid myeloid ontogenic factor) (POK erythroid myeloid ontogenic factor) (Pokemon) (Pokemon 1) (TTF-I-interacting peptide 21) (TIP21) (Zinc finger protein 857A)ENSG00000178951ZBTB7A
Disabled homolog 2-interacting protein (DAB2 interaction protein) (DAB2-interacting protein) (ASK-interacting protein 1) (AIP-1) (DOC-2/DAB-2 interactive protein)ENSG00000136848DAB2IP
Ubiquitin-like protein ISG15 (Interferon-induced 15 kDa protein) (Interferon-induced 17 kDa protein) (IP17) (Ubiquitin cross-reactive protein) (hUCRP)ENSG00000187608ISG15
Dual specificity protein phosphatase 22 (EC 3.1.3.16) (EC 3.1.3.48) (JNK-stimulatory phosphatase-1) (JSP-1) (Low molecular weight dual specificity phosphatase 2) (LMW-DSP2) (Mitogen-activated protein kinase phosphatase x) (MAP kinase phosphatase x) (MKP-x)ENSG00000112679DUSP22
Phosphatidylinositol 4-phosphate 5-kinase type-1 gamma (PIP5K1-gamma) (PtdIns(4)P-5-kinase 1 gamma) (EC 2.7.1.68) (Phosphatidylinositol 4-phosphate 5-kinase type I gamma) (PIP5KIgamma)ENSG00000186111PIP5K1C
Cullin-7 (CUL-7)ENSG00000044090CUL7
BAG family molecular chaperone regulator 4 (BAG-4) (Bcl-2-associated athanogene 4) (Silencer of death domains)ENSG00000156735BAG4
Mucin-20 (MUC-20)ENSG00000176945MUC20
Serine/threonine-protein kinase D1 (EC 2.7.11.13) (Protein kinase C mu type) (Protein kinase D) (nPKC-D1) (nPKC-mu)ENSG00000184304PRKD1
C-type lectin domain family 14 member A (Epidermal growth factor receptor 5) (EGFR-5)ENSG00000176435CLEC14A
Ribosomal protein S6 kinase alpha-1 (S6K-alpha-1) (EC 2.7.11.1) (90 kDa ribosomal protein S6 kinase 1) (p90-RSK 1) (p90RSK1) (p90S6K) (MAP kinase-activated protein kinase 1a) (MAPK-activated protein kinase 1a) (MAPKAP kinase 1a) (MAPKAPK-1a) (Ribosomal S6 kinase 1) (RSK-1)ENSG00000117676RPS6KA1
Transforming growth factor-beta receptor-associated protein 1 (TGF-beta receptor-associated protein 1) (TRAP-1) (TRAP1)ENSG00000135966TGFBRAP1
Inactive rhomboid protein 2 (iRhom2) (Rhomboid 5 homolog 2) (Rhomboid family member 2) (Rhomboid veinlet-like protein 5) (Rhomboid veinlet-like protein 6)ENSG00000129667RHBDF2
Adhesion G protein-coupled receptor A2 (G-protein coupled receptor 124) (Tumor endothelial marker 5)ENSG00000020181ADGRA2
FGFR1 oncogene partnerENSG00000213066FGFR1OP
Transforming growth factor beta activator LRRC32 (Garpin) (Glycoprotein A repetitions predominant) (GARP) (Leucine-rich repeat-containing protein 32)ENSG00000137507LRRC32
Leucine-rich repeat transmembrane protein FLRT2 (Fibronectin-like domain-containing leucine-rich transmembrane protein 2)ENSG00000185070FLRT2
Protein PML (Promyelocytic leukemia protein) (RING finger protein 71) (Tripartite motif-containing protein 19)ENSG00000140464PML
Cingulin ENSG00000143375CGN
Short transient receptor potential channel 4 (TrpC4) (Trp-related protein 4) (hTrp-4) (hTrp4)ENSG00000133107TRPC4
Epidermal growth factor receptor (EC 2.7.10.1) (Proto-oncogene c-ErbB-1) (Receptor tyrosine-protein kinase erbB-1)ENSG00000146648EGFR
Disintegrin and metalloproteinase domain-containing protein 17 (ADAM 17) (EC 3.4.24.86) (Snake venom-like protease) (TNF-alpha convertase) (TNF-alpha-converting enzyme) (CD antigen CD156b)ENSG00000151694ADAM17
G-protein coupled estrogen receptor 1 (Chemoattractant receptor-like 2) (Flow-induced endothelial G-protein coupled receptor 1) (FEG-1) (G protein-coupled estrogen receptor 1) (G-protein coupled receptor 30) (GPCR-Br) (IL8-related receptor DRY12) (Lymphocyte-derived G-protein coupled receptor) (LYGPR) (Membrane estrogen receptor) (mER)ENSG00000164850GPER1
BH3-interacting domain death agonist (p22 BID) (BID) [Cleaved into: BH3-interacting domain death agonist p15 (p15 BID); BH3-interacting domain death agonist p13 (p13 BID); BH3-interacting domain death agonist p11 (p11 BID)]ENSG00000015475BID
Sprouty-related, EVH1 domain-containing protein 2 (Spred-2)ENSG00000198369SPRED2
CAD protein [Includes: Glutamine-dependent carbamoyl-phosphate synthase (EC 6.3.5.5); Aspartate carbamoyltransferase (EC 2.1.3.2); Dihydroorotase (EC 3.5.2.3)]ENSG00000084774CAD
Proline-rich AKT1 substrate 1 (40 kDa proline-rich AKT substrate)ENSG00000204673AKT1S1
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Transmembrane protein 204 (Claudin-like protein 24)ENSG00000131634TMEM204
Myocyte-specific enhancer factor 2C (Myocyte enhancer factor 2C)ENSG00000081189MEF2C
NA NA NA
Fibromodulin (FM) (Collagen-binding 59 kDa protein) (Keratan sulfate proteoglycan fibromodulin) (KSPG fibromodulin)ENSG00000122176FMOD
Angiopoietin-2 (ANG-2)ENSG00000091879ANGPT2
Twinfilin-2 (A6-related protein) (hA6RP) (Protein tyrosine kinase 9-like) (Twinfilin-1-like protein)ENSG00000247596TWF2
Bone morphogenetic protein 2 (BMP-2) (Bone morphogenetic protein 2A) (BMP-2A)ENSG00000125845BMP2
Zinc finger CCCH-type with G patch domain-containing protein (G patch domain-containing protein 6) (Zinc finger CCCH domain-containing protein 9) (Zinc finger and G patch domain-containing protein)ENSG00000197114ZGPAT
Protein sprouty homolog 4 (Spry-4)ENSG00000187678SPRY4
Apelin (APJ endogenous ligand) [Cleaved into: Apelin-36; Apelin-31; Apelin-28; Apelin-13]ENSG00000171388APLN
Transcription factor ETV6 (ETS translocation variant 6) (ETS-related protein Tel1) (Tel)ENSG00000139083ETV6
Protein TMEPAI (Prostate transmembrane protein androgen induced 1) (Solid tumor-associated 1 protein) (Transmembrane prostate androgen-induced protein)ENSG00000124225PMEPA1
EP300-interacting inhibitor of differentiation 2 (EID-2) (CREBBP/EP300 inhibitor 2) (EID-1-like inhibitor of differentiation 2)ENSG00000176396EID2
Fibroblast growth factor 12 (FGF-12) (Fibroblast growth factor homologous factor 1) (FHF-1) (Myocyte-activating factor)ENSG00000114279FGF12
Delta-like protein 4 (Drosophila Delta homolog 4) (Delta4)ENSG00000128917DLL4
Tyrosine-protein kinase receptor UFO (EC 2.7.10.1) (AXL oncogene)ENSG00000167601AXL
Agrin [Cleaved into: Agrin N-terminal 110 kDa subunit; Agrin C-terminal 110 kDa subunit; Agrin C-terminal 90 kDa fragment (C90); Agrin C-terminal 22 kDa fragment (C22)]ENSG00000188157AGRN
Cyclin-dependent-like kinase 5 (EC 2.7.11.1) (Cell division protein kinase 5) (Serine/threonine-protein kinase PSSALRE) (Tau protein kinase II catalytic subunit) (TPKII catalytic subunit)ENSG00000164885CDK5
Phosducin-like protein 3 (HTPHLP) (PhPL3) (Viral IAP-associated factor 1) (VIAF-1)ENSG00000115539PDCL3
Cdc42-interacting protein 4 (Protein Felic) (Salt tolerant protein) (hSTP) (Thyroid receptor-interacting protein 10) (TR-interacting protein 10) (TRIP-10)ENSG00000125733TRIP10
C5a anaphylatoxin chemotactic receptor 1 (C5a anaphylatoxin chemotactic receptor) (C5a-R) (C5aR) (CD antigen CD88)ENSG00000197405C5AR1
WAS/WASL-interacting protein family member 2 (WASP-interacting protein-related protein) (WIP- and CR16-homologous protein) (WIP-related protein)ENSG00000171475WIPF2
Protein kinase C zeta type (EC 2.7.11.13) (nPKC-zeta)ENSG00000067606PRKCZ
Rab GTPase-binding effector protein 2 (Rabaptin-5beta)ENSG00000177548RABEP2
Protein fuzzy homologENSG00000010361FUZ
Membrane-associated guanylate kinase, WW and PDZ domain-containing protein 3 (Membrane-associated guanylate kinase inverted 3) (MAGI-3)ENSG00000081026MAGI3
Transforming growth factor beta-3 proprotein [Cleaved into: Latency-associated peptide (LAP); Transforming growth factor beta-3 (TGF-beta-3)]ENSG00000119699TGFB3
Cytochrome P450 1B1 (EC 1.14.14.1) (CYPIB1) (Hydroperoxy icosatetraenoate dehydratase) (EC 4.2.1.152)ENSG00000138061CYP1B1
Diacylglycerol kinase delta (DAG kinase delta) (EC 2.7.1.107) (130 kDa diacylglycerol kinase) (Diglyceride kinase delta) (DGK-delta)ENSG00000077044DGKD
Glypican-1 [Cleaved into: Secreted glypican-1]ENSG00000063660GPC1
Thrombomodulin (TM) (Fetomodulin) (CD antigen CD141)ENSG00000178726THBD
Keratin, type I cytoskeletal 17 (39.1) (Cytokeratin-17) (CK-17) (Keratin-17) (K17)ENSG00000128422KRT17
Transforming growth factor beta receptor type 3 (TGF-beta receptor type 3) (TGFR-3) (Betaglycan) (Transforming growth factor beta receptor III) (TGF-beta receptor type III)ENSG00000069702TGFBR3
Multimerin-2 (EMILIN-3) (Elastin microfibril interface located protein 3) (Elastin microfibril interfacer 3) (EndoGlyx-1 p125/p140 subunit)ENSG00000173269MMRN2
CD109 antigen (150 kDa TGF-beta-1-binding protein) (C3 and PZP-like alpha-2-macroglobulin domain-containing protein 7) (Platelet-specific Gov antigen) (p180) (r150) (CD antigen CD109)ENSG00000156535CD109
Serine/threonine-protein kinase receptor R3 (SKR3) (EC 2.7.11.30) (Activin receptor-like kinase 1) (ALK-1) (TGF-B superfamily receptor type I) (TSR-I)ENSG00000139567ACVRL1
Charged multivesicular body protein 6 (Chromatin-modifying protein 6) (Vacuolar protein sorting-associated protein 20) (Vps20) (hVps20)ENSG00000176108CHMP6
Homeobox protein TGIF1 (5'-TG-3'-interacting factor 1)ENSG00000177426TGIF1
cGMP-dependent 3',5'-cyclic phosphodiesterase (EC 3.1.4.17) (Cyclic GMP-stimulated phosphodiesterase) (CGS-PDE) (cGSPDE)ENSG00000186642PDE2A
Polypeptide N-acetylgalactosaminyltransferase 3 (EC 2.4.1.41) (Polypeptide GalNAc transferase 3) (GalNAc-T3) (pp-GaNTase 3) (Protein-UDP acetylgalactosaminyltransferase 3) (UDP-GalNAc:polypeptide N-acetylgalactosaminyltransferase 3)ENSG00000115339GALNT3
Mothers against decapentaplegic homolog 9 (MAD homolog 9) (Mothers against DPP homolog 9) (Madh6) (SMAD family member 9) (SMAD 9) (Smad9)ENSG00000120693SMAD9
Protein jagged-2 (Jagged2) (hJ2)ENSG00000184916JAG2
Vascular endothelial growth factor C (VEGF-C) (Flt4 ligand) (Flt4-L) (Vascular endothelial growth factor-related protein) (VRP)ENSG00000150630VEGFC
Cytohesin-3 (ARF nucleotide-binding site opener 3) (Protein ARNO3) (General receptor of phosphoinositides 1) (Grp1) (PH, SEC7 and coiled-coil domain-containing protein 3)ENSG00000008256CYTH3
Plexin-A1 (Semaphorin receptor NOV)ENSG00000114554PLXNA1
RAS guanyl-releasing protein 1 (Calcium and DAG-regulated guanine nucleotide exchange factor II) (CalDAG-GEFII) (Ras guanyl-releasing protein)ENSG00000172575RASGRP1
Ankyrin repeat and SAM domain-containing protein 1A (Odin)ENSG00000064999ANKS1A
Breast cancer type 1 susceptibility protein (EC 2.3.2.27) (RING finger protein 53) (RING-type E3 ubiquitin transferase BRCA1)ENSG00000012048BRCA1
Glypican-3 (GTR2-2) (Intestinal protein OCI-5) (MXR7) [Cleaved into: Glypican-3 alpha subunit; Glypican-3 beta subunit]ENSG00000147257GPC3
Lateral signaling target protein 2 homolog (hLst2) (Zinc finger FYVE domain-containing protein 28)ENSG00000159733ZFYVE28
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Protein sprouty homolog 2 (Spry-2)ENSG00000136158SPRY2
Serine/threonine-protein phosphatase 2A 56 kDa regulatory subunit beta isoform (PP2A B subunit isoform B'-beta) (PP2A B subunit isoform B56-beta) (PP2A B subunit isoform PR61-beta) (PP2A B subunit isoform R5-beta)ENSG00000068971PPP2R5B
Regulator of microtubule dynamics protein 3 (RMD-3) (hRMD-3) (Cerebral protein 10) (Protein FAM82A2) (Protein FAM82C) (Protein tyrosine phosphatase-interacting protein 51) (TCPTP-interacting protein 51)ENSG00000137824RMDN3
TNF receptor-associated factor 2 (EC 2.3.2.27) (E3 ubiquitin-protein ligase TRAF2) (RING-type E3 ubiquitin transferase TRAF2) (Tumor necrosis factor type 2 receptor-associated protein 3)ENSG00000127191TRAF2
Phosphatidylinositol 4-phosphate 3-kinase C2 domain-containing subunit beta (PI3K-C2-beta) (PtdIns-3-kinase C2 subunit beta) (EC 2.7.1.154) (C2-PI3K) (Phosphoinositide 3-kinase-C2-beta)ENSG00000133056PIK3C2B
Protein-lysine 6-oxidase (EC 1.4.3.13) (Lysyl oxidase) [Cleaved into: Protein-lysine 6-oxidase, long form; Protein-lysine 6-oxidase, short form]ENSG00000113083LOX
1-phosphatidylinositol 4,5-bisphosphate phosphodiesterase gamma-2 (EC 3.1.4.11) (Phosphoinositide phospholipase C-gamma-2) (Phospholipase C-IV) (PLC-IV) (Phospholipase C-gamma-2) (PLC-gamma-2)ENSG00000197943PLCG2
Regulator of G-protein signaling 14 (RGS14)ENSG00000169220RGS14
Proteoglycan 4 (Lubricin) (Megakaryocyte-stimulating factor) (Superficial zone proteoglycan) [Cleaved into: Proteoglycan 4 C-terminal part]ENSG00000116690PRG4
Serine protease HTRA3 (EC 3.4.21.-) (High-temperature requirement factor A3) (Pregnancy-related serine protease)ENSG00000170801HTRA3
Partitioning defective 6 homolog alpha (PAR-6) (PAR-6 alpha) (PAR-6A) (PAR6C) (Tax interaction protein 40) (TIP-40)ENSG00000102981PARD6A
Cyclin-dependent kinase inhibitor 1C (Cyclin-dependent kinase inhibitor p57) (p57Kip2)ENSG00000129757CDKN1C
Syndecan-1 (SYND1) (CD antigen CD138)ENSG00000115884SDC1
Cellular tumor antigen p53 (Antigen NY-CO-13) (Phosphoprotein p53) (Tumor suppressor p53)ENSG00000141510TP53
Protein kinase C alpha type (PKC-A) (PKC-alpha) (EC 2.7.11.13)ENSG00000154229PRKCA
Dual serine/threonine and tyrosine protein kinase (EC 2.7.12.1) (Dusty protein kinase) (Dusty PK) (RIP-homologous kinase) (Receptor-interacting serine/threonine-protein kinase 5) (Sugen kinase 496) (SgK496)ENSG00000133059DSTYK
Tumor necrosis factor receptor superfamily member 12A (Fibroblast growth factor-inducible immediate-early response protein 14) (FGF-inducible 14) (Tweak-receptor) (TweakR) (CD antigen CD266)ENSG00000006327TNFRSF12A
NA NA NA
EH domain-containing protein 1 (PAST homolog 1) (hPAST1) (Testilin)ENSG00000110047EHD1
Cytochrome b-245 heavy chain (EC 1.-.-.-) (CGD91-phox) (Cytochrome b(558) subunit beta) (Cytochrome b558 subunit beta) (Heme-binding membrane glycoprotein gp91phox) (NADPH oxidase 2) (Neutrophil cytochrome b 91 kDa polypeptide) (Superoxide-generating NADPH oxidase heavy chain subunit) (gp91-1) (gp91-phox) (p22 phagocyte B-cytochrome)ENSG00000165168CYBB
EMILIN-1 (Elastin microfibril interface-located protein 1) (Elastin microfibril interfacer 1)ENSG00000138080EMILIN1
Ras-related protein Rap-2bENSG00000181467RAP2B
Frizzled-4 (Fz-4) (hFz4) (FzE4) (CD antigen CD344)ENSG00000174804FZD4
Kit ligand (Mast cell growth factor) (MGF) (Stem cell factor) (SCF) (c-Kit ligand) [Cleaved into: Soluble KIT ligand (sKITLG)]ENSG00000049130KITLG
Matrix-remodeling-associated protein 5 (Adhesion protein with leucine-rich repeats and immunoglobulin domains related to perlecan) (Adlican)ENSG00000101825MXRA5
Mast/stem cell growth factor receptor Kit (SCFR) (EC 2.7.10.1) (Piebald trait protein) (PBT) (Proto-oncogene c-Kit) (Tyrosine-protein kinase Kit) (p145 c-kit) (v-kit Hardy-Zuckerman 4 feline sarcoma viral oncogene homolog) (CD antigen CD117)ENSG00000157404KIT
Tyrosine-protein kinase Lyn (EC 2.7.10.2) (Lck/Yes-related novel protein tyrosine kinase) (V-yes-1 Yamaguchi sarcoma viral related oncogene homolog) (p53Lyn) (p56Lyn)ENSG00000254087LYN
Platelet-derived growth factor subunit B (PDGF subunit B) (PDGF-2) (Platelet-derived growth factor B chain) (Platelet-derived growth factor beta polypeptide) (Proto-oncogene c-Sis) (Becaplermin)ENSG00000100311PDGFB
Fibroblast growth factor 1 (FGF-1) (Acidic fibroblast growth factor) (aFGF) (Endothelial cell growth factor) (ECGF) (Heparin-binding growth factor 1) (HBGF-1)ENSG00000113578FGF1
Oncostatin-M-specific receptor subunit beta (Interleukin-31 receptor subunit beta) (IL-31 receptor subunit beta) (IL-31R subunit beta) (IL-31R-beta) (IL-31RB)ENSG00000145623OSMR
Nuclear receptor subfamily 4 group A member 3 (Mitogen-induced nuclear orphan receptor) (Neuron-derived orphan receptor 1) (Nuclear hormone receptor NOR-1)ENSG00000119508NR4A3
Fractalkine (C-X3-C motif chemokine 1) (CX3C membrane-anchored chemokine) (Neurotactin) (Small-inducible cytokine D1) [Cleaved into: Processed fractalkine]ENSG00000006210CX3CL1
Zinc finger homeobox protein 3 (AT motif-binding factor 1) (AT-binding transcription factor 1) (Alpha-fetoprotein enhancer-binding protein) (Zinc finger homeodomain protein 3) (ZFH-3)ENSG00000140836ZFHX3
Tumor necrosis factor ligand superfamily member 12 (APO3 ligand) (TNF-related weak inducer of apoptosis) (TWEAK) [Cleaved into: Tumor necrosis factor ligand superfamily member 12, membrane form; Tumor necrosis factor ligand superfamily member 12, secreted form]ENSG00000239697TNFSF12
TGF-beta-activated kinase 1 and MAP3K7-binding protein 1 (Mitogen-activated protein kinase kinase kinase 7-interacting protein 1) (TGF-beta-activated kinase 1-binding protein 1) (TAK1-binding protein 1)ENSG00000100324TAB1
Fibroblast growth factor-binding protein 3 (FGF-BP3) (FGF-binding protein 3) (FGFBP-3)ENSG00000174721FGFBP3
Fibroblast growth factor receptor 4 (FGFR-4) (EC 2.7.10.1) (CD antigen CD334)ENSG00000160867FGFR4
Copper-transporting ATPase 1 (EC 7.2.2.8) (Copper pump 1) (Menkes disease-associated protein)ENSG00000165240ATP7A
Urokinase-type plasminogen activator (U-plasminogen activator) (uPA) (EC 3.4.21.73) [Cleaved into: Urokinase-type plasminogen activator long chain A; Urokinase-type plasminogen activator short chain A; Urokinase-type plasminogen activator chain B]ENSG00000122861PLAU
Leucine repeat adapter protein 25ENSG00000176973FAM89B
Vasorin (Protein slit-like 2)ENSG00000274334VASN
GRB2-associated and regulator of MAPK protein 1 (GRB2-associated and regulator of MAPK1)ENSG00000141441GAREM1
Ribosomal protein S6 kinase alpha-2 (S6K-alpha-2) (EC 2.7.11.1) (90 kDa ribosomal protein S6 kinase 2) (p90-RSK 2) (p90RSK2) (MAP kinase-activated protein kinase 1c) (MAPK-activated protein kinase 1c) (MAPKAP kinase 1c) (MAPKAPK-1c) (Ribosomal S6 kinase 3) (RSK-3) (pp90RSK3)ENSG00000071242RPS6KA2
Growth factor receptor-bound protein 7 (B47) (Epidermal growth factor receptor GRB-7) (GRB7 adapter protein)ENSG00000141738GRB7
Integrin alpha-4 (CD49 antigen-like family member D) (Integrin alpha-IV) (VLA-4 subunit alpha) (CD antigen CD49d)ENSG00000115232ITGA4
Tyrosine-protein kinase receptor Tie-1 (EC 2.7.10.1)ENSG00000066056TIE1
Platelet-derived growth factor C (PDGF-C) (Fallotein) (Spinal cord-derived growth factor) (SCDGF) (VEGF-E) [Cleaved into: Platelet-derived growth factor C, latent form (PDGFC latent form); Platelet-derived growth factor C, receptor-binding form (PDGFC receptor-binding form)]ENSG00000145431PDGFC
Protocadherin Fat 4 (hFat4) (Cadherin family member 14) (FAT tumor suppressor homolog 4) (Fat-like cadherin protein FAT-J)ENSG00000196159FAT4
Huntingtin-interacting protein 1 (HIP-1) (Huntingtin-interacting protein I) (HIP-I)ENSG00000127946HIP1
Fibroblast growth factor receptor 3 (FGFR-3) (EC 2.7.10.1) (CD antigen CD333)ENSG00000068078FGFR3
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Urokinase plasminogen activator surface receptor (U-PAR) (uPAR) (Monocyte activation antigen Mo3) (CD antigen CD87)ENSG00000011422PLAUR
Menin ENSG00000133895MEN1
Src kinase-associated phosphoprotein 1 (Src family-associated phosphoprotein 1) (Src kinase-associated phosphoprotein of 55 kDa) (SKAP-55) (pp55)ENSG00000141293SKAP1
Growth hormone receptor (GH receptor) (Somatotropin receptor) [Cleaved into: Growth hormone-binding protein (GH-binding protein) (GHBP) (Serum-binding protein)]ENSG00000112964GHR
Mothers against decapentaplegic homolog 7 (MAD homolog 7) (Mothers against DPP homolog 7) (Mothers against decapentaplegic homolog 8) (MAD homolog 8) (Mothers against DPP homolog 8) (SMAD family member 7) (SMAD 7) (Smad7) (hSMAD7)ENSG00000101665SMAD7
Glomulin (FK506-binding protein-associated protein) (FAP) (FKBP-associated protein)ENSG00000174842GLMN
Metallothionein-3 (MT-3) (GIFB) (GIF) (Growth inhibitory factor) (Metallothionein-III) (MT-III)ENSG00000087250MT3
Slit homolog 2 protein (Slit-2) [Cleaved into: Slit homolog 2 protein N-product; Slit homolog 2 protein C-product]ENSG00000145147SLIT2
Proto-oncogene vavENSG00000141968VAV1
Fibroblast growth factor 7 (FGF-7) (Heparin-binding growth factor 7) (HBGF-7) (Keratinocyte growth factor)ENSG00000140285FGF7
CD97 antigen (Leukocyte antigen CD97) (CD antigen CD97) [Cleaved into: CD97 antigen subunit alpha; CD97 antigen subunit beta]ENSG00000123146ADGRE5
Amphiregulin (AR) (Colorectum cell-derived growth factor) (CRDGF)ENSG00000109321AREG
Coagulation factor VII (EC 3.4.21.21) (Proconvertin) (Serum prothrombin conversion accelerator) (SPCA) (Eptacog alfa) [Cleaved into: Factor VII light chain; Factor VII heavy chain]ENSG00000057593F7
Mitogen-activated protein kinase 11 (MAP kinase 11) (MAPK 11) (EC 2.7.11.24) (Mitogen-activated protein kinase p38 beta) (MAP kinase p38 beta) (p38b) (Stress-activated protein kinase 2b) (SAPK2b) (p38-2)ENSG00000185386MAPK11
Beta-2 adrenergic receptor (Beta-2 adrenoreceptor) (Beta-2 adrenoceptor)ENSG00000169252ADRB2
Fms-related tyrosine kinase 3 ligand (Flt3 ligand) (Flt3L) (SL cytokine)ENSG00000090554FLT3LG
Macrophage colony-stimulating factor 1 (CSF-1) (M-CSF) (MCSF) (Lanimostim) [Cleaved into: Processed macrophage colony-stimulating factor 1]ENSG00000184371CSF1
Growth factor receptor-bound protein 14 (GRB14 adapter protein)ENSG00000115290GRB14
Mucin-1 (MUC-1) (Breast carcinoma-associated antigen DF3) (Cancer antigen 15-3) (CA 15-3) (Carcinoma-associated mucin) (Episialin) (H23AG) (Krebs von den Lungen-6) (KL-6) (PEMT) (Peanut-reactive urinary mucin) (PUM) (Polymorphic epithelial mucin) (PEM) (Tumor-associated epithelial membrane antigen) (EMA) (Tumor-associated mucin) (CD antigen CD227) [Cleaved into: Mucin-1 subunit alpha (MUC1-NT) (MUC1-alpha); Mucin-1 subunit beta (MUC1-beta) (MUC1-CT)]ENSG00000185499MUC1
GRB2-associated-binding protein 2 (GRB2-associated binder 2) (Growth factor receptor bound protein 2-associated protein 2) (pp100)ENSG00000033327GAB2
Claudin-1 (Senescence-associated epithelial membrane protein)ENSG00000163347CLDN1
E3 ubiquitin-protein ligase CBL-C (EC 2.3.2.27) (RING finger protein 57) (RING-type E3 ubiquitin transferase CBL-C) (SH3-binding protein CBL-3) (SH3-binding protein CBL-C) (Signal transduction protein CBL-C)ENSG00000142273CBLC
ETS-related transcription factor Elf-4 (E74-like factor 4) (Myeloid Elf-1-like factor)ENSG00000102034ELF4
Mothers against decapentaplegic homolog 3 (MAD homolog 3) (Mad3) (Mothers against DPP homolog 3) (hMAD-3) (JV15-2) (SMAD family member 3) (SMAD 3) (Smad3) (hSMAD3)ENSG00000166949SMAD3
Placenta growth factor (PlGF)ENSG00000119630PGF
Epithelial splicing regulatory protein 2 (RNA-binding motif protein 35B) (RNA-binding protein 35B)ENSG00000103067ESRP2
Follistatin-related protein 3 (Follistatin-like protein 3) (Follistatin-related gene protein)ENSG00000070404FSTL3
Tumor necrosis factor receptor superfamily member 6 (Apo-1 antigen) (Apoptosis-mediating surface antigen FAS) (FASLG receptor) (CD antigen CD95)ENSG00000026103FAS
Interleukin-8 (IL-8) (C-X-C motif chemokine 8) (Chemokine (C-X-C motif) ligand 8) (Emoctakin) (Granulocyte chemotactic protein 1) (GCP-1) (Monocyte-derived neutrophil chemotactic factor) (MDNCF) (Monocyte-derived neutrophil-activating peptide) (MONAP) (Neutrophil-activating protein 1) (NAP-1) (Protein 3-10C) (T-cell chemotactic factor) [Cleaved into: MDNCF-a (GCP/IL-8 protein IV) (IL8/NAP1 form I); Interleukin-8 ((Ala-IL-8)77) (GCP/IL-8 protein II) (IL-8(1-77)) (IL8/NAP1 form II) (MDNCF-b); IL-8(5-77); IL-8(6-77) ((Ser-IL-8)72) (GCP/IL-8 protein I) (IL8/NAP1 form III) (Lymphocyte-derived neutrophil-activating factor) (LYNAP) (MDNCF-c) (Neutrophil-activating factor) (NAF); IL-8(7-77) (GCP/IL-8 protein V) (IL8/NAP1 form IV); IL-8(8-77) (GCP/IL-8 protein VI) (IL8/NAP1 form V); IL-8(9-77) (GCP/IL-8 protein III) (IL8/NAP1 form VI)]ENSG00000169429CXCL8
Transcription factor SOX-9ENSG00000125398SOX9
Progesterone receptor (PR) (Nuclear receptor subfamily 3 group C member 3)ENSG00000082175PGR
Nck-associated protein 1-like (Hematopoietic protein 1) (Membrane-associated protein HEM-1)ENSG00000123338NCKAP1L
Proheparin-binding EGF-like growth factor [Cleaved into: Heparin-binding EGF-like growth factor (HB-EGF) (HBEGF) (Diphtheria toxin receptor) (DT-R)]ENSG00000113070HBEGF
Platelet-derived growth factor receptor-like protein (PDGFR-like protein) (PDGF receptor beta-like tumor suppressor)ENSG00000104213PDGFRL
Sushi repeat-containing protein SRPX2 (Sushi-repeat protein upregulated in leukemia)ENSG00000102359SRPX2
Claudin-5 (Transmembrane protein deleted in VCFS) (TMDVCF)ENSG00000184113CLDN5
Platelet basic protein (PBP) (C-X-C motif chemokine 7) (Leukocyte-derived growth factor) (LDGF) (Macrophage-derived growth factor) (MDGF) (Small-inducible cytokine B7) [Cleaved into: Connective tissue-activating peptide III (CTAP-III) (LA-PF4) (Low-affinity platelet factor IV); TC-2; Connective tissue-activating peptide III(1-81) (CTAP-III(1-81)); Beta-thromboglobulin (Beta-TG); Neutrophil-activating peptide 2(74) (NAP-2(74)); Neutrophil-activating peptide 2(73) (NAP-2(73)); Neutrophil-activating peptide 2 (NAP-2); TC-1; Neutrophil-activating peptide 2(1-66) (NAP-2(1-66)); Neutrophil-activating peptide 2(1-63) (NAP-2(1-63))]ENSG00000163736PPBP
Carbohydrate sulfotransferase 11 (EC 2.8.2.5) (Chondroitin 4-O-sulfotransferase 1) (Chondroitin 4-sulfotransferase 1) (C4S-1) (C4ST-1) (C4ST1)ENSG00000171310CHST11
Transforming growth factor beta-1-induced transcript 1 protein (Androgen receptor coactivator 55 kDa protein) (Androgen receptor-associated protein of 55 kDa) (Hydrogen peroxide-inducible clone 5 protein) (Hic-5)ENSG00000140682TGFB1I1
Ribosomal protein S6 kinase alpha-5 (S6K-alpha-5) (EC 2.7.11.1) (90 kDa ribosomal protein S6 kinase 5) (Nuclear mitogen- and stress-activated protein kinase 1) (RSK-like protein kinase) (RSKL)ENSG00000100784RPS6KA5
Semaphorin-6A (Semaphorin VIA) (Sema VIA) (Semaphorin-6A-1) (SEMA6A-1)ENSG00000092421SEMA6A
Receptor tyrosine-protein kinase erbB-2 (EC 2.7.10.1) (Metastatic lymph node gene 19 protein) (MLN 19) (Proto-oncogene Neu) (Proto-oncogene c-ErbB-2) (Tyrosine kinase-type cell surface receptor HER2) (p185erbB2) (CD antigen CD340)ENSG00000141736ERBB2
N-acetyllactosaminide beta-1,6-N-acetylglucosaminyl-transferase (N-acetylglucosaminyltransferase) (EC 2.4.1.150) (I-branching enzyme) (IGNT)ENSG00000111846GCNT2
LIM and senescent cell antigen-like-containing domain protein 2 (LIM-like protein 2) (Particularly interesting new Cys-His protein 2) (PINCH-2)ENSG00000072163LIMS2
Protein Wnt-5aENSG00000114251WNT5A
Galectin-9 (Gal-9) (Ecalectin) (Tumor antigen HOM-HD-21)ENSG00000168961LGALS9
Activin receptor type-2B (EC 2.7.11.30) (Activin receptor type IIB) (ACTR-IIB)ENSG00000114739ACVR2B
Coronin-1A (Coronin-like protein A) (Clipin-A) (Coronin-like protein p57) (Tryptophan aspartate-containing coat protein) (TACO)ENSG00000102879CORO1A
RalBP1-associated Eps domain-containing protein 2 (Partner of RalBP1) (RalBP1-interacting protein 2)ENSG00000169891REPS2
Delta-like protein 1 (Drosophila Delta homolog 1) (Delta1) (H-Delta-1)ENSG00000198719DLL1
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Polymeric immunoglobulin receptor (PIgR) (Poly-Ig receptor) (Hepatocellular carcinoma-associated protein TB6) [Cleaved into: Secretory component]ENSG00000162896PIGR
Growth/differentiation factor 11 (GDF-11) (Bone morphogenetic protein 11) (BMP-11)ENSG00000135414GDF11
Protein naked cuticle homolog 2 (Naked-2) (hNkd2)ENSG00000145506NKD2
Tumor necrosis factor receptor superfamily member 1B (Tumor necrosis factor receptor 2) (TNF-R2) (Tumor necrosis factor receptor type II) (TNF-RII) (TNFR-II) (p75) (p80 TNF-alpha receptor) (CD antigen CD120b) (Etanercept) [Cleaved into: Tumor necrosis factor receptor superfamily member 1b, membrane form; Tumor necrosis factor-binding protein 2 (TBP-2) (TBPII)]ENSG00000028137TNFRSF1B
Zinc finger protein 703 (Zinc finger elbow-related proline domain protein 1)ENSG00000183779ZNF703
B-cell CLL/lymphoma 9-like protein (B-cell lymphoma 9-like protein) (BCL9-like protein) (Protein BCL9-2)ENSG00000186174BCL9L
Zinc finger protein SNAI2 (Neural crest transcription factor Slug) (Protein snail homolog 2)ENSG00000019549SNAI2
Probetacellulin [Cleaved into: Betacellulin (BTC)]ENSG00000174808BTC
MICAL-like protein 1 (Molecule interacting with Rab13) (MIRab13)ENSG00000100139MICALL1
Tumor necrosis factor receptor superfamily member 5 (B-cell surface antigen CD40) (Bp50) (CD40L receptor) (CDw40) (CD antigen CD40)ENSG00000101017CD40
Cadherin EGF LAG seven-pass G-type receptor 2 (Cadherin family member 10) (Epidermal growth factor-like protein 2) (EGF-like protein 2) (Flamingo homolog 3) (Multiple epidermal growth factor-like domains protein 3) (Multiple EGF-like domains protein 3)ENSG00000143126CELSR2
Angiopoietin-1 receptor (EC 2.7.10.1) (Endothelial tyrosine kinase) (Tunica interna endothelial cell kinase) (Tyrosine kinase with Ig and EGF homology domains-2) (Tyrosine-protein kinase receptor TEK) (Tyrosine-protein kinase receptor TIE-2) (hTIE2) (p140 TEK) (CD antigen CD202b)ENSG00000120156TEK
Ras association domain-containing protein 2ENSG00000101265RASSF2
Regulator of G-protein signaling 16 (RGS16) (A28-RGS14P) (Retinal-specific RGS) (RGS-r) (hRGS-r) (Retinally abundant regulator of G-protein signaling)ENSG00000143333RGS16
Cyclic AMP-responsive element-binding protein 3-like protein 1 (cAMP-responsive element-binding protein 3-like protein 1) (Old astrocyte specifically-induced substance) (OASIS) [Cleaved into: Processed cyclic AMP-responsive element-binding protein 3-like protein 1]ENSG00000157613CREB3L1
USP6 N-terminal-like protein (Related to the N-terminus of tre) (RN-tre)ENSG00000148429USP6NL
Neurogenic locus notch homolog protein 1 (Notch 1) (hN1) (Translocation-associated notch protein TAN-1) [Cleaved into: Notch 1 extracellular truncation (NEXT); Notch 1 intracellular domain (NICD)]ENSG00000148400NOTCH1
Dual specificity protein phosphatase 15 (EC 3.1.3.16) (EC 3.1.3.48) (VH1-related member Y) (Vaccinia virus VH1-related dual-specific protein phosphatase Y)ENSG00000149599DUSP15
Docking protein 1 (Downstream of tyrosine kinase 1) (p62(dok)) (pp62)ENSG00000115325DOK1
Myogenesis-regulating glycosidase (EC 3.2.1.-) (Uncharacterized family 31 glucosidase KIAA1161)ENSG00000164976MYORG
SH2 domain-containing adapter protein BENSG00000107338SHB
Sodium/hydrogen exchanger 1 (APNH) (Na(+)/H(+) antiporter, amiloride-sensitive) (Na(+)/H(+) exchanger 1) (NHE-1) (Solute carrier family 9 member 1)ENSG00000090020SLC9A1
Ribosomal protein S6 kinase alpha-4 (S6K-alpha-4) (EC 2.7.11.1) (90 kDa ribosomal protein S6 kinase 4) (Nuclear mitogen- and stress-activated protein kinase 2) (Ribosomal protein kinase B) (RSKB)ENSG00000162302RPS6KA4
E3 ubiquitin-protein ligase CBL (EC 2.3.2.27) (Casitas B-lineage lymphoma proto-oncogene) (Proto-oncogene c-Cbl) (RING finger protein 55) (RING-type E3 ubiquitin transferase CBL) (Signal transduction protein CBL)ENSG00000110395CBL
Bone morphogenetic protein 8B (BMP-8) (BMP-8B) (Osteogenic protein 2) (OP-2)ENSG00000116985BMP8B
Arf-GAP with dual PH domain-containing protein 1 (Centaurin-alpha-1) (Cnt-a1) (Putative MAPK-activating protein PM25)ENSG00000105963ADAP1
Inhibin beta B chain (Activin beta-B chain)ENSG00000163083INHBB
Endophilin-A3 (EEN-B2) (Endophilin-3) (SH3 domain protein 2C) (SH3 domain-containing GRB2-like protein 3)ENSG00000140600SH3GL3
Transcription factor E2F1 (E2F-1) (PBR3) (Retinoblastoma-associated protein 1) (RBAP-1) (Retinoblastoma-binding protein 3) (RBBP-3) (pRB-binding protein E2F-1)ENSG00000101412E2F1
Tyrosine-protein kinase Mer (EC 2.7.10.1) (Proto-oncogene c-Mer) (Receptor tyrosine kinase MerTK)ENSG00000153208MERTK
Leucine-rich repeat and immunoglobulin-like domain-containing nogo receptor-interacting protein 1 (Leucine-rich repeat and immunoglobulin domain-containing protein 1) (Leucine-rich repeat neuronal protein 1) (Leucine-rich repeat neuronal protein 6A)ENSG00000169783LINGO1
Guanine nucleotide exchange factor VAV3 (VAV-3)ENSG00000134215VAV3
Cyclin-dependent kinase 4 inhibitor B (Multiple tumor suppressor 2) (MTS-2) (p14-INK4b) (p15-INK4b) (p15INK4B)ENSG00000147883CDKN2B
Proline-rich protein 5 (Protein observed with Rictor-1) (Protor-1)ENSG00000186654PRR5
Anosmin-1 (Adhesion molecule-like X-linked) (Kallmann syndrome protein)ENSG00000011201ANOS1
Vascular endothelial growth factor receptor 3 (VEGFR-3) (EC 2.7.10.1) (Fms-like tyrosine kinase 4) (FLT-4) (Tyrosine-protein kinase receptor FLT4)ENSG00000037280FLT4
Suppressor of cytokine signaling 1 (SOCS-1) (JAK-binding protein) (JAB) (STAT-induced STAT inhibitor 1) (SSI-1) (Tec-interacting protein 3) (TIP-3)ENSG00000185338SOCS1
Apoptosis regulator Bcl-2ENSG00000171791BCL2
Hypermethylated in cancer 1 protein (Hic-1) (Zinc finger and BTB domain-containing protein 29)ENSG00000177374HIC1
C3a anaphylatoxin chemotactic receptor (C3AR) (C3a-R)ENSG00000171860C3AR1
Disks large-associated protein 3 (DAP-3) (PSD-95/SAP90-binding protein 3) (SAP90/PSD-95-associated protein 3) (SAPAP3)ENSG00000116544DLGAP3
Muellerian-inhibiting factor (Anti-Muellerian hormone) (AMH) (Muellerian-inhibiting substance) (MIS)ENSG00000104899AMH
Bone morphogenetic protein 4 (BMP-4) (Bone morphogenetic protein 2B) (BMP-2B)ENSG00000125378BMP4
Integrin alpha-8 [Cleaved into: Integrin alpha-8 heavy chain; Integrin alpha-8 light chain]ENSG00000077943ITGA8
P-selectin (CD62 antigen-like family member P) (Granule membrane protein 140) (GMP-140) (Leukocyte-endothelial cell adhesion molecule 3) (LECAM3) (Platelet activation dependent granule-external membrane protein) (PADGEM) (CD antigen CD62P)ENSG00000174175SELP
Diacylglycerol kinase theta (DAG kinase theta) (EC 2.7.1.107) (Diglyceride kinase theta) (DGK-theta)ENSG00000145214DGKQ
Activin receptor type-1C (EC 2.7.11.30) (Activin receptor type IC) (ACTR-IC) (Activin receptor-like kinase 7) (ALK-7)ENSG00000123612ACVR1C
Growth arrest-specific protein 1 (GAS-1)ENSG00000180447GAS1
Integrin beta-4 (GP150) (CD antigen CD104)ENSG00000132470ITGB4
Beta-klotho (BKL) (BetaKlotho) (Klotho beta-like protein)ENSG00000134962KLB
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Neurturin ENSG00000171119NRTN
Nitric oxide synthase, endothelial (EC 1.14.13.39) (Constitutive NOS) (cNOS) (EC-NOS) (Endothelial NOS) (eNOS) (NOS type III) (NOSIII)ENSG00000164867NOS3
Interleukin-6 (IL-6) (B-cell stimulatory factor 2) (BSF-2) (CTL differentiation factor) (CDF) (Hybridoma growth factor) (Interferon beta-2) (IFN-beta-2)ENSG00000136244IL6
Tyrosine-protein kinase Fes/Fps (EC 2.7.10.2) (Feline sarcoma/Fujinami avian sarcoma oncogene homolog) (Proto-oncogene c-Fes) (Proto-oncogene c-Fps) (p93c-fes)ENSG00000182511FES
Interleukin-15 (IL-15)ENSG00000164136IL15
A disintegrin and metalloproteinase with thrombospondin motifs 12 (ADAM-TS 12) (ADAM-TS12) (ADAMTS-12) (EC 3.4.24.-)ENSG00000151388ADAMTS12
Endothelin-1 (Preproendothelin-1) (PPET1) [Cleaved into: Endothelin-1 (ET-1); Big endothelin-1]ENSG00000078401EDN1
Androgen receptor (Dihydrotestosterone receptor) (Nuclear receptor subfamily 3 group C member 4)ENSG00000169083AR
Epidermal growth factor-like protein 8 (EGF-like protein 8) (Vascular endothelial statin-2) (VE-statin-2)ENSG00000241404EGFL8
Angiopoietin-1 (ANG-1)ENSG00000154188ANGPT1
Low-density lipoprotein receptor-related protein 8 (LRP-8) (Apolipoprotein E receptor 2)ENSG00000157193LRP8
Fibroblast growth factor receptor 2 (FGFR-2) (EC 2.7.10.1) (K-sam) (KGFR) (Keratinocyte growth factor receptor) (CD antigen CD332)ENSG00000066468FGFR2
Insulin-like growth factor-binding protein 1 (IBP-1) (IGF-binding protein 1) (IGFBP-1) (Placental protein 12) (PP12)ENSG00000146678IGFBP1
Growth-regulated alpha protein (C-X-C motif chemokine 1) (GRO-alpha(1-73)) (Melanoma growth stimulatory activity) (MGSA) (Neutrophil-activating protein 3) (NAP-3) [Cleaved into: GRO-alpha(4-73); GRO-alpha(5-73); GRO-alpha(6-73)]ENSG00000163739CXCL1
Integrin beta-3 (Platelet membrane glycoprotein IIIa) (GPIIIa) (CD antigen CD61)ENSG00000259207ITGB3
Bone morphogenetic protein 6 (BMP-6) (VG-1-related protein) (VG-1-R) (VGR-1)ENSG00000153162BMP6
Actin filament-associated protein 1-like 2 (AFAP1-like protein 2)ENSG00000169129AFAP1L2
Transforming growth factor beta-2 proprotein (Cetermin) (Glioblastoma-derived T-cell suppressor factor) (G-TSF) [Cleaved into: Latency-associated peptide (LAP); Transforming growth factor beta-2 (TGF-beta-2)]ENSG00000092969TGFB2
TNF receptor-associated factor 1 (Epstein-Barr virus-induced protein 6)ENSG00000056558TRAF1
Prokineticin receptor 2 (PK-R2) (G-protein coupled receptor 73-like 1) (G-protein coupled receptor I5E) (GPR73b) (GPRg2)ENSG00000101292PROKR2
Cadherin-3 (Placental cadherin) (P-cadherin)ENSG00000062038CDH3
Protein kinase C beta type (PKC-B) (PKC-beta) (EC 2.7.11.13)ENSG00000166501PRKCB
Hepatocyte growth factor (Hepatopoietin-A) (Scatter factor) (SF) [Cleaved into: Hepatocyte growth factor alpha chain; Hepatocyte growth factor beta chain]ENSG00000019991HGF
Tomoregulin-1 (TR-1) (H7365) (Transmembrane protein with EGF-like and one follistatin-like domain)ENSG00000241697TMEFF1
Tomoregulin-2 (TR-2) (Hyperplastic polyposis protein 1) (Transmembrane protein with EGF-like and two follistatin-like domains)ENSG00000144339TMEFF2
Inhibin beta E chain (Activin beta-E chain)ENSG00000139269INHBE
Insulin-like growth factor 2 mRNA-binding protein 3 (IGF2 mRNA-binding protein 3) (IMP-3) (IGF-II mRNA-binding protein 3) (KH domain-containing protein overexpressed in cancer) (hKOC) (VICKZ family member 3)ENSG00000136231IGF2BP3
Runt-related transcription factor 2 (Acute myeloid leukemia 3 protein) (Core-binding factor subunit alpha-1) (CBF-alpha-1) (Oncogene AML-3) (Osteoblast-specific transcription factor 2) (OSF-2) (Polyomavirus enhancer-binding protein 2 alpha A subunit) (PEA2-alpha A) (PEBP2-alpha A) (SL3-3 enhancer factor 1 alpha A subunit) (SL3/AKV core-binding factor alpha A subunit)ENSG00000124813RUNX2
Interleukin-1 beta (IL-1 beta) (Catabolin)ENSG00000125538IL1B
Ephrin type-A receptor 2 (EC 2.7.10.1) (Epithelial cell kinase) (Tyrosine-protein kinase receptor ECK)ENSG00000142627EPHA2
Neutrophil cytosol factor 2 (NCF-2) (67 kDa neutrophil oxidase factor) (NADPH oxidase activator 2) (Neutrophil NADPH oxidase factor 2) (p67-phox)ENSG00000116701NCF2
Fibroblast growth factor receptor substrate 3 (FGFR substrate 3) (FGFR-signaling adaptor SNT2) (Suc1-associated neurotrophic factor target 2) (SNT-2)ENSG00000137218FRS3
Tyrosine-protein kinase STYK1 (EC 2.7.10.2) (Novel oncogene with kinase domain) (Protein PK-unique) (Serine/threonine/tyrosine kinase 1)ENSG00000060140STYK1
Hematopoietically-expressed homeobox protein HHEX (Homeobox protein HEX) (Homeobox protein PRH)ENSG00000152804HHEX
One cut domain family member 2 (Hepatocyte nuclear factor 6-beta) (HNF-6-beta) (One cut homeobox 2) (Transcription factor ONECUT-2) (OC-2)ENSG00000119547ONECUT2
NA NA NA
Hepatocyte nuclear factor 6 (HNF-6) (One cut domain family member 1) (One cut homeobox 1)ENSG00000169856ONECUT1
Apolipoprotein A-I (Apo-AI) (ApoA-I) (Apolipoprotein A1) [Cleaved into: Proapolipoprotein A-I (ProapoA-I); Truncated apolipoprotein A-I (Apolipoprotein A-I(1-242))]ENSG00000118137APOA1
GRB2-related adapter protein 2 (Adapter protein GRID) (GRB-2-like protein) (GRB2L) (GRBLG) (GRBX) (Grf40 adapter protein) (Grf-40) (Growth factor receptor-binding protein) (Hematopoietic cell-associated adapter protein GrpL) (P38) (Protein GADS) (SH3-SH2-SH3 adapter Mona)ENSG00000100351GRAP2
Fibroblast growth factor 9 (FGF-9) (Glia-activating factor) (GAF) (Heparin-binding growth factor 9) (HBGF-9)ENSG00000102678FGF9
Prostacyclin receptor (Prostaglandin I2 receptor) (PGI receptor) (PGI2 receptor) (Prostanoid IP receptor)ENSG00000160013PTGIR
Interleukin-17 receptor D (IL-17 receptor D) (IL-17RD) (IL17Rhom) (Interleukin-17 receptor-like protein) (Sef homolog) (hSef)ENSG00000144730IL17RD
Pro-neuregulin-2, membrane-bound isoform (Pro-NRG2) [Cleaved into: Neuregulin-2 (NRG-2) (Divergent of neuregulin-1) (DON-1) (Neural- and thymus-derived activator for ERBB kinases) (NTAK)]ENSG00000158458NRG2
Tumor necrosis factor receptor superfamily member 16 (Gp80-LNGFR) (Low affinity neurotrophin receptor p75NTR) (Low-affinity nerve growth factor receptor) (NGF receptor) (p75 ICD) (CD antigen CD271)ENSG00000064300NGFR
Interleukin-7 (IL-7)ENSG00000104432IL7
Pro-neuregulin-4, membrane-bound isoform (Pro-NRG4) [Cleaved into: Neuregulin-4 (NRG-4)]ENSG00000169752NRG4
Mothers against decapentaplegic homolog 6 (MAD homolog 6) (Mothers against DPP homolog 6) (SMAD family member 6) (SMAD 6) (Smad6) (hSMAD6)ENSG00000137834SMAD6
DAN domain family member 5 (Cerberus-like protein 2) (Cerl-2) (Cysteine knot superfamily 1, BMP antagonist 3) (Gremlin-3)ENSG00000179284DAND5
Inactive rhomboid protein 1 (iRhom1) (Epidermal growth factor receptor-related protein) (Rhomboid 5 homolog 1) (Rhomboid family member 1) (p100hRho)ENSG00000007384RHBDF1
Sphingosine kinase 1 (SK 1) (SPK 1) (EC 2.7.1.91) (Acetyltransferase SPHK1) (EC 2.3.1.-)ENSG00000176170SPHK1
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Interleukin-34 (IL-34)ENSG00000157368IL34
Leukemia inhibitory factor (LIF) (Differentiation-stimulating factor) (D factor) (Melanoma-derived LPL inhibitor) (MLPLI) (Emfilermin)ENSG00000128342LIF
Insulin-like growth factor I (IGF-I) (Mechano growth factor) (MGF) (Somatomedin-C)ENSG00000017427IGF1
Pro-neuregulin-1, membrane-bound isoform (Pro-NRG1) [Cleaved into: Neuregulin-1 (Acetylcholine receptor-inducing activity) (ARIA) (Breast cancer cell differentiation factor p45) (Glial growth factor) (Heregulin) (HRG) (Neu differentiation factor) (Sensory and motor neuron-derived factor)]ENSG00000157168NRG1
Platelet endothelial aggregation receptor 1 (hPEAR1) (Multiple epidermal growth factor-like domains protein 12) (Multiple EGF-like domains protein 12)ENSG00000187800PEAR1
Adhesion G protein-coupled receptor E2 (EGF-like module receptor 2) (EGF-like module-containing mucin-like hormone receptor-like 2) (CD antigen CD312)ENSG00000127507ADGRE2
Persephin (PSP)ENSG00000125650PSPN
Low-density lipoprotein receptor-related protein 4 (LRP-4) (Multiple epidermal growth factor-like domains 7)ENSG00000134569LRP4
Pleiotrophin (PTN) (Heparin-binding brain mitogen) (HBBM) (Heparin-binding growth factor 8) (HBGF-8) (Heparin-binding growth-associated molecule) (HB-GAM) (Heparin-binding neurite outgrowth-promoting factor) (HBNF) (Heparin-binding neurite outgrowth-promoting factor 1) (HBNF-1) (Osteoblast-specific factor 1) (OSF-1)ENSG00000105894PTN
Adenosine receptor A2bENSG00000170425ADORA2B
NA NA NA
NA NA NA
Alpha-2-HS-glycoprotein (Alpha-2-Z-globulin) (Ba-alpha-2-glycoprotein) (Fetuin-A) [Cleaved into: Alpha-2-HS-glycoprotein chain A; Alpha-2-HS-glycoprotein chain B]ENSG00000145192AHSG
Transient receptor potential cation channel subfamily V member 1 (TrpV1) (Capsaicin receptor) (Osm-9-like TRP channel 1) (OTRPC1) (Vanilloid receptor 1)ENSG00000196689TRPV1
Protransforming growth factor alpha [Cleaved into: Transforming growth factor alpha (TGF-alpha) (EGF-like TGF) (ETGF) (TGF type 1)]ENSG00000163235TGFA
Matrix metalloproteinase-9 (MMP-9) (EC 3.4.24.35) (92 kDa gelatinase) (92 kDa type IV collagenase) (Gelatinase B) (GELB) [Cleaved into: 67 kDa matrix metalloproteinase-9; 82 kDa matrix metalloproteinase-9]ENSG00000100985MMP9
Embryonic growth/differentiation factor 1 (GDF-1)ENSG00000130283GDF1
Fibroblast growth factor 2 (FGF-2) (Basic fibroblast growth factor) (bFGF) (Heparin-binding growth factor 2) (HBGF-2)ENSG00000138685FGF2
CX3C chemokine receptor 1 (C-X3-C CKR-1) (CX3CR1) (Beta chemokine receptor-like 1) (CMK-BRL-1) (CMK-BRL1) (Fractalkine receptor) (G-protein coupled receptor 13) (V28)ENSG00000168329CX3CR1
Insulin growth factor-like family member 4ENSG00000204869IGFL4
Pro-epidermal growth factor (EGF) [Cleaved into: Epidermal growth factor (Urogastrone)]ENSG00000138798EGF
Neutrophil cytosol factor 4 (NCF-4) (Neutrophil NADPH oxidase factor 4) (SH3 and PX domain-containing protein 4) (p40-phox) (p40phox)ENSG00000100365NCF4
Tumor-associated calcium signal transducer 2 (Cell surface glycoprotein Trop-2) (Membrane component chromosome 1 surface marker 1) (Pancreatic carcinoma marker protein GA733-1)ENSG00000184292TACSTD2
Forkhead box protein C1 (Forkhead-related protein FKHL7) (Forkhead-related transcription factor 3) (FREAC-3)ENSG00000054598FOXC1
Alpha-2A adrenergic receptor (Alpha-2 adrenergic receptor subtype C10) (Alpha-2A adrenoreceptor) (Alpha-2A adrenoceptor) (Alpha-2AAR)ENSG00000150594ADRA2A
Interleukin-10 (IL-10) (Cytokine synthesis inhibitory factor) (CSIF)ENSG00000136634IL10
Leucine-rich repeat transmembrane protein FLRT3 (Fibronectin-like domain-containing leucine-rich transmembrane protein 3)ENSG00000125848FLRT3
Ventricular zone-expressed PH domain-containing protein homolog 1 (Protein melted)ENSG00000197415VEPH1
Tyrosine-protein kinase receptor TYRO3 (EC 2.7.10.1) (Tyrosine-protein kinase BYK) (Tyrosine-protein kinase DTK) (Tyrosine-protein kinase RSE) (Tyrosine-protein kinase SKY) (Tyrosine-protein kinase TIF)ENSG00000092445TYRO3
Bone morphogenetic protein 8A (BMP-8A)ENSG00000183682BMP8A
Tumor necrosis factor receptor superfamily member 4 (ACT35 antigen) (OX40L receptor) (TAX transcriptionally-activated glycoprotein 1 receptor) (CD antigen CD134)ENSG00000186827TNFRSF4
GRB2-associated-binding protein 3 (GRB2-associated binder 3) (Growth factor receptor bound protein 2-associated protein 3)ENSG00000160219GAB3
Renin (EC 3.4.23.15) (Angiotensinogenase)ENSG00000143839REN
B-lymphocyte antigen CD20 (B-lymphocyte surface antigen B1) (Bp35) (Leukocyte surface antigen Leu-16) (Membrane-spanning 4-domains subfamily A member 1) (CD antigen CD20)ENSG00000156738MS4A1
Epidermal growth factor receptor kinase substrate 8-like protein 3 (EPS8-like protein 3) (Epidermal growth factor receptor pathway substrate 8-related protein 3) (EPS8-related protein 3)ENSG00000198758EPS8L3
Proepiregulin [Cleaved into: Epiregulin (EPR)]ENSG00000124882EREG
Tyrosine-protein kinase Tec (EC 2.7.10.2)ENSG00000135605TEC
Protein shisa-2 homolog (Transmembrane protein 46)ENSG00000180730SHISA2
Histone-lysine N-methyltransferase PRDM16 (EC 2.1.1.43) (PR domain zinc finger protein 16) (PR domain-containing protein 16) (Transcription factor MEL1) (MDS1/EVI1-like gene 1)ENSG00000142611PRDM16
DNA (cytosine-5)-methyltransferase 3B (Dnmt3b) (EC 2.1.1.37) (DNA methyltransferase HsaIIIB) (DNA MTase HsaIIIB) (M.HsaIIIB)ENSG00000088305DNMT3B
Trans-acting T-cell-specific transcription factor GATA-3 (GATA-binding factor 3)ENSG00000107485GATA3
P2Y purinoceptor 1 (P2Y1) (ADP receptor) (Purinergic receptor)ENSG00000169860P2RY1
Bone morphogenetic protein 7 (BMP-7) (Osteogenic protein 1) (OP-1) (Eptotermin alfa)ENSG00000101144BMP7
Runt-related transcription factor 3 (Acute myeloid leukemia 2 protein) (Core-binding factor subunit alpha-3) (CBF-alpha-3) (Oncogene AML-2) (Polyomavirus enhancer-binding protein 2 alpha C subunit) (PEA2-alpha C) (PEBP2-alpha C) (SL3-3 enhancer factor 1 alpha C subunit) (SL3/AKV core-binding factor alpha C subunit)ENSG00000020633RUNX3
Leucine-rich alpha-2-glycoprotein (LRG)ENSG00000171236LRG1
Transforming growth factor-beta receptor type 3-like protein (TGF-beta receptor type-3-like protein) (TGFR-3L) (Transforming growth factor-beta receptor type III-like protein) (TGF-beta receptor type III-like protein)ENSG00000260001TGFBR3L
Fibroblast growth factor 17 (FGF-17)ENSG00000158815FGF17
Leukocyte immunoglobulin-like receptor subfamily B member 1 (LIR-1) (Leukocyte immunoglobulin-like receptor 1) (CD85 antigen-like family member J) (Immunoglobulin-like transcript 2) (ILT-2) (Monocyte/macrophage immunoglobulin-like receptor 7) (MIR-7) (CD antigen CD85j)ENSG00000277807LILRB1
TGFB1-induced anti-apoptotic factor 1 (12 kDa TGF-beta-1-induced antiapoptotic factor)ENSG00000221995TIAF1
Insulin-like growth factor-binding protein complex acid labile subunit (ALS)ENSG00000099769IGFALS
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Acidic mammalian chitinase (AMCase) (EC 3.2.1.14) (Lung-specific protein TSA1902)ENSG00000134216CHIA
Homeobox protein Nkx-2.1 (Homeobox protein NK-2 homolog A) (Thyroid nuclear factor 1) (Thyroid transcription factor 1) (TTF-1) (Thyroid-specific enhancer-binding protein) (T/EBP)ENSG00000136352NKX2-1
Fibroblast growth factor 5 (FGF-5) (Heparin-binding growth factor 5) (HBGF-5) (Smag-82)ENSG00000138675FGF5
Rho-related GTP-binding protein RhoD (Rho-related protein HP1) (RhoHP1)ENSG00000173156RHOD
Potassium voltage-gated channel subfamily C member 2 (Shaw-like potassium channel) (Voltage-gated potassium channel Kv3.2)ENSG00000166006KCNC2
Somatoliberin (Growth hormone-releasing factor) (GRF) (Growth hormone-releasing hormone) (GHRH) (Somatocrinin) (Somatorelin) (Sermorelin)ENSG00000118702GHRH
Mu-type opioid receptor (M-OR-1) (MOR-1) (Mu opiate receptor) (Mu opioid receptor) (MOP) (hMOP)ENSG00000112038OPRM1
Fibroblast growth factor receptor-like 1 (FGF receptor-like protein 1) (FGF homologous factor receptor) (FGFR-like protein) (Fibroblast growth factor receptor 5) (FGFR-5)ENSG00000127418FGFRL1
Retinoic acid-induced protein 3 (G-protein coupled receptor family C group 5 member A) (Phorbol ester induced gene 1) (PEIG-1) (Retinoic acid-induced gene 1 protein) (RAIG-1)ENSG00000013588GPRC5A
Epidermal growth factor receptor kinase substrate 8-like protein 1 (EPS8-like protein 1) (Epidermal growth factor receptor pathway substrate 8-related protein 1) (EPS8-related protein 1)ENSG00000131037EPS8L1
Noggin ENSG00000183691NOG
C-X-C motif chemokine 13 (Angie) (B cell-attracting chemokine 1) (BCA-1) (B lymphocyte chemoattractant) (CXC chemokine BLC) (Small-inducible cytokine B13)ENSG00000156234CXCL13
Fermitin family homolog 1 (Kindlerin) (Kindlin syndrome protein) (Kindlin-1) (Unc-112-related protein 1)ENSG00000101311FERMT1
Artemin (Enovin) (Neublastin)ENSG00000117407ARTN
Twist-related protein 1 (Class A basic helix-loop-helix protein 38) (bHLHa38) (H-twist)ENSG00000122691TWIST1
SHC SH2 domain-binding protein 1ENSG00000171241SHCBP1
Neutrophil cytosol factor 1 (NCF-1) (47 kDa autosomal chronic granulomatous disease protein) (47 kDa neutrophil oxidase factor) (NCF-47K) (Neutrophil NADPH oxidase factor 1) (Nox organizer 2) (Nox-organizing protein 2) (SH3 and PX domain-containing protein 1A) (p47-phox)ENSG00000158517NCF1
Zinc finger protein Gfi-1 (Growth factor independent protein 1) (Zinc finger protein 163)ENSG00000162676GFI1
WAP, Kazal, immunoglobulin, Kunitz and NTR domain-containing protein 1 (Growth and differentiation factor-associated serum protein 2) (GASP-2) (hGASP-2) (WAP, follistatin, immunoglobulin, Kunitz and NTR domain-containing protein)ENSG00000127578WFIKKN1
Receptor tyrosine-protein kinase erbB-4 (EC 2.7.10.1) (Proto-oncogene-like protein c-ErbB-4) (Tyrosine kinase-type cell surface receptor HER4) (p180erbB4) [Cleaved into: ERBB4 intracellular domain (4ICD) (E4ICD) (s80HER4)]ENSG00000178568ERBB4
Fibroblast growth factor 22 (FGF-22)ENSG00000070388FGF22
Apolipoprotein B-100 (Apo B-100) [Cleaved into: Apolipoprotein B-48 (Apo B-48)]ENSG00000084674APOB
Left-right determination factor 1 (Left-right determination factor B) (Protein lefty-1) (Protein lefty-B)ENSG00000243709LEFTY1
Ras-like protein family member 11BENSG00000128045RASL11B
NT-3 growth factor receptor (EC 2.7.10.1) (GP145-TrkC) (Trk-C) (Neurotrophic tyrosine kinase receptor type 3) (TrkC tyrosine kinase)ENSG00000140538NTRK3
Mannan-binding lectin serine protease 1 (EC 3.4.21.-) (Complement factor MASP-3) (Complement-activating component of Ra-reactive factor) (Mannose-binding lectin-associated serine protease 1) (MASP-1) (Mannose-binding protein-associated serine protease) (Ra-reactive factor serine protease p100) (RaRF) (Serine protease 5) [Cleaved into: Mannan-binding lectin serine protease 1 heavy chain; Mannan-binding lectin serine protease 1 light chain]ENSG00000127241MASP1
Growth/differentiation factor 8 (GDF-8) (Myostatin)ENSG00000138379MSTN
C-C chemokine receptor type 2 (C-C CKR-2) (CC-CKR-2) (CCR-2) (CCR2) (Monocyte chemoattractant protein 1 receptor) (MCP-1-R) (CD antigen CD192)ENSG00000121807CCR2
GRB2-associated and regulator of MAPK protein 2 (GRB2-associated and regulator of MAPK1-like)ENSG00000157833GAREM2
Cartilage intermediate layer protein 1 (CILP-1) (Cartilage intermediate-layer protein) [Cleaved into: Cartilage intermediate layer protein 1 C1; Cartilage intermediate layer protein 1 C2]ENSG00000138615CILP
Leukocyte cell-derived chemotaxin 1 (Chondromodulin) [Cleaved into: Chondrosurfactant protein (CH-SP); Chondromodulin-1 (Chondromodulin-I) (ChM-I)]ENSG00000136110CNMD
Brain-derived neurotrophic factor (BDNF) (Abrineurin) [Cleaved into: BDNF precursor form (ProBDNF)]ENSG00000176697BDNF
Oncostatin-M (OSM)ENSG00000099985OSM
Myocardin ENSG00000141052MYOCD
Transforming growth factor beta activator LRRC33 (Leucine-rich repeat-containing protein 33) (Negative regulator of reactive oxygen species)ENSG00000174004NRROS
Leucine-rich repeat transmembrane protein FLRT1 (Fibronectin-like domain-containing leucine-rich transmembrane protein 1)ENSG00000126500FLRT1
Growth/differentiation factor 9 (GDF-9)ENSG00000164404GDF9
Prothrombin (EC 3.4.21.5) (Coagulation factor II) [Cleaved into: Activation peptide fragment 1; Activation peptide fragment 2; Thrombin light chain; Thrombin heavy chain]ENSG00000180210F2
Transcription factor SOX-11ENSG00000176887SOX11
Protein GAPT (Growth factor receptor-bound protein 2-binding adapter protein, transmembrane)ENSG00000175857GAPT
Interleukin-11 (IL-11) (Adipogenesis inhibitory factor) (AGIF) (Oprelvekin)ENSG00000095752IL11
SHC-transforming protein 3 (Neuronal Shc) (N-Shc) (Protein Rai) (SHC-transforming protein C) (Src homology 2 domain-containing-transforming protein C3) (SH2 domain protein C3)ENSG00000148082SHC3
Macrophage-stimulating protein receptor (MSP receptor) (EC 2.7.10.1) (CDw136) (Protein-tyrosine kinase 8) (p185-Ron) (CD antigen CD136) [Cleaved into: Macrophage-stimulating protein receptor alpha chain; Macrophage-stimulating protein receptor beta chain]ENSG00000164078MST1R
Estrogen receptor (ER) (ER-alpha) (Estradiol receptor) (Nuclear receptor subfamily 3 group A member 1)ENSG00000091831ESR1
SH2 domain-containing protein 2A (SH2 domain-containing adapter protein) (T cell-specific adapter protein) (TSAd) (VEGF receptor-associated protein)ENSG00000027869SH2D2A
Insulin-like growth factor 2 mRNA-binding protein 2 (IGF2 mRNA-binding protein 2) (IMP-2) (Hepatocellular carcinoma autoantigen p62) (IGF-II mRNA-binding protein 2) (VICKZ family member 2)ENSG00000073792IGF2BP2
Bile acid receptor (Farnesoid X-activated receptor) (Farnesol receptor HRR-1) (Nuclear receptor subfamily 1 group H member 4) (Retinoid X receptor-interacting protein 14) (RXR-interacting protein 14)ENSG00000012504NR1H4
Plasminogen (EC 3.4.21.7) [Cleaved into: Plasmin heavy chain A; Activation peptide; Angiostatin; Plasmin heavy chain A, short form; Plasmin light chain B]ENSG00000122194PLG
Adiponectin (30 kDa adipocyte complement-related protein) (Adipocyte complement-related 30 kDa protein) (ACRP30) (Adipocyte, C1q and collagen domain-containing protein) (Adipose most abundant gene transcript 1 protein) (apM-1) (Gelatin-binding protein)ENSG00000181092ADIPOQ
Cardiotrophin-like cytokine factor 1 (B-cell-stimulating factor 3) (BSF-3) (Novel neurotrophin-1) (NNT-1)ENSG00000175505CLCF1
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Bone morphogenetic protein 3 (BMP-3) (Bone morphogenetic protein 3A) (BMP-3A) (Osteogenin)ENSG00000152785BMP3
Integrin beta-6ENSG00000115221ITGB6
Insulin-like growth factor 2 mRNA-binding protein 1 (IGF2 mRNA-binding protein 1) (IMP-1) (IMP1) (Coding region determinant-binding protein) (CRD-BP) (IGF-II mRNA-binding protein 1) (VICKZ family member 1) (Zipcode-binding protein 1) (ZBP-1)ENSG00000159217IGF2BP1
Lymphotactin (ATAC) (C motif chemokine 1) (Cytokine SCM-1) (Lymphotaxin) (SCM-1-alpha) (Small-inducible cytokine C1) (XC chemokine ligand 1)ENSG00000143184XCL1
Protein FAM83BENSG00000168143FAM83B
Insulin growth factor-like family member 2ENSG00000204866IGFL2
Bone morphogenetic protein receptor type-1B (BMP type-1B receptor) (BMPR-1B) (EC 2.7.11.30) (CD antigen CDw293)ENSG00000138696BMPR1B
Signal peptide, CUB and EGF-like domain-containing protein 3ENSG00000146197SCUBE3
Cbp/p300-interacting transactivator 1 (Melanocyte-specific protein 1)ENSG00000125931CITED1
Protein-tyrosine kinase 6 (EC 2.7.10.2) (Breast tumor kinase) (Tyrosine-protein kinase BRK)ENSG00000101213PTK6
Cytoplasmic tyrosine-protein kinase BMX (EC 2.7.10.2) (Bone marrow tyrosine kinase gene in chromosome X protein) (Epithelial and endothelial tyrosine kinase) (ETK) (NTK38)ENSG00000102010BMX
Fibroblast growth factor 10 (FGF-10) (Keratinocyte growth factor 2)ENSG00000070193FGF10
Nitric oxide synthase, brain (EC 1.14.13.39) (Constitutive NOS) (NC-NOS) (NOS type I) (Neuronal NOS) (N-NOS) (nNOS) (Peptidyl-cysteine S-nitrosylase NOS1) (bNOS)ENSG00000089250NOS1
Homeobox protein Nkx-3.1 (Homeobox protein NK-3 homolog A)ENSG00000167034NKX3-1
Low-density lipoprotein receptor-related protein 2 (LRP-2) (Glycoprotein 330) (gp330) (Megalin)ENSG00000081479LRP2
Protein Wnt-10aENSG00000135925WNT10A
Leucine-rich repeat-containing G-protein coupled receptor 5 (G-protein coupled receptor 49) (G-protein coupled receptor 67) (G-protein coupled receptor HG38)ENSG00000139292LGR5
Hedgehog-interacting protein (HHIP) (HIP)ENSG00000164161HHIP
Protein sprouty homolog 3 (Spry-3)ENSG00000168939SPRY3
NA NA NA
Neurotrophin-3 (NT-3) (HDNF) (Nerve growth factor 2) (NGF-2) (Neurotrophic factor)ENSG00000185652NTF3
Beta-nerve growth factor (Beta-NGF)ENSG00000134259NGF
Interleukin-12 subunit alpha (IL-12A) (Cytotoxic lymphocyte maturation factor 35 kDa subunit) (CLMF p35) (IL-12 subunit p35) (NK cell stimulatory factor chain 1) (NKSF1)ENSG00000168811IL12A
Granulocyte colony-stimulating factor (G-CSF) (Pluripoietin) (Filgrastim) (Lenograstim)ENSG00000108342CSF3
Fibroblast growth factor 8 (FGF-8) (Androgen-induced growth factor) (AIGF) (Heparin-binding growth factor 8) (HBGF-8)ENSG00000107831FGF8
Protein Wnt-2 (Int-1-like protein 1) (Int-1-related protein) (IRP)ENSG00000105989WNT2
Kallikrein-2 (EC 3.4.21.35) (Glandular kallikrein-1) (hGK-1) (Tissue kallikrein-2)ENSG00000167751NA
Leukocyte tyrosine kinase receptor (EC 2.7.10.1) (Protein tyrosine kinase 1)ENSG00000062524LTK
Serine protease HTRA4 (EC 3.4.21.-) (High-temperature requirement factor A4)ENSG00000169495HTRA4
Growth/differentiation factor 6 (GDF-6) (Bone morphogenetic protein 13) (BMP-13) (Growth/differentiation factor 16)ENSG00000156466GDF6
Tenomodulin (TeM) (hTeM) (Chondromodulin-1-like protein) (ChM1L) (hChM1L) (Chondromodulin-I-like protein) (Myodulin) (Tendin)ENSG00000000005TNMD
Insulin growth factor-like family member 1ENSG00000188293IGFL1
Growth/differentiation factor 7 (GDF-7)ENSG00000143869GDF7
NA NA NA
CD27 antigen (CD27L receptor) (T-cell activation antigen CD27) (T14) (Tumor necrosis factor receptor superfamily member 7) (CD antigen CD27)ENSG00000139193CD27
Receptor-type tyrosine-protein kinase FLT3 (EC 2.7.10.1) (FL cytokine receptor) (Fetal liver kinase-2) (FLK-2) (Fms-like tyrosine kinase 3) (FLT-3) (Stem cell tyrosine kinase 1) (STK-1) (CD antigen CD135)ENSG00000122025FLT3
Histidine-rich glycoprotein (Histidine-proline-rich glycoprotein) (HPRG)ENSG00000113905HRG
Bone morphogenetic protein 5 (BMP-5)ENSG00000112175BMP5
Sodium-dependent phosphate transport protein 2B (Sodium-phosphate transport protein 2B) (Na(+)-dependent phosphate cotransporter 2B) (NaPi3b) (Sodium/phosphate cotransporter 2B) (Na(+)/Pi cotransporter 2B) (NaPi-2b) (Solute carrier family 34 member 2)ENSG00000157765SLC34A2
Multiple epidermal growth factor-like domains protein 10 (Multiple EGF-like domains protein 10)ENSG00000145794MEGF10
Ciliary neurotrophic factor (CNTF)ENSG00000242689CNTF
Teratocarcinoma-derived growth factor 1 (Cripto-1 growth factor) (CRGF) (Epidermal growth factor-like cripto protein CR1)ENSG00000241186TDGF1
Modulator of macroautophagy TMEM150B (Protein DRAM-3) (Transmembrane protein 150B) (Transmembrane protein 224)ENSG00000180061TMEM150B
Dickkopf-related protein 1 (Dickkopf-1) (Dkk-1) (hDkk-1) (SK)ENSG00000107984DKK1
Folate receptor alpha (FR-alpha) (Adult folate-binding protein) (FBP) (Folate receptor 1) (Folate receptor, adult) (KB cells FBP) (Ovarian tumor-associated antigen MOv18)ENSG00000110195FOLR1
Fibroblast growth factor 18 (FGF-18) (zFGF5)ENSG00000156427FGF18
ALK tyrosine kinase receptor (EC 2.7.10.1) (Anaplastic lymphoma kinase) (CD antigen CD246)ENSG00000171094ALK
Leptin (Obese protein) (Obesity factor)ENSG00000174697LEP
Zinc transporter 10 (ZnT-10) (Manganese transporter SLC30A10) (Solute carrier family 30 member 10)ENSG00000196660SLC30A10
Vascular endothelial growth factor D (VEGF-D) (c-Fos-induced growth factor) (FIGF)ENSG00000165197VEGFD
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Pro-neuregulin-3, membrane-bound isoform (Pro-NRG3) [Cleaved into: Neuregulin-3 (NRG-3)]ENSG00000185737NRG3
Stabilin-2 (FAS1 EGF-like and X-link domain-containing adhesion molecule 2) (Fasciclin, EGF-like, laminin-type EGF-like and link domain-containing scavenger receptor 2) (FEEL-2) (Hyaluronan receptor for endocytosis) [Cleaved into: 190 kDa form stabilin-2 (190 kDa hyaluronan receptor for endocytosis)]ENSG00000136011STAB2
Thrombopoietin receptor (TPO-R) (Myeloproliferative leukemia protein) (Proto-oncogene c-Mpl) (CD antigen CD110)ENSG00000117400MPL
C-X-C motif chemokine 17 (6-Cys CXCL17) (Dendritic cell and monocyte chemokine-like protein) (DMC) (VEGF coregulated chemokine 1) [Cleaved into: 4-Cys CXCL17]ENSG00000189377CXCL17
T-box transcription factor TBX1 (T-box protein 1) (Testis-specific T-box protein)ENSG00000184058TBX1
Interleukin-4 (IL-4) (B-cell stimulatory factor 1) (BSF-1) (Binetrakin) (Lymphocyte stimulatory factor 1) (Pitrakinra)ENSG00000113520IL4
Adenosine receptor A1ENSG00000163485ADORA1
Delta-type opioid receptor (D-OR-1) (DOR-1)ENSG00000116329OPRD1
High affinity nerve growth factor receptor (EC 2.7.10.1) (Neurotrophic tyrosine kinase receptor type 1) (TRK1-transforming tyrosine kinase protein) (Tropomyosin-related kinase A) (Tyrosine kinase receptor) (Tyrosine kinase receptor A) (Trk-A) (gp140trk) (p140-TrkA)ENSG00000198400NTRK1
Forkhead box protein C2 (Forkhead-related protein FKHL14) (Mesenchyme fork head protein 1) (MFH-1 protein) (Transcription factor FKH-14)ENSG00000176692FOXC2
Vitronectin (VN) (S-protein) (Serum-spreading factor) (V75) [Cleaved into: Vitronectin V65 subunit; Vitronectin V10 subunit; Somatomedin-B]ENSG00000109072VTN
Neurotrophin-4 (NT-4) (Neurotrophin-5) (NT-5) (Neutrophic factor 4)ENSG00000225950NTF4
Adhesion G protein-coupled receptor E1 (EGF-like module receptor 1) (EGF-like module-containing mucin-like hormone receptor-like 1) (EMR1 hormone receptor)ENSG00000174837ADGRE1
Proprotein convertase subtilisin/kexin type 9 (EC 3.4.21.-) (Neural apoptosis-regulated convertase 1) (NARC-1) (Proprotein convertase 9) (PC9) (Subtilisin/kexin-like protease PC9)ENSG00000169174PCSK9
R-spondin-1 (Roof plate-specific spondin-1) (hRspo1)ENSG00000169218RSPO1
Syntaxin-19 ENSG00000178750STX19
Natriuretic peptides A (CDD-ANF) (Cardiodilatin) (CDD) (Cardiodilatin-related peptide) (CDP) (Prepronatriodilatin) [Cleaved into: Atrial natriuretic factor (ANF) (Atrial natriuretic peptide) (ANP)]ENSG00000175206NPPA
NA NA NA
Fibroblast growth factor 20 (FGF-20)ENSG00000078579FGF20
Protachykinin-1 (PPT) [Cleaved into: Substance P; Neurokinin A (NKA) (Neuromedin L) (Substance K); Neuropeptide K (NPK); Neuropeptide gamma; C-terminal-flanking peptide]ENSG00000006128TAC1
Anti-Muellerian hormone type-2 receptor (EC 2.7.11.30) (Anti-Muellerian hormone type II receptor) (AMH type II receptor) (MIS type II receptor) (MISRII) (MRII)ENSG00000135409AMHR2
Adhesion G protein-coupled receptor E3 (EGF-like module receptor 3) (EGF-like module-containing mucin-like hormone receptor-like 3)ENSG00000131355ADGRE3
Fibroblast growth factor-binding protein 1 (FGF-BP) (FGF-BP1) (FGF-binding protein 1) (FGFBP-1) (17 kDa heparin-binding growth factor-binding protein) (17 kDa HBGF-binding protein) (HBp17)ENSG00000137440FGFBP1
Interleukin-2 (IL-2) (T-cell growth factor) (TCGF) (Aldesleukin)ENSG00000109471IL2
Tripartite motif-containing protein 72 (Mitsugumin-53) (Mg53)ENSG00000177238TRIM72
Granulocyte-macrophage colony-stimulating factor (GM-CSF) (Colony-stimulating factor) (CSF) (Molgramostin) (Sargramostim)ENSG00000164400CSF2
Ficolin-2 (37 kDa elastin-binding protein) (Collagen/fibrinogen domain-containing protein 2) (EBP-37) (Ficolin-B) (Ficolin-beta) (Hucolin) (L-ficolin) (Serum lectin p35)ENSG00000160339FCN2
Forkhead box protein P3 (Scurfin) [Cleaved into: Forkhead box protein P3, C-terminally processed; Forkhead box protein P3 41 kDa form]ENSG00000049768FOXP3
Tumor necrosis factor receptor superfamily member 9 (4-1BB ligand receptor) (CDw137) (T-cell antigen 4-1BB homolog) (T-cell antigen ILA) (CD antigen CD137)ENSG00000049249TNFRSF9
Paired box protein Pax-2ENSG00000075891PAX2
Growth/differentiation factor 5 (GDF-5) (Bone morphogenetic protein 14) (BMP-14) (Cartilage-derived morphogenetic protein 1) (CDMP-1) (Lipopolysaccharide-associated protein 4) (LAP-4) (LPS-associated protein 4) (Radotermin)ENSG00000125965GDF5
Leucine-rich repeat, immunoglobulin-like domain and transmembrane domain-containing protein 3ENSG00000183423LRIT3
Early placenta insulin-like peptide (EPIL) (Insulin-like peptide 4) (Placentin) [Cleaved into: Early placenta insulin-like peptide B chain; Early placenta insulin-like peptide A chain]ENSG00000120211INSL4
Tumor necrosis factor ligand superfamily member 6 (Apoptosis antigen ligand) (APTL) (CD95 ligand) (CD95-L) (Fas antigen ligand) (Fas ligand) (FasL) (CD antigen CD178) [Cleaved into: Tumor necrosis factor ligand superfamily member 6, membrane form; Tumor necrosis factor ligand superfamily member 6, soluble form (Receptor-binding FasL ectodomain) (Soluble Fas ligand) (sFasL); ADAM10-processed FasL form (APL); FasL intracellular domain (FasL ICD) (SPPL2A-processed FasL form) (SPA)]ENSG00000117560FASLG
Tumor necrosis factor receptor superfamily member 8 (CD30L receptor) (Ki-1 antigen) (Lymphocyte activation antigen CD30) (CD antigen CD30)ENSG00000120949TNFRSF8
Retinal rod rhodopsin-sensitive cGMP 3',5'-cyclic phosphodiesterase subunit gamma (GMP-PDE gamma) (EC 3.1.4.35)ENSG00000185527PDE6G
E3 ubiquitin-protein ligase TRIM71 (EC 2.3.2.27) (Protein lin-41 homolog) (RING-type E3 ubiquitin transferase TRIM71) (Tripartite motif-containing protein 71)ENSG00000206557TRIM71
Poly(U)-specific endoribonuclease (EC 3.1.-.-) (Placental protein 11) (PP11) (Protein endoU) (Uridylate-specific endoribonuclease)ENSG00000111405ENDOU
Growth hormone variant (GH-V) (Growth hormone 2) (Placenta-specific growth hormone)ENSG00000136487GH2
Glial cell line-derived neurotrophic factor (hGDNF) (Astrocyte-derived trophic factor) (ATF)ENSG00000168621GDNF
PR domain zinc finger protein 14 (EC 2.1.1.-) (PR domain-containing protein 14)ENSG00000147596PRDM14
Interleukin-13 (IL-13)ENSG00000169194IL13
WAP, Kazal, immunoglobulin, Kunitz and NTR domain-containing protein 2 (Growth and differentiation factor-associated serum protein 1) (GASP-1) (hGASP-1) (WAP, follistatin, immunoglobulin, Kunitz and NTR domain-containing-related protein) (WFIKKN-related protein)ENSG00000173714WFIKKN2
Apolipoprotein A-II (Apo-AII) (ApoA-II) (Apolipoprotein A2) [Cleaved into: Proapolipoprotein A-II (ProapoA-II); Truncated apolipoprotein A-II (Apolipoprotein A-II(1-76))]ENSG00000158874APOA2
Insulin growth factor-like family member 3ENSG00000188624IGFL3
Interleukin-5 (IL-5) (B-cell differentiation factor I) (Eosinophil differentiation factor) (T-cell replacing factor) (TRF)ENSG00000113525IL5
Protein FAM83A (Tumor antigen BJ-TSA-9) (Tumor-specific gene expressed in prostate protein)ENSG00000147689FAM83A
Epigen (Epithelial mitogen) (EPG)ENSG00000182585EPGN
Retinal cone rhodopsin-sensitive cGMP 3',5'-cyclic phosphodiesterase subunit gamma (GMP-PDE gamma) (EC 3.1.4.35)ENSG00000139053PDE6H
Cell death activator CIDE-A (Cell death-inducing DFFA-like effector A)ENSG00000176194CIDEA
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Kininogen-1 (Alpha-2-thiol proteinase inhibitor) (Fitzgerald factor) (High molecular weight kininogen) (HMWK) (Williams-Fitzgerald-Flaujeac factor) [Cleaved into: Kininogen-1 heavy chain; T-kinin (Ile-Ser-Bradykinin); Bradykinin (Kallidin I); Lysyl-bradykinin (Kallidin II); Kininogen-1 light chain; Low molecular weight growth-promoting factor]ENSG00000113889KNG1
Thrombopoietin (C-mpl ligand) (ML) (Megakaryocyte colony-stimulating factor) (Megakaryocyte growth and development factor) (MGDF) (Myeloproliferative leukemia virus oncogene ligand)ENSG00000090534THPO
Fibroblast growth factor 19 (FGF-19)ENSG00000162344FGF19
Prokineticin-1 (Endocrine-gland-derived vascular endothelial growth factor) (EG-VEGF) (Mambakine)ENSG00000143125PROK1
5-hydroxytryptamine receptor 3A (5-HT3-A) (5-HT3A) (5-hydroxytryptamine receptor 3) (5-HT-3) (5-HT3R) (Serotonin receptor 3A) (Serotonin-gated ion channel receptor)ENSG00000166736HTR3A
SKI family transcriptional corepressor 2 (Functional Smad-suppressing element on chromosome 18) (Fussel-18) (LBX1 corepressor 1-like protein) (Ladybird homeobox corepressor 1-like protein)ENSG00000215474SKOR2
Growth hormone secretagogue receptor type 1 (GHS-R) (GH-releasing peptide receptor) (GHRP) (Ghrelin receptor)ENSG00000121853GHSR
Interleukin-1 alpha (IL-1 alpha) (Hematopoietin-1)ENSG00000115008IL1A
Hepatocyte growth factor activator (HGF activator) (HGFA) (EC 3.4.21.-) [Cleaved into: Hepatocyte growth factor activator short chain; Hepatocyte growth factor activator long chain]ENSG00000109758HGFAC
Left-right determination factor 2 (Endometrial bleeding-associated factor) (Left-right determination factor A) (Protein lefty-2) (Protein lefty-A) (Transforming growth factor beta-4) (TGF-beta-4)ENSG00000143768LEFTY2
Protein Wnt-7aENSG00000154764WNT7A
Interleukin-12 subunit beta (IL-12B) (Cytotoxic lymphocyte maturation factor 40 kDa subunit) (CLMF p40) (IL-12 subunit p40) (NK cell stimulatory factor chain 2) (NKSF2)ENSG00000113302IL12B
Forkhead box protein H1 (Forkhead activin signal transducer 1) (Fast-1) (hFAST-1) (Forkhead activin signal transducer 2) (Fast-2)ENSG00000160973FOXH1
Growth/differentiation factor 3 (GDF-3)ENSG00000184344GDF3
Prostate-specific antigen (PSA) (EC 3.4.21.77) (Gamma-seminoprotein) (Seminin) (Kallikrein-3) (P-30 antigen) (Semenogelase)ENSG00000142515KLK3
Inhibin beta C chain (Activin beta-C chain)ENSG00000175189INHBC
Prokineticin receptor 1 (PK-R1) (G-protein coupled receptor 73) (G-protein coupled receptor ZAQ) (GPR73a)ENSG00000169618PROKR1
Somatotropin (Growth hormone) (GH) (GH-N) (Growth hormone 1) (Pituitary growth hormone)ENSG00000259384GH1
Interleukin-3 (IL-3) (Hematopoietic growth factor) (Mast cell growth factor) (MCGF) (Multipotential colony-stimulating factor) (P-cell-stimulating factor)ENSG00000164399IL3
Insulin receptor substrate 4 (IRS-4) (160 kDa phosphotyrosine protein) (py160) (Phosphoprotein of 160 kDa) (pp160)ENSG00000133124IRS4
Fibroblast growth factor 16 (FGF-16)ENSG00000196468FGF16
Follitropin subunit beta (Follicle-stimulating hormone beta subunit) (FSH-B) (FSH-beta) (Follitropin beta chain)ENSG00000131808FSHB
Fibroblast growth factor 21 (FGF-21)ENSG00000105550FGF21
Homeobox protein OTX2 (Orthodenticle homolog 2)ENSG00000165588OTX2
Apolipoprotein A-V (Apo-AV) (ApoA-V) (Apolipoprotein A5) (Regeneration-associated protein 3)ENSG00000110243APOA5
Interleukin-17F (IL-17F) (Cytokine ML-1)ENSG00000112116IL17F
Pituitary-specific positive transcription factor 1 (PIT-1) (Growth hormone factor 1) (GHF-1)ENSG00000064835POU1F1
Uteroglobin (Clara cell phospholipid-binding protein) (CCPBP) (Clara cells 10 kDa secretory protein) (CC10) (Secretoglobin family 1A member 1) (Urinary protein 1) (UP-1) (UP1) (Urine protein 1)ENSG00000149021SCGB1A1
Fibroblast growth factor 6 (FGF-6) (Heparin secretory-transforming protein 2) (HST-2) (HSTF-2) (Heparin-binding growth factor 6) (HBGF-6)ENSG00000111241FGF6
Fibroblast growth factor 3 (FGF-3) (Heparin-binding growth factor 3) (HBGF-3) (Proto-oncogene Int-2)ENSG00000186895FGF3
Nodal homologENSG00000156574NODAL
Bone morphogenetic protein 10 (BMP-10)ENSG00000163217BMP10
Chorionic somatomammotropin hormone 2 (Choriomammotropin) (Lactogen) (Placental lactogen) (PL)ENSG00000213218CSH2
Fibroblast growth factor 23 (FGF-23) (Phosphatonin) (Tumor-derived hypophosphatemia-inducing factor) [Cleaved into: Fibroblast growth factor 23 N-terminal peptide; Fibroblast growth factor 23 C-terminal peptide]ENSG00000118972FGF23
Chorionic somatomammotropin hormone-like 1 (Chorionic somatomammotropin-like) (Lactogen-like)ENSG00000204414CSHL1
Caveolin-3 (M-caveolin)ENSG00000182533CAV3
Parathyroid hormone (PTH) (Parathormone) (Parathyrin)ENSG00000152266PTH
Proto-oncogene Wnt-1 (Proto-oncogene Int-1 homolog)ENSG00000125084WNT1
Olfactory receptor 2AT4 (Olfactory receptor OR11-265)ENSG00000171561OR2AT4
Kunitz-type protease inhibitor 3 (HKIB9)ENSG00000101446SPINT3
GRB2-associated-binding protein 4 (GRB2-associated binder 2-like) (GAB2-like) (GRB2-associated binder 4) (GRB2-associated-binding protein 2-like) (Growth factor receptor bound protein 2-associated protein 4)ENSG00000215568GAB4
Chorionic somatomammotropin hormone 1 (Choriomammotropin) (Lactogen) (Placental lactogen) (PL)ENSG00000136488CSH1
Fibroblast growth factor 4 (FGF-4) (Heparin secretory-transforming protein 1) (HST) (HST-1) (HSTF-1) (Heparin-binding growth factor 4) (HBGF-4) (Transforming protein KS3)ENSG00000075388FGF4
Interleukin-9 (IL-9) (Cytokine P40) (T-cell growth factor P40)ENSG00000145839IL9
Bone morphogenetic protein 15 (BMP-15) (Growth/differentiation factor 9B) (GDF-9B)ENSG00000130385BMP15
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EntrezID UNIPROT_GENENAMES
8321 FZD1
2535 FZD2
7976 FZD3
7855 FZD5
8323 FZD6
8324 FZD7
8325 FZD8
8326 FZD9

11211 FZD10
4037 LRP3
4041 LRP5/7
4040 LRP6

26020 LRP9/10
887 CCKBR

1956 EGFR
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hgnc_symbol ICGC_0438 ICGC_0425 ICGC_0440 ICGC_0441 ICGC_0431 ICGC_0447
ACVR1 0,0031507 0,00350652 0,00010378 0,0009825 0,00247697 0,00270144
ACVR1B 0,00083371 0,00036431 0,00022467 0,00357695 0,00875368 0,00135315
ACVR1C 0,00169811 0,00029601 0,0004855 7,99E-05 0,00056542 0,0004947
ACVR2A 0,0057132 0,00270579 0,00011813 0,00157199 0,00307611 0,00459294
ACVR2B 0,00122243 0,00141172 3,08E-05 0,00094253 0,00125016 0,00282754
ACVRL1 0,00168276 0,00109674 5,46E-05 0,00047293 0,00099598 0,00144045
ADGRA2 0,00339621 0,00182916 2,91E-05 0,00020316 0,00142653 0,00424374
ADGRE1 2,05E-05 4,55E-05 3,04E-06 2,00E-05 4,93E-05 9,70E-06
ADGRE2 0,00029154 0,00034913 8,56E-06 3,00E-05 7,26E-05 0,00020855
ADGRE3 1,53E-05 5,69E-05 2,62E-06 2,00E-05 3,89E-05 1,45E-05
ADGRG1 0,00989709 0,01670152 7,99E-05 0,05161595 0,00089482 0,00646989
ADORA1 3,58E-05 7,59E-06 4,28E-06 0 1,04E-05 0,00023765
ADORA2B 5,63E-05 0,00020113 8,28E-07 0,00205491 0,00173517 6,30E-05
ADRA2A 9,21E-05 2,28E-05 0,0001133 0 6,48E-05 0,0010282
ADRB2 0,00271083 0,0006755 9,11E-06 0,00018651 0,00035534 0,00134345
AHR 0,00583596 0,0039695 9,98E-05 0,0068808 0,00161587 0,00295364
ALK 6,14E-05 1,14E-05 1,38E-07 2,66E-05 4,93E-05 4,85E-05
AMHR2 5,11E-06 3,04E-05 2,76E-07 1,33E-05 0 0,00015035
AR 0,00035803 0,00062996 1,20E-05 9,99E-06 4,93E-05 0,00039285
ARNT 0,00535006 0,00496757 0,00015484 0,00199496 0,00394499 0,00645049
ATP6AP2 0,07714105 0,01907335 0,00142599 0,02317356 0,02977808 0,02695139
AXL 0,0013145 0,00107017 3,09E-05 0,00015653 0,0009052 0,0013192
BMPR1A 0,00592291 0,00327883 0,00034998 0,0026211 0,00397093 0,00621284
BMPR1B 0,00012276 0,0003719 7,04E-06 9,99E-06 1,04E-05 0,0001261
BMPR2 0,00992267 0,0042693 0,00017775 0,0022714 0,00310983 0,00543684
C3AR1 0,00064958 0,00018595 2,24E-05 7,66E-05 0,00046427 0,0004268
C5AR1 0,00050125 0,00319154 5,63E-05 0,0002731 0,00048761 0,00202245
CASR 0,02625414 0,00013282 0,00031203 6,66E-06 0,02394489 0,00423889
CCKBR 0,00021482 0,00058822 3,71E-05 0,00484253 0,00019712 0,00045105
CCR2 0,00023017 4,93E-05 8,56E-06 1,33E-05 4,93E-05 0,00023765
CD40 0,00045522 0,00094873 4,00E-05 0,00014321 0,00026715 0,00313794
CD93 0,00309955 0,00281205 9,48E-05 0,00099582 0,00156659 0,00262869
CELSR2 0,00050125 0,00081971 1,46E-05 0,00032306 0,00097004 0,0009991
CX3CR1 0,00014321 0,00013282 1,05E-05 5,99E-05 0,00048502 0,00016005
DNER 0,02947645 0,00495998 6,68E-05 0,09173172 0,00077292 0,00224555
EGFR 0,0004143 0,00023149 1,01E-05 0,00516226 0,00025418 0,0005141
EPS15 0,0231239 0,01121404 0,000597 0,00860599 0,00768249 0,01905561
EPS15L1 0,00507386 0,00327503 7,31E-05 0,00229471 0,0015588 0,00631469
EPS8 0,00233745 0,0022466 7,94E-05 0,00093587 0,00105822 0,00210005
EPS8L1 0,00023528 0,00033775 7,87E-06 5,99E-05 0,0002075 0,00060625
ERBB2 0,00101273 0,00061099 2,39E-05 0,00081597 0,00064842 0,0016102
ERBB3 0,00382074 0,01213621 1,02E-05 6,33E-05 0,00345997 0,0231975
ERBB4 4,60E-05 0,00023529 1,38E-06 0,0001199 5,45E-05 0,0001261
ERRFI1 0,04265211 0,05296973 0,00122823 0,01255928 0,04223555 0,12679328
ESR1 4,60E-05 4,17E-05 6,20E-05 3,33E-05 8,56E-05 0,0001067
FAS 0,00095646 0,00124094 4,98E-05 0,00079266 0,00049021 0,00099425
FGFR1 0,02061766 0,02767268 0,00036681 0,00922213 0,01267015 0,0484611
FGFR2 0,00024551 0,00025426 1,30E-05 1,33E-05 0,00072364 0,00183815
FGFR3 0,00031712 0,00110812 2,87E-05 2,66E-05 0,00039424 0,00824983
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FGFR4 0,00047056 0,00161664 6,90E-06 9,66E-05 0,00010375 0,01268757
FGFRL1 9,21E-05 0,00012523 6,76E-06 0,00043296 4,15E-05 0,0006984
FLT1/VEGFR1 0,00407136 0,00772649 0,00016905 0,00381341 0,00513031 0,00799763
FLT3 7,16E-05 3,79E-06 2,07E-06 0 2,59E-06 0,0001649
FLT4 0,00075187 0,00075899 1,39E-05 0,0001965 0,00026974 0,00085845
FOLR1 0,00012787 0 1,02E-05 0 7,78E-06 0,00015035
FRS2 0,01282274 0,00531291 0,00014076 0,00345372 0,00520034 0,00675119
FRS3 0,0004859 0,00049714 1,28E-05 0,00035636 0,00046168 0,00074205
FZD1 0,00146283 0,00073242 2,83E-05 0,00095252 0,00102969 0,00163445
FZD10 4,09E-05 6,07E-05 1,10E-06 6,66E-06 2,59E-05 2,42E-05
FZD2 6,65E-05 2,66E-05 3,17E-06 3,66E-05 3,89E-05 8,24E-05
FZD3 0,00613773 0,00207963 0,00011979 0,0020749 0,00273893 0,00303609
FZD4 0,00134007 0,00131684 5,09E-05 0,0006994 0,00075736 0,0019109
FZD5 0,00523753 0,00168875 2,39E-05 0,00219479 0,00216832 0,00590244
FZD6 0,00355477 0,00311185 0,00015608 0,00290086 0,0016003 0,00277904
FZD7 0,00053705 0,00016698 6,76E-06 3,33E-06 0,00011153 0,0006887
FZD9 5,11E-06 1,52E-05 0 6,33E-05 5,19E-06 4,85E-06
GHR 0,0019743 0,00073242 1,86E-05 0,00209488 0,0002075 0,001164
GHRHR 8,70E-05 6,83E-05 2,76E-07 0 6,48E-05 7,27E-05
GHSR 0 0 7,25E-05 0 0 0
GPER1 0,00012787 0,00018595 1,93E-06 3,00E-05 0,00018934 0,00169265
GRAP2 0,00038361 0,00045919 4,55E-06 9,99E-06 0,00031902 0,0003201
HTR3A 0 0 0 0 0 0
IGF1R 0,00496645 0,00725212 0,0001863 0,0003497 0,00031124 0,02266885
IGF2R 0,00516081 0,00785931 0,00012282 0,00420641 0,00277524 0,00596549
IL17RC 0,00586665 0,00428828 0,00015953 0,00505569 0,00372712 0,00523314
IL17RD 0,00018413 0,00065652 4,97E-06 5,00E-05 0,00017378 0,00065475
IL1R1 0,00295634 0,00561271 9,95E-05 0,00078267 0,00389053 0,0021146
IL6ST 0,04842158 0,01824985 0,00103572 0,00928208 0,01121768 0,01686342
INSR 0,02110356 0,0133392 0,00010419 0,01093067 0,01630649 0,01904591
KDR 0,00269549 0,00526737 0,00012517 0,00079599 0,00486316 0,00523799
KIT 0,00217378 0,00070965 6,90E-06 0,00359027 0,00175592 0,0006596
KTN1 0,03947072 0,01447389 0,00126701 0,00932538 0,02368033 0,0247204
LAIR1 0,00251136 0,00559753 5,24E-05 0,00040632 0,00079107 0,00540289
LDLRAD4 0,00264945 0,00149141 0,0001082 0,00114569 0,00381012 0,00548049
LGR5 1,02E-05 3,04E-05 6,90E-07 0 0,0001245 0
LIFR 0,00579504 0,00231491 0,00010889 0,00499241 0,00807673 0,00746413
LILRB1 0,00030177 0,00021631 5,24E-06 5,33E-05 8,82E-05 0,0002716
LRP1 0,00592291 0,0057 8,24E-05 0,00174185 0,0017663 0,00776968
LRP2 2,05E-05 3,79E-06 0 0 0 5,33E-05
LRP3 0,00511989 0,00222763 0,00019804 0,00778336 0,00282971 0,00469964
LRP4 8,18E-05 0,00012523 3,17E-06 5,00E-05 0,00195823 0,00020855
LRP6 0,00804043 0,00388602 0,00010902 0,00252118 0,00388015 0,00739138
LRP8 0,00163161 0,00021252 4,69E-06 0,0005462 0,00025678 0,0004268
LTK 5,11E-06 0 4,14E-07 3,33E-06 3,89E-05 8,73E-05
MET 0,00052682 0,00124094 1,35E-05 0,00061281 0,00255737 0,000485
MPL 0,00013298 0,00011764 2,76E-07 1,67E-05 7,78E-06 0,00035405
NCOR1 0,0128074 0,01644726 0,00031147 0,00994152 0,0082557 0,02461855
NGFR 6,14E-05 3,79E-06 7,87E-06 3,33E-06 0,00031902 0,00014065
NR1H4 0,0001023 7,59E-05 8,97E-06 1,33E-05 0,00013747 0,0001067
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NR3C1 0,01013749 0,00667529 0,00059162 0,00401324 0,00591101 0,00702279
NR4A1 0,00247044 0,06309841 0,00018368 0,00231469 0,00086888 0,01326957
NR4A3 0,000624 0,00672463 4,57E-05 9,33E-05 0,00038646 0,00029585
NRP1 0,01233684 0,01265232 0,00014421 0,00105577 0,00384643 0,01554907
NRP2 0,00106899 0,0015028 3,70E-05 0,00339044 0,00080923 0,00096515
NTRK1 8,70E-05 3,79E-06 4,69E-06 1,67E-05 2,59E-06 7,76E-05
NTRK2 0,0010383 0,00106638 2,47E-05 0,00720385 0,00236285 0,00269659
NTRK3 0,00033246 2,66E-05 2,35E-06 0 0,00019193 2,91E-05
NUS1 0,00473628 0,0033737 0,00025517 0,00449949 0,00374269 0,00255595
OGFR 0,00816318 0,00338888 0,00012213 0,00343707 0,00313836 0,00721194
OGFRL1 0,0013861 0,0020265 9,22E-05 0,00062613 0,00127091 0,0021437
OPRD1 3,07E-05 0 1,52E-06 0 0 0
OPRM1 5,11E-06 0,0001518 0 6,66E-06 0 0,0018139
OR2AT4 0 0 0 0 0 0
OSMR 0,00124801 0,00078176 3,93E-05 0,00029641 0,0004539 0,0008051
P2RY1 0,00038872 0,00017077 0,00067111 7,66E-05 9,86E-05 0,00038315
PDGFRA 0,00348828 0,00283861 5,49E-05 0,0021082 0,00080404 0,0012125
PDGFRB 0,00776423 0,00334334 8,97E-05 0,00049957 0,0035326 0,00420979
PDGFRL 0,00209194 0,001351 2,80E-05 0,00189838 0,00116975 0,0007469
PEAR1 0,00034269 0,00018595 7,31E-06 7,99E-05 0,00011931 0,000485
PGR 0,006818 0,00270959 7,04E-06 0,00052622 7,78E-05 0,00465599
PIGR 0,00233234 0,00026944 0,00025876 4,00E-05 0,00011153 0,0016102
PLAUR 0,00068538 0,00065273 7,49E-05 9,33E-05 0,00040462 0,00046075
PPARGC1A 0,0002762 0,01473195 5,80E-06 0,00290086 9,60E-05 0,0013192
PROKR1 0 1,14E-05 0 3,33E-06 0 0
PROKR2 0,00073141 0,00025426 2,76E-07 0,00162195 0,0043107 2,91E-05
PTGIR 0,00013298 0,00054647 9,94E-06 4,33E-05 9,86E-05 0,0004171
PTPRJ 0,00669524 0,00428828 0,00031755 0,00206157 0,01011018 0,00705189
PTPRK 0,0016623 0,0062996 0,00024799 0,00026977 0,00594213 0,00195455
RACK1 0,30210422 0,20006148 0,01074701 0,36700349 0,13732259 0,17806738
RAMP2 0,00350362 0,00332816 8,69E-05 0,00066943 0,00351704 0,00333194
RORA 0,0079279 0,0078669 0,00016836 0,0051989 0,00309686 0,01121803
S1PR1 0,00226073 0,00308528 7,12E-05 0,0013655 0,00106341 0,00290029
SORL1 0,00921171 0,00474367 0,0006264 0,00680086 0,00746722 0,00960783
STRAP 0,02458161 0,01004899 0,00081256 0,0230037 0,01262605 0,01002978
TEC 0,00034269 0,00033395 1,23E-05 8,66E-05 0,0001634 0,00050925
TEK 0,00106387 0,00090699 2,94E-05 0,00034637 0,00064064 0,00094575
TGFBR1 0,00335018 0,01297489 0,00022108 0,0043796 0,00304499 0,00320584
TGFBR2 0,00726298 0,0096657 0,00017747 0,0090989 0,00291271 0,00864753
TGFBR3 0,00156001 0,00076278 0,00012779 0,00033638 0,00023084 0,0013483
TGFBR3L 0,00083882 8,73E-05 0,00010033 0,0002298 0,00132278 0,00085845
TGFBRAP1 0,00420435 0,00300939 6,91E-05 0,00111238 0,00203345 0,00500519
TIE1 0,00110479 0,00146105 2,15E-05 0,00056285 0,00047724 0,00140165
TNFRSF12A 0,00054217 0,00066411 0,0001006 0,00052622 0,00130722 0,0005335
TNFRSF4 0,00033246 0,00024667 5,52E-06 9,66E-05 3,37E-05 0,00044135
TNFRSF8 1,02E-05 3,04E-05 9,66E-07 0 1,30E-05 2,42E-05
TNFRSF9 5,11E-06 6,45E-05 1,38E-07 1,33E-05 1,82E-05 9,70E-06
TRPC4 0,0006905 0,00460705 5,80E-06 0,00127558 0,00939692 0,00080995
TRPV1 0,00015856 0,00027703 1,66E-06 9,66E-05 2,07E-05 0,00049955
TYRO3 0,00014321 0,00026944 4,55E-06 0,0001965 2,07E-05 0,0005626
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ICGC_0432 ICGC_0433 ICGC_0449 ICGC_0434 ICGC_0452 ICGC_0435 ICGC_0453
0,00084118 0,0041483 0,00136003 0,01139329 0,00172357 0,00364117 0,00432816
0,00137362 0,004469 0,00130365 0,01648173 0,00279537 0,00270011 0,0008665
0,00010335 0,00018104 0,00020436 0,00608199 0,00031864 0,00041296 0,00056322
0,00063579 0,00305175 0,00181102 0,00494916 0,00154252 0,00505873 0,00610882
0,00023024 0,00139139 0,00143049 0,00481917 0,00056125 0,00072665 0,00133441

0,0008451 0,00590177 0,0015221 0,00354705 0,00142665 0,00331557 0,00196695
0,00040816 0,00628453 0,00198014 0,0034542 0,00157511 0,0026604 0,0015467

0 5,17E-05 3,52E-05 6,50E-05 8,69E-05 8,74E-05 6,50E-05
0,0001269 0,00037759 0,00081743 0,00163425 0,00064453 0,00056385 0,00025995

2,62E-06 5,17E-06 2,82E-05 0,00010214 7,97E-05 2,38E-05 5,20E-05
0,01175946 0,04158132 0,00373479 0,01169971 0,00806384 0,01195194 0,01324443

5,23E-06 4,66E-05 0,00020436 9,29E-06 0,00021002 2,78E-05 3,90E-05
0,00028388 0,00140173 7,75E-05 4,64E-05 6,88E-05 0,0017233 1,73E-05

2,22E-05 0,00013448 0,00100064 0,0012814 0,00168374 0,0002303 0,00023829
3,92E-05 0,00090001 0,00061307 0,0213009 0,00093058 0,00046458 0,00017763

0,00354785 0,00861213 0,003918 0,01187613 0,01027624 0,01048276 0,00512101
1,96E-05 7,76E-05 4,23E-05 0,00010214 5,79E-05 5,16E-05 1,73E-05

0 0 0,00024664 0,00027856 0,00012311 7,94E-06 0
5,10E-05 0,00034655 0,00023959 0,00964762 0,00017018 0,00070679 0,0001863

0,00091444 0,00427244 0,0048059 0,01530248 0,0029221 0,00512226 0,0060005
0,0245681 0,04066063 0,00489751 0,02344584 0,00832455 0,03867901 0,08742971

0,00051805 0,00551383 0,00131775 0,00441989 0,00164753 0,00292247 0,00168101
0,00107011 0,00574142 0,00204356 0,00644413 0,00195893 0,00429237 0,00840504

2,88E-05 0,00037759 0,00031711 4,64E-05 0,00026795 0,00030972 0,00013864
0,00174253 0,00945524 0,0020788 0,00751196 0,00229206 0,00780648 0,01019002
0,00016353 0,00126725 0,00032415 0,00133711 0,00051055 0,00096092 0,00097048
0,00054552 0,00204312 0,00670852 0,01133757 0,00403373 0,00129446 0,00108746

3,01E-05 1,03E-05 0,00124728 0,00649055 0,00128544 0,00044472 0,00039859
0,00013605 0,00017069 0,0011909 0,00010214 0,00027881 3,97E-05 0,0005329

1,96E-05 9,83E-05 0,0001057 0,00135568 0,00056487 0,00023427 9,96E-05
0,00016745 0,00380175 0,00106406 0,00254422 0,00103921 0,00114755 0,00290277
0,00229198 0,01556907 0,00210698 0,00609128 0,00278089 0,01071307 0,00279013
0,00046703 0,00256036 0,00052146 0,00170853 0,0003983 0,00082194 0,00082751

5,23E-06 0,00013448 9,87E-05 0,00053856 0,00015208 0,00011912 9,96E-05
0,01002478 0,00605177 0,0002255 0,00296207 0,00030778 0,02504348 0,00376494
0,00238878 0,01767943 0,00129661 0,00195924 0,00124923 0,00820753 0,00042025
0,00258371 0,01202077 0,01114094 0,0221273 0,00675306 0,0110069 0,01801451
0,00134876 0,00472245 0,0042633 0,01767956 0,00313936 0,00275173 0,00389924
0,00157508 0,00901041 0,00387572 0,00846836 0,00384182 0,00923198 0,00358297

2,62E-05 8,28E-05 0,00105702 0,00013928 0,00038744 0,00015883 0,00018197
0,00037153 0,00146898 0,00236067 0,00368634 0,00169098 0,00133814 0,00099647
0,00062663 0,00016035 0,01218386 0,00262779 0,0018503 0,00010324 0,00203627

2,75E-05 0,00049138 0,00067649 0,00160639 0,00027519 0,00066709 4,77E-05
0,01060431 0,02989159 0,03011085 0,09169414 0,04257507 0,0812573 0,02395002

3,53E-05 0,00015517 0,00014094 0,00021357 0,00015208 0,00010721 0,00011698
0,00043302 0,00222415 0,00097245 0,0036492 0,00250932 0,00304953 0,00193229
0,00220956 0,02469845 0,03049137 0,18539394 0,01141684 0,01126897 0,02739435

2,35E-05 0,00036724 0,00539078 0,00047356 0,00185755 0,00011118 0,00032927
7,46E-05 4,66E-05 0,00496093 6,50E-05 0,00157511 6,35E-05 0,00126942

D
ow

nl
oa

de
d 

by
: 

Ac
ce

ss
 th

ro
ug

h 
Ja

m
es

 C
oo

k 
U

ni
ve

rs
ity

 L
ib

ra
ry

13
7.

21
9.

5.
13

 - 
4/

4/
20

20
 1

:5
6:

29
 P

M

Acc
ep

ted
 m

an
us

cri
pt



0,00014259 7,24E-05 0,00396733 0,00233994 0,00063729 6,35E-05 0,00266882
8,37E-05 0,00039828 0,00133184 0,00058499 0,00058659 0,00033354 8,23E-05

0,00637881 0,04075373 0,00498207 0,00550629 0,00173081 0,02780315 0,00902025
1,18E-05 1,55E-05 0,00035234 0,00053856 0,00052142 3,57E-05 4,77E-05

0,00026295 0,00278278 0,00175465 0,00063141 0,00125647 0,00186625 0,00052423
0 0,00053794 0,00036643 0,00010214 0,00031502 1,19E-05 3,47E-05

0,00229721 0,00579314 0,00255093 0,01193185 0,00319367 0,00688924 0,00785914
9,42E-05 0,00036207 0,00085971 0,00206138 0,00034399 0,00052017 0,00040725

0,00040947 0,00247243 0,00057784 0,00296207 0,00095231 0,00148506 0,00191063
3,40E-05 0,00038276 7,05E-06 0,00013 5,43E-05 0,00069091 3,03E-05
2,49E-05 0,00024311 6,34E-05 0,00013928 0,00015208 6,35E-05 7,80E-05

0,00116561 0,00325347 0,00112044 0,00610056 0,00070971 0,00527712 0,00470076
0,00064495 0,00514659 0,00147982 0,00241423 0,00151718 0,00349425 0,00184564
0,00032051 0,00256036 0,00106406 0,02112447 0,00145924 0,00041693 0,00290277
0,00083594 0,00292761 0,0021845 0,01026974 0,00105007 0,00317262 0,00356997

4,45E-05 0,0007707 0,00015503 0,00061284 0,00045624 0,00049237 0,00056322
1,31E-06 2,07E-05 1,41E-05 0 0 1,59E-05 8,66E-06

0,00015568 0,00084828 0,00219859 0,01353823 0,0008473 0,0004209 0,00162035
0,00022894 0,0216467 0 0,13620874 0,0003114 5,56E-05 0,00032927

0 3,10E-05 0 0 0 4,76E-05 0
0,00245943 0,00829661 0,00052851 8,36E-05 0,00012311 0,03157932 0,00094448

3,92E-05 0,00116897 0,00084561 0,00317564 0,00047797 0,00011515 0,00014297
0 2,07E-05 0 0 0 0 0

0,00047226 0,00366209 0,00951314 0,01382608 0,00525761 0,00329572 0,01373834
0,00219255 0,0082242 0,00322742 0,01143971 0,00311763 0,0036372 0,00636443

0,0007496 0,00233278 0,00510186 0,017011 0,00174892 0,00232289 0,00431516
7,98E-05 0,00036207 0,00160666 0,00242351 0,00077488 0,00021442 0,00040725

0,00200286 0,01087249 0,00288918 0,0167603 0,00508743 0,01144368 0,00362196
0,01247897 0,03750026 0,00987252 0,03573054 0,0170981 0,03262363 0,0302538
0,00650832 0,02223119 0,01394556 0,04350248 0,00836076 0,01703052 0,00880796
0,00147042 0,01353113 0,00368546 0,00344491 0,00182134 0,01076866 0,00452312
0,00047095 0,00233278 0,00063421 0,00071498 0,00053952 0,00110784 0,00054589
0,01042378 0,02980365 0,01169764 0,04743024 0,01215189 0,02692561 0,03114196
0,00083725 0,00334658 0,01621462 0,01970379 0,00794435 0,00279143 0,00335768
0,00037807 0,01340699 0,00200833 0,00772552 0,00159684 0,01331787 0,00151637

6,54E-06 0,00011379 0,00023254 4,64E-05 0,00048159 3,97E-05 6,07E-05
0,0007339 0,00510521 0,00586996 0,00989832 0,00405184 0,00274776 0,00749955

7,33E-05 0,00019138 0,00053555 0,00132782 0,00097766 0,00035737 0,00023829
0,0036355 0,0121656 0,0045804 0,02293514 0,00545314 0,01021672 0,00808443

0,00056122 0,00015 5,64E-05 0,00054784 0,00014122 0,00014692 3,03E-05
0,00121402 0,00799143 0,00190967 0,00501416 0,00137596 0,00281923 0,00274247

6,93E-05 0,00048104 0,00105702 0,00011143 0,00030416 0,00233083 0,00023396
0,00182364 0,00631556 0,0039321 0,02047449 0,00394683 0,00385162 0,00650307
0,00015044 0,00124139 0,00031711 0,0010214 0,00016294 0,00071076 0,0008665

2,62E-06 5,17E-05 5,64E-05 0,00010214 0,00011225 4,37E-05 4,33E-06
0,00108581 0,00125173 0,00083857 0,00093783 0,00346162 0,00144138 0,00030761

6,54E-06 4,14E-05 6,34E-05 0,00031571 0 1,59E-05 0,00012564
0,00448714 0,01439493 0,02154902 0,07380101 0,01566783 0,01226563 0,01570095
0,00013867 0,00011379 5,64E-05 0,00197781 0,00071333 0,00032957 0,00029028
0,00011643 5,17E-05 0,00061307 5,57E-05 0,00012311 1,99E-05 7,80E-05
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0,00196362 0,01024662 0,00393914 0,01696458 0,00374044 0,01142383 0,00821874
0,00232337 0,01923117 0,02505127 0,00634198 0,00657202 0,0164905 0,01878136
0,00069204 0,00252933 0,00136003 0,00040856 0,00050693 0,00177889 0,00193229
0,00312138 0,02300188 0,01326202 0,0121547 0,00661185 0,01442968 0,01217864
0,00085164 0,00577763 0,00187444 0,00323135 0,00159322 0,00969656 0,0013604

3,92E-06 6,21E-05 0,00013389 9,29E-06 5,79E-05 2,38E-05 8,66E-06
0,00480766 0,01179836 0,00147278 0,01009332 0,00330954 0,01300021 0,00148605

7,33E-05 0,00017586 0,00018322 0,00016714 9,78E-05 8,74E-05 0,00036393
0,0018341 0,00570004 0,00133889 0,00367705 0,00209653 0,00528109 0,00522932

0,00129512 0,00544659 0,00339654 0,01980593 0,00282796 0,00341087 0,00272081
0,00112506 0,00636729 0,00162076 0,00485631 0,00317195 0,00286688 0,00227456

5,23E-06 0 2,11E-05 0 0 0 0
1,44E-05 4,14E-05 0,0001057 0,00146711 6,88E-05 2,38E-05 0

0 0 0 0 0 0 0
0,0008922 0,00259657 0,00152915 0,00444775 0,00165839 0,00387148 0,0012261

0,00018969 0,00067759 0,00056374 0,00021357 0,00043089 0,00043678 0,00028595
0,00066849 0,00678625 0,00228315 0,00585914 0,00256363 0,0030535 0,0036133
0,00131082 0,0260588 0,00518642 0,00881192 0,00496794 0,00747294 0,00599617
0,00023809 0,00094139 0,00045099 0,00171781 0,00061556 0,00219185 0,00192363
0,00010858 0,00103449 0,00081743 0,00072427 0,00065177 0,00054002 0,00050257
0,00024725 0,00030518 0,00150096 0,00156925 0,00064091 0,00026207 0,0012001

3,79E-05 0,00133966 0,00430558 0,00219137 0,00282072 0,00056385 0,00107879
0,00043171 0,00327416 0,00221269 0,00215423 0,00080385 0,00272393 0,0011871
0,00140632 0,02371051 0,00166304 0,00554343 0,00119129 0,00570596 0,00139506

3,92E-06 2,07E-05 2,82E-05 1,86E-05 0 0 2,60E-05
0,00037022 0 0 0 0,00327696 0,0001628 0

8,76E-05 0,00113794 0,00144459 0,00131854 0,00076764 0,00049634 0,00026862
0,00121794 0,00688453 0,00188149 0,01373323 0,00194807 0,00211244 0,00919788
0,00092752 0,00955351 0,00559514 0,01229398 0,00485569 0,00531286 0,00107446
0,05492238 0,19420479 0,06627487 0,51029296 0,08926354 0,16691815 0,11680834

0,00177 0,00705522 0,00252274 0,00783695 0,00242241 0,00736573 0,00397723
0,00211275 0,01106387 0,01203588 0,00888621 0,00495707 0,01189238 0,00649441

0,00177 0,00786212 0,00178283 0,00605413 0,00202773 0,00981171 0,00350499
0,0016732 0,00544659 0,00665215 0,011384 0,00647787 0,00605538 0,01243859

0,00754835 0,02315706 0,00330494 0,01222898 0,00506932 0,01841234 0,02196141
8,11E-05 0,00038276 0,00021845 0,00244208 0,0002426 0,00032163 0,00030761

0,00046965 0,00267416 0,00084561 0,00139282 0,00082558 0,00331954 0,00198428
0,00712972 0,02404672 0,00150801 0,00658341 0,00276278 0,03571287 0,00676302
0,00448453 0,0135932 0,00631391 0,03219277 0,00642718 0,01258726 0,00838771

0,0004788 0,00140691 0,00252274 0,00634198 0,00166564 0,00281129 0,00156403
1,96E-05 0 4,93E-05 3,71E-05 0,0002245 0 6,93E-05

0,00050235 0,00233795 0,00299488 0,00734482 0,00131078 0,0020489 0,00416786
0,00060047 0,00414313 0,00270596 0,00482845 0,00175254 0,0040859 0,00150338
0,00105965 0,00621211 0,00272005 0,00231209 0,00094507 0,00384765 0,00074519
0,00016222 0,00153622 0,00023959 0,0007057 0,00036934 0,00044869 0,00047224

7,85E-06 1,55E-05 2,82E-05 9,29E-05 1,09E-05 0,00011515 0
3,92E-06 3,62E-05 1,41E-05 0,00018571 9,41E-05 6,75E-05 1,73E-05

0,00151229 0,00213105 0,0018533 0,00879335 0,00051055 0,00077827 0,00028595
6,93E-05 0,00028449 0,00069058 0,00248851 0,00090524 0,00039707 0,00072786
8,24E-05 0,00069311 0,00073286 0,00086355 0,00060832 0,00039707 0,00048957

D
ow

nl
oa

de
d 

by
: 

Ac
ce

ss
 th

ro
ug

h 
Ja

m
es

 C
oo

k 
U

ni
ve

rs
ity

 L
ib

ra
ry

13
7.

21
9.

5.
13

 - 
4/

4/
20

20
 1

:5
6:

29
 P

M

Acc
ep

ted
 m

an
us

cri
pt



ICGC_0436 ICGC_0455 ICGC_0437 ICGC_0456 ICGC_0457 ICGC_0459 ICGC_0492
0,00522288 0,00734204 0,00086744 0,00088924 0,00112613 0,00016885 0,00070069
0,00624045 0,00136318 0,00052898 0,00073951 0,00172554 0,00038895 0,00109466
0,00075233 0,00610641 0,00078002 0,00018807 0,00071326 0,00013963 4,22E-05
0,00475991 0,01545734 0,00136728 0,00387284 0,00163364 0,00015855 0,00335995
0,00076679 0,00507007 0,00073743 0,00033963 0,00065154 6,20E-05 0,00079919

0,0025608 0,00284594 0,00048191 0,00077786 0,00033468 8,00E-05 0,00178691
0,00489976 0,0041852 0,00213833 0,00112296 0,00087237 3,62E-05 0,00292378
0,00040028 3,99E-05 1,79E-05 3,10E-05 0 9,58E-07 1,69E-05
0,00048226 0,00078124 0,00032277 6,21E-05 0,000155 2,04E-05 0,00017447
0,00011092 7,97E-05 4,03E-05 1,28E-05 1,10E-05 2,63E-06 2,81E-05
0,01584707 0,0195708 0,00311783 0,01376949 0,0023908 0,00103968 0,00377362
0,00017361 0,00011161 8,97E-06 5,48E-06 1,51E-05 3,11E-06 1,13E-05
0,00012057 0,00016741 6,72E-06 0,00012782 1,37E-05 1,20E-06 4,22E-05
0,00086807 0,00027104 0,00017707 1,46E-05 0,00072423 0,00032477 5,63E-05
0,00127317 0,00011161 0,00010311 0,00088376 6,31E-05 5,27E-05 0,00014352
0,01132347 0,0127549 0,0045389 0,00188621 0,00174337 0,00025914 0,00313765

7,23E-05 2,39E-05 1,34E-05 1,28E-05 0,00098622 2,87E-06 6,75E-05
4,34E-05 0 8,97E-06 0 0 9,58E-07 3,38E-05

0,0022618 9,57E-05 1,34E-05 0,00031041 6,58E-05 1,68E-06 9,29E-05
0,00496246 0,01532979 0,00193884 0,00170544 0,00212332 0,00020214 0,00230751
0,12492947 0,05574688 0,01128562 0,02836431 0,00996096 0,0017522 0,02803339
0,00830452 0,00436855 0,00049984 0,0006756 0,0022262 5,51E-05 0,00093989
0,00650569 0,01489134 0,00102658 0,00247416 0,00203828 0,00020861 0,00385804
0,00043403 0,00018335 2,47E-05 4,20E-05 7,68E-05 1,20E-06 0
0,00820324 0,01930773 0,00213833 0,00251251 0,00272822 0,00030106 0,00380176
0,00501551 0,00174583 0,00024432 0,00016981 6,86E-05 3,95E-05 0,00059658
0,00192422 0,00253504 0,00201505 0,00028667 0,00019752 6,61E-05 0,00079637

7,23E-05 0,00121172 0,00307301 0,00034328 1,37E-06 0,00116638 0,00131415
4,82E-05 5,58E-05 0,00033173 4,75E-05 4,25E-05 2,59E-05 0,00038552

0,00043886 0,00016741 2,69E-05 2,01E-05 6,86E-06 4,55E-06 7,32E-05
0,00552188 0,00058991 0,00030708 0,00034328 0,00020026 7,78E-05 0,00031517
0,00735929 0,00790804 0,00151297 0,0019136 0,00112613 0,00024573 0,00276057
0,00095488 0,00951834 0,00032501 0,00032502 0,00245526 2,28E-05 0,00065567

0,008237 2,39E-05 2,47E-05 0,00010225 3,70E-05 4,07E-06 5,91E-05
0,01207579 0,02940801 0,00154883 0,0030256 0,00302176 0,00027088 0,00102431
0,00157217 0,00071746 8,07E-05 0,00662637 0,00187505 1,39E-05 0,0001801

0,0142122 0,03241339 0,00535703 0,0061005 0,0026473 0,00103417 0,00737558
0,00403652 0,0066166 0,00273455 0,00151189 0,00182979 0,00018993 0,00230751
0,00647675 0,01060251 0,00119693 0,00249973 0,00211647 0,0001552 0,00183194
0,00058354 0,00054208 6,50E-05 2,01E-05 5,62E-05 8,14E-06 3,66E-05
0,00220875 0,00136318 0,0007733 0,00063908 0,00068034 5,34E-05 0,00103275
0,00858905 0,00099648 0,00713448 0,00144615 0,00129759 5,27E-06 0,00361885
0,00031829 0,00018335 2,24E-06 7,49E-05 1,23E-05 4,07E-06 8,44E-06
0,01737101 0,01890117 0,04380882 0,01235621 0,00268845 0,00275979 0,0287791
0,00040992 5,58E-05 4,03E-05 3,65E-05 2,88E-05 2,87E-06 0,00024482
0,00247399 0,00143493 0,00023759 0,00048205 0,00155271 5,34E-05 0,00061627
0,01355633 0,00301335 0,01178322 0,0052843 0,00480902 0,00061624 0,01870487
0,00047744 0,00058991 0,00013 4,56E-05 0,00099582 2,40E-06 4,22E-05
0,00084878 0,00011958 0,00351009 3,10E-05 0,00168302 2,63E-06 0,01149813
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0,00092594 7,17E-05 0,00544444 2,56E-05 0,00010013 9,34E-06 0,0044321
0,00024113 0,00028699 2,91E-05 3,65E-05 0,0001111 5,03E-06 4,78E-05
0,00864692 0,00823488 0,00425648 0,00972684 0,00368975 0,00068785 0,0087629

4,82E-05 1,59E-05 1,34E-05 1,10E-05 5,49E-06 1,44E-06 3,38E-05
0,00106097 0,00094067 0,0004057 0,00039075 0,00022084 4,29E-05 0,00056281
0,00015915 3,99E-05 0 1,10E-05 4,39E-05 0 0
0,01020462 0,00814719 0,00583445 0,00391119 0,00144847 0,0003262 0,00404939
0,00030865 0,00314887 0,00033397 0,00022094 0,00024964 3,23E-05 0,00025326
0,00407992 0,01168668 0,00023535 0,0008162 0,00148825 2,20E-05 0,00052904
0,00016397 0,00015944 2,91E-05 6,94E-05 0,00010425 2,40E-07 9,57E-05
0,00045332 0,00133926 8,97E-06 2,01E-05 4,39E-05 3,11E-06 3,38E-05
0,00402205 0,00647311 0,00245437 0,00212175 0,00136617 7,47E-05 0,00310106
0,00247399 0,00176974 0,00077554 0,00088559 0,00050477 0,00022202 0,00134511
0,00313469 0,00271839 0,0001838 0,00049118 7,41E-05 2,47E-05 0,00012663
0,00287427 0,01203744 0,00168556 0,00027024 0,00368152 0,0001255 0,00249323
0,00075233 0,00047034 5,38E-05 0,00015703 0,00019615 1,15E-05 0,00011819

1,45E-05 0,00097256 4,48E-06 1,83E-06 9,60E-06 9,58E-07 8,44E-06
0,00161075 0,00035873 0,00072174 0,00067378 7,82E-05 0,00045122 0,00455873
0,00295143 0 2,24E-05 0,00176204 2,47E-05 3,38E-05 1,69E-05

0 0 0 4,93E-05 1,37E-05 8,98E-05 8,44E-06
0,00013021 5,58E-05 0,00016363 0,00173831 4,25E-05 1,29E-05 0,00136199
0,00096934 8,77E-05 0,00033846 7,30E-05 2,61E-05 1,87E-05 0,00033487

4,82E-06 0,00021524 0 0 0 0 2,81E-06
0,00152394 0,0177612 0,00272334 0,0014425 0,00151019 0,00069983 0,00600514
0,01075922 0,01442898 0,00186263 0,0068601 0,00341679 0,00039829 0,0031883
0,00324561 0,00432869 0,0022885 0,00111566 0,00034429 0,00023639 0,00326991
0,00047262 0,00166611 0,00043932 4,56E-05 0,00010562 1,01E-05 0,00016884
0,00751361 0,00656877 0,00052225 0,00138042 0,00237159 8,65E-05 0,0009427
0,04484054 0,0315604 0,00535927 0,01420955 0,0022646 0,00096735 0,0176074
0,01770859 0,02128474 0,00667051 0,00534821 0,00532202 0,00036764 0,00872069
0,00536273 0,00247923 0,00290938 0,00310229 0,0006968 0,00044595 0,00426326
0,00142267 0,00870522 0,00040794 0,00013877 0,00127015 6,92E-05 0,00038552
0,03769345 0,07995727 0,01306084 0,01977687 0,0097415 0,00205422 0,01816458
0,00491423 0,00421709 0,00428114 0,00048936 0,00238119 0,00020501 0,00179817
0,00532415 0,01503484 0,00164073 0,00195742 0,00123449 0,00025699 0,00107215

3,86E-05 1,59E-05 1,79E-05 2,56E-05 7,54E-05 9,58E-07 1,69E-05
0,00264279 0,01133592 0,00528306 0,00102618 0,00065977 0,00041769 0,00639067

0,0008536 0,00023915 0,00011207 8,40E-05 6,72E-05 1,68E-05 0,00013507
0,01493559 0,00636151 0,00175504 0,00209437 0,00435089 0,00024525 0,00289845
0,00042439 0,00022321 2,02E-05 5,11E-05 1,51E-05 2,40E-07 0,00014633
0,00709405 0,0061941 0,00132469 0,002266 0,00079968 0,00010658 0,00396216
0,00017844 9,57E-05 7,85E-05 0,00011504 0,00099719 1,03E-05 8,16E-05
0,00836239 0,00853781 0,00449632 0,00230435 0,00217133 0,00026729 0,00485702
0,00065105 0,00454393 0,00019052 0,00082716 0,00020712 3,57E-05 0,00027296

3,86E-05 0,00236763 8,97E-06 1,83E-06 8,23E-06 4,79E-07 2,25E-05
0,00499139 0,04763955 0,00052001 0,00011686 0,00624926 1,03E-05 0,00012945

1,45E-05 7,97E-06 2,24E-05 1,64E-05 0 0 7,32E-05
0,01143439 0,02805281 0,00972782 0,0038911 0,00678421 0,00052715 0,00944671
0,00064141 0,00017538 1,79E-05 0,00018625 0,00350732 0,00021268 5,07E-05
0,00016397 0,00010363 3,59E-05 7,30E-06 2,33E-05 0 2,25E-05
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0,01244713 0,01128809 0,00200384 0,0069587 0,00239354 0,0007597 0,00410849
0,00564244 0,00662458 0,00683189 0,00586678 0,00450315 0,00021986 0,0095255
0,00358802 0,00105228 0,00075312 0,00151919 0,00020026 5,01E-05 0,00125506
0,02160525 0,00998868 0,00417131 0,00627214 0,01094307 0,00045146 0,00805376
0,00370376 0,00501427 0,00152193 0,0095552 0,00071052 9,65E-05 0,00071195

4,82E-06 7,17E-05 0,00011207 9,13E-06 3,98E-05 5,03E-06 2,81E-05
0,01348881 0,00018335 2,69E-05 0,00679071 0,00054043 0,00020118 0,00229625

7,72E-05 0,00027901 1,34E-05 5,11E-05 3,43E-05 7,66E-06 9,29E-05
0,00620186 0,00659269 0,00156004 0,00307855 0,00143475 0,00034632 0,00269584
0,00801516 0,0103235 0,00196126 0,00197385 0,00136891 0,00021436 0,00363573

0,0127606 0,00813922 0,00061415 0,00115218 0,00120843 0,00013029 0,00110592
4,82E-06 0,00070949 0,00037656 0 0 1,27E-05 0,00025045

0 1,59E-05 0,00017483 3,65E-06 8,23E-06 6,47E-06 0,00011256
0 0 0 3,65E-06 0 0 0

0,0025174 0,0025749 0,00115882 0,0002319 0,00109458 6,25E-05 0,00077667
0,00039545 0,0001993 0,00011431 0,00040354 7,13E-05 0,00109141 0,00015477
0,01003101 0,00204876 0,00030259 0,00054779 0,00132776 2,40E-05 0,00035738
0,01931452 0,01124823 0,00211367 0,00232626 0,0034552 0,00027878 0,00222309
0,00164933 0,00448016 0,00060967 0,0002465 0,00098759 4,26E-05 0,00103838
0,00054013 0,0005102 0,00019949 0,00021181 0,00012482 2,23E-05 0,00018854
0,00081502 7,97E-05 0,00114537 0,00059343 7,96E-05 5,92E-05 0,00161807
0,00598967 0,00282202 0,00018156 3,47E-05 0,00015088 9,58E-06 0,00235253
0,00316363 0,00514979 0,00082261 0,0008089 0,00092724 6,85E-05 0,00071476
0,00215088 0,03302722 0,00060743 0,00249425 1,51E-05 5,96E-05 0,00010975

9,65E-06 3,19E-05 0 0 0 0 0
0,00407992 0 2,24E-06 7,30E-06 0 1,44E-06 8,44E-06
0,00138891 0,00063775 0,00031828 0,00017164 0,00024278 7,66E-06 0,00015196
0,01124148 0,00652094 0,00275248 0,00247964 0,00018243 0,00034488 0,00723488
0,00715674 0,00920744 0,00099071 0,00135486 0,00226186 5,36E-05 0,00143516
0,18961983 0,24498972 0,04533524 0,17180733 0,10274523 0,00791006 0,12973813
0,00439339 0,00533314 0,00110503 0,00123982 0,001897 0,00022729 0,00579691
0,00632243 0,00835446 0,00145245 0,00563671 0,00205337 0,0003832 0,00164902
0,00216535 0,00385039 0,00086519 0,00158858 0,00055826 0,00015161 0,00325865
0,01022874 0,01477974 0,00437528 0,00166892 0,00024964 0,00141786 0,00737558

0,0240262 0,02807672 0,00732949 0,01466603 0,00320556 0,00126841 0,01411518
0,00027971 0,00102836 0,00014794 7,49E-05 8,78E-05 7,30E-05 0,00018291
0,00167827 0,0013871 0,00023759 0,00059891 0,00039504 6,47E-05 0,00088923
0,02341855 0,01553706 0,00192315 0,01021802 0,00090529 0,00043925 0,00544234
0,01054221 0,00564404 0,00294076 0,00382902 0,001694 0,00043206 0,00579691
0,00184223 0,00082907 0,01411431 0,00117409 0,00101914 0,00107034 0,00091456

5,79E-05 7,97E-05 0,0001569 1,83E-05 6,86E-06 3,98E-05 0,00019135
0,00244506 0,00937485 0,00088761 0,00116678 0,00106989 7,50E-05 0,00147455
0,00169756 0,00302132 0,00094813 0,00072308 0,00047871 7,86E-05 0,00083858
0,00136962 0,00589117 0,00013673 0,00223862 0,00038544 0,00016286 0,00081326
0,00024595 0,00023118 0,00049087 0,00025016 0,00049791 3,66E-05 0,00093707

8,20E-05 7,97E-06 6,72E-06 7,30E-06 0 2,40E-07 1,69E-05
3,38E-05 5,58E-05 3,81E-05 3,65E-06 0 3,59E-06 2,25E-05

0,01179126 0,00057397 0,00048191 0,00036519 6,72E-05 1,05E-05 0,00030673
7,72E-05 0,00055006 0,00041467 3,65E-05 0,00030451 2,01E-05 0,0003011

0,00026042 0,00202484 0,00017483 6,39E-05 0,00014951 1,27E-05 0,00024201
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ICGC_0491 ICGC_0497 ICGC_0501 ICGC_0500 ICGC_0443 ICGC_0489 mean
0,0054115 0,00060189 0,00312509 0,00356061 0,00128873 0,00185816 0,00278926

0,00297048 0,00191172 0,00615229 0,00124113 0,00179693 0,00075689 0,00276951
0,00041944 0,00010603 0,000497 0,00019668 3,65E-05 0,0003406 0,00083859
0,00545276 0,00147199 0,00464622 0,00270946 0,00117293 0,00294429 0,00345935
0,00239976 0,00027132 0,00094506 0,00134625 0,00069261 0,00087799 0,00127455
0,01406165 0,00026664 0,00504533 0,00116313 0,00043529 0,00062822 0,00210527
0,01424731 0,00017464 0,00386683 0,00243139 0,00040742 0,00166894 0,00261586

8,94E-05 1,09E-05 8,66E-05 1,70E-05 1,93E-05 7,19E-05 5,16E-05
0,00358246 0,00011539 0,00039534 0,00024077 5,15E-05 0,00076067 0,00048189
0,00010314 7,80E-06 2,64E-05 2,03E-05 1,07E-05 0,00011732 3,90E-05
0,01276207 0,00789635 0,04518208 0,01034952 0,00474105 0,03243642 0,01386813
0,00022691 0 5,27E-05 9,16E-05 0 3,41E-05 6,05E-05
0,00013065 7,64E-05 0,00360327 0,00021703 3,00E-05 1,14E-05 0,00047226
0,00128583 5,15E-05 0,00069656 0,0005324 6,43E-06 8,70E-05 0,00042339
0,00311488 0,0001263 0,00167927 0,00194308 0,00032379 0,00132834 0,00157128
0,02293184 0,00350533 0,01220669 0,00711445 0,00649724 0,00576748 0,00649447

6,19E-05 2,18E-05 0,00014308 0,00010173 0,00012437 2,27E-05 8,54E-05
3,44E-05 4,68E-06 0 0,00010851 0 0 4,19E-05

0,00102454 0,00022298 0,00124627 0,00036624 6,00E-05 5,30E-05 0,00071596
0,01214322 0,00068454 0,00412663 0,00529005 0,00132732 0,00585074 0,00462289
0,02393575 0,03900148 0,06344694 0,02333728 0,01071508 0,02889419 0,03288278
0,01417167 0,00029783 0,00430736 0,0011767 0,0003002 0,00086285 0,00234628
0,00765311 0,00148291 0,00658905 0,00404893 0,00171973 0,00339086 0,00416152
0,00123082 1,25E-05 0,00021838 0,00017294 1,50E-05 5,30E-05 0,00017689
0,01831109 0,00131294 0,00739857 0,00400145 0,00179693 0,00303512 0,00542745
0,00429757 0,00062217 0,00189388 0,00047814 0,00014581 0,0005601 0,00089374
0,01074737 0,00065647 0,00153619 0,00148868 0,00057682 0,00305026 0,0022869
0,00045382 4,68E-06 6,78E-05 0,00033232 0,00016726 7,95E-05 0,00281092
0,00052946 0,00045064 0,00020709 0,00027468 0,00299345 0,00071904 0,00057283
0,00135459 9,36E-06 0,0004104 0,00020007 2,57E-05 0,00031411 0,00023533
0,00242039 0,00014658 0,00124251 0,00150902 0,00010722 0,00038601 0,00118563
0,02966355 0,00075003 0,01069309 0,00162771 0,00130588 0,00265668 0,00473324
0,00125833 0,00045844 0,00173198 0,00108853 0,00042028 0,00061308 0,0011831
0,00019253 0,00014658 0,00033134 0,00034928 1,29E-05 0,00010218 0,00045239
0,00096266 0,04079469 0,0146164 0,00484583 0,0188763 0,00824629 0,01216735
0,00890457 0,00148602 0,00421323 0,00077655 0,00043101 0,00015138 0,00256985
0,02909971 0,00364879 0,00755294 0,01179072 0,00354882 0,02128368 0,01153812
0,00937214 0,00120535 0,00204449 0,00275015 0,00211214 0,00477218 0,00376453
0,02296622 0,0010385 0,00969156 0,00161754 0,00151602 0,00147972 0,00428973
0,00212472 3,43E-05 0,00021085 0,00019329 6,00E-05 0,00027248 0,00029598

0,0041463 0,00047715 0,00299331 0,00160397 0,00096279 0,00072661 0,00131909
0,01580131 0,00084203 0,00181105 0,01177037 0,00022301 0,00050333 0,00447367

0,0010933 0,00010136 0,00011672 0,00015599 0,0003967 0,00014002 0,00026856
0,06308834 0,00271476 0,02989924 0,03608767 0,00174117 0,05722071 0,03484377
0,00143711 4,83E-05 0,00111826 0,0001526 1,07E-05 0,00033682 0,00020075
0,00498518 0,0001263 0,00266198 0,00084777 0,00042672 0,00197548 0,00142956
0,07892403 0,0012303 0,01070062 0,02316773 0,01394655 0,01908871 0,02371959
0,00067386 1,25E-05 0,00056101 0,001214 4,50E-05 0,00128671 0,00068144
0,00522585 1,40E-05 0,00018449 0,00230931 2,79E-05 2,27E-05 0,00167913
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0,00560403 6,86E-05 0,00012802 0,00298752 0,000416 0,00065849 0,00175946
0,00090077 2,34E-05 0,00039911 0,00078673 3,22E-05 7,57E-05 0,00029899
0,03248963 0,00191951 0,03004609 0,00494078 0,0015246 0,00212307 0,0093128
0,00054321 0 0,00012049 0,00010512 0 0,00011353 0,00010691

0,0055559 7,17E-05 0,00117473 0,00059683 0,00023373 0,00052604 0,00091199
0,00017878 0 2,26E-05 0,00016616 0 0 8,79E-05
0,00709615 0,0023187 0,00654387 0,00690081 0,0020521 0,00523009 0,0053177
0,00126521 0,00011539 0,00061372 0,00069517 0,00021658 0,00033682 0,00057674

0,0072268 0,00043505 0,00304603 0,00122078 0,00064758 0,00073797 0,00187622
0,00022691 9,36E-06 0,00051959 3,39E-06 4,29E-06 7,57E-06 0,00011085
0,00044695 1,87E-05 0,00019202 4,75E-05 2,14E-05 3,78E-05 0,00014174
0,00256479 0,00127396 0,00382165 0,00217706 0,00210571 0,00202089 0,00277277
0,01102929 0,00020271 0,00394967 0,00127843 0,00033666 0,00037466 0,00183717
0,00129959 0,00041166 0,00177716 0,00211263 0,0003774 0,00558205 0,00251454
0,00469639 0,00069857 0,00377647 0,0023907 0,00105714 0,00137375 0,00289516
0,00402253 8,26E-05 0,00100154 0,00027129 4,93E-05 0,000439 0,00047057

2,06E-05 0 3,77E-06 2,03E-05 0 7,57E-06 4,69E-05
0,00503332 0,00053328 0,00046312 0,00058665 0,00200492 0,00054496 0,00167079

0 0,00034461 0,00024097 0 5,15E-05 0,00071147 0,00635514
0 0 1,13E-05 0 0 0 1,25E-05

0,00105892 4,99E-05 0,01406669 0,0014785 3,00E-05 4,92E-05 0,00255698
0,00356183 7,17E-05 0,00050453 0,00050188 6,86E-05 0,00052604 0,00055942

6,88E-05 4,68E-06 3,77E-05 0 0 0 1,36E-05
0,01996136 0,00011383 0,00120109 0,0123672 0,0003195 0,00142295 0,00586738
0,01198507 0,00228127 0,00803112 0,00781979 0,00378041 0,00314865 0,0054713
0,01432294 0,00179477 0,00357315 0,0070568 0,00194488 0,00432561 0,00406769
0,00184967 7,17E-05 0,00029745 0,00032215 9,01E-05 0,00066228 0,00053055
0,02390825 0,00173551 0,00771861 0,00315369 0,00024874 0,00225931 0,00486708

0,0715322 0,01224371 0,03684976 0,01111929 0,00679744 0,01988344 0,02137935
0,03008987 0,00570552 0,01340025 0,009634 0,00909828 0,0088291 0,01320755
0,02051145 0,00063308 0,01015467 0,00395737 0,00142167 0,00085528 0,00442398
0,01023166 0,00037112 0,00804618 0,00030859 9,65E-05 0,00063957 0,00182059
0,03452496 0,01642578 0,03652972 0,01551749 0,02126076 0,02123827 0,02340224
0,01518246 0,00049742 0,00258291 0,00325542 0,00087916 0,00662277 0,00447168
0,00936527 0,00178385 0,00677731 0,00090202 0,00211643 0,00449591 0,00409988
0,00025442 7,80E-06 0,00046688 3,39E-06 2,14E-05 0,0017522 0,00014786
0,04050031 0,00173239 0,00550468 0,00443551 0,00121796 0,00141916 0,00566249

0,0008939 8,73E-05 0,00064008 0,00017973 6,65E-05 0,000632 0,0003325
0,03509568 0,00152345 0,01669102 0,00889814 0,00486114 0,00693688 0,00756544

1,38E-05 7,80E-05 0,00111826 4,75E-05 2,14E-06 7,57E-06 0,00014843
0,0089802 0,00338838 0,00252267 0,00361487 0,00423071 0,00290645 0,00358907

0,00063948 4,21E-05 0,0029519 0,00012208 1,50E-05 6,43E-05 0,00047717
0,00939965 0,00128955 0,00712747 0,00391328 0,00199635 0,00433697 0,00506674
0,00042632 0,00049586 0,00111073 0,00033911 0,00025517 0,00094611 0,00068657

7,56E-05 0 0,00012802 3,39E-06 0 0,00010975 0,00012589
0,00214535 0,00589731 0,00213485 0,00042727 0,00109145 0,00022707 0,00332081
0,00011689 3,12E-06 2,26E-05 9,83E-05 1,29E-05 0,00019301 6,84E-05
0,04020463 0,00314513 0,01369017 0,01480876 0,01005678 0,01813124 0,01539036
0,00333492 4,99E-05 0,00061749 0,00027468 8,15E-05 2,27E-05 0,00051264
0,00030255 0,00241381 0,00010919 0,00011191 0,0001308 9,08E-05 0,00019301
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0,01690836 0,00350689 0,00941293 0,00546978 0,0048933 0,00451105 0,00675039
0,12184472 0,00501474 0,01244013 0,00225845 0,0044237 0,01212156 0,01439672
0,01685335 0,00107748 0,00075304 0,00018651 0,00010078 0,00194142 0,00179648
0,05566901 0,00159985 0,0152113 0,01379823 0,00344375 0,01161444 0,01127566
0,01195756 0,00040386 0,00450315 0,00103088 0,00146027 0,00230472 0,00288975
0,00055009 0 0 1,70E-05 0 0,0001211 5,58E-05
0,01708027 0,00251361 0,00565529 0,00143442 0,00114506 0,00151378 0,00435502
0,00113456 6,24E-06 0,00014308 5,76E-05 0,00094349 0,00188087 0,00024817
0,00504707 0,00227971 0,00590379 0,00334359 0,00283477 0,00186194 0,00336543
0,01247327 0,00199904 0,00679237 0,00325881 0,00284549 0,00381471 0,00473238
0,01370409 0,00134413 0,0063142 0,00205498 0,00048676 0,00095368 0,00306911

0 1,40E-05 1,13E-05 3,39E-06 3,00E-05 0 5,66E-05
9,63E-05 0 3,77E-06 0,00063413 1,93E-05 0,00301241 0,00029947

0 0 0 0 0 0 1,40E-07
0,01325027 0,00010136 0,00314392 0,00062056 0,00013938 0,00124887 0,00179874
0,00107267 3,27E-05 0,00067773 0,0003052 1,29E-05 0,00010975 0,00035493
0,03171951 0,00017152 0,00648739 0,00206177 0,0001501 0,00054118 0,00350403
0,04604933 0,00047247 0,01836275 0,00482548 0,00115364 0,0024069 0,00744133
0,00301174 0,00039295 0,0024436 0,00209907 0,00120724 0,00171814 0,0013574
0,00360996 2,81E-05 0,00087352 0,00028824 0,0001501 0,00018544 0,000482
0,00325928 0,0001263 0,00022215 0,00437108 0,00274256 0,00037466 0,00138487

0,0006326 4,21E-05 0,00161526 0,00155989 0,000208 0,00033682 0,00126522
0,00893207 0,00070013 0,00266574 0,0003052 0,00020585 0,00395852 0,00167624

0,0024754 0,00152501 0,00825326 0,00112244 0,00332153 0,0120875 0,00489211
0 0 0 0 1,93E-05 0 6,65E-06
0 4,68E-06 3,01E-05 0 1,29E-05 0,00191114 0,00064676

0,0026473 6,24E-05 0,00061749 0,00035267 0,00012437 0,000632 0,00054326
0,00713053 0,00186494 0,00509428 0,00438803 0,00291625 0,00320542 0,00472525
0,00814819 0,00205361 0,00516582 0,00343175 0,00791677 0,00180896 0,00411442
0,17745185 0,06976668 0,15296771 0,15165162 0,13904304 0,06394944 0,15542181
0,01567754 0,00106501 0,00603934 0,00294005 0,00127801 0,001703 0,0036955
0,01912247 0,00160453 0,01007937 0,00440838 0,00379113 0,00404935 0,00622409
0,01704588 0,00023858 0,00652128 0,00107497 0,00057682 0,00088556 0,00316696
0,00994974 0,00219863 0,01326094 0,01047838 0,0111611 0,00682334 0,00702128
0,01239763 0,00878672 0,02061809 0,00768753 0,00632355 0,00923403 0,01271232
0,00090765 0,00010292 0,0004217 0,00032893 0,00015225 0,0003898 0,00037009
0,00556965 0,00014346 0,00258667 0,00081046 0,00029377 0,00044278 0,0011747
0,01602134 0,01675479 0,0352345 0,00351992 0,00426073 0,01458144 0,00999767
0,04018401 0,00341333 0,01523389 0,00728061 0,0022215 0,00244475 0,00859265
0,00927588 0,00015593 0,00216121 0,00087489 0,00030664 0,00084015 0,00214369
0,00049508 0,00123809 0,00024474 0,00019668 0,0004503 0,00188844 0,00034236
0,00643604 0,00055356 0,00178846 0,00264164 0,00089417 0,0033568 0,00262715
0,00719241 0,00018556 0,00216121 0,00098341 0,00042886 0,00135861 0,00172096
0,00776313 0,00017776 0,00477424 0,00094272 0,00205853 0,00057145 0,00187697
0,00074262 0,00011851 0,00074927 0,00016277 0,00011365 0,00033682 0,00038476
0,00024066 6,24E-06 3,01E-05 3,05E-05 0 7,57E-06 3,02E-05

0,0001444 7,80E-06 3,39E-05 0 6,43E-06 1,89E-05 3,46E-05
0,00517084 0,00133945 0,0013517 0,00369287 0,002972 0,00628595 0,00257924
0,00203533 1,87E-05 0,00032757 0,00040354 9,43E-05 0,00094233 0,00046705
0,00123082 9,67E-05 0,00037652 0,00031198 3,65E-05 0,00022328 0,00039492
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Highlight SD EntrezID UNIPROT_GENENAMESUniProtKB Entry.name UNIPROT_PROTEINNAMES
no 0,00253461 90 ACVR1 ACVRLK2Q04771 ACVR1_HUMANActivin receptor type-1 (EC 2.7.11.30) (Activin receptor type I) (ACTR-I) (Activin receptor-like kinase 2) (ALK-2) (Serine/threonine-protein kinase receptor R1) (SKR1) (TGF-B superfamily receptor type I) (TSR-I)
no 0,00349511 91 ACVR1B ACVRLK4 ALK4P36896 ACV1B_HUMANActivin receptor type-1B (EC 2.7.11.30) (Activin receptor type IB) (ACTR-IB) (Activin receptor-like kinase 4) (ALK-4) (Serine/threonine-protein kinase receptor R2) (SKR2)
no 0,00158464 130399 ACVR1C ALK7 Q8NER5 ACV1C_HUMANActivin receptor type-1C (EC 2.7.11.30) (Activin receptor type IC) (ACTR-IC) (Activin receptor-like kinase 7) (ALK-7)
no 0,0030196 92 ACVR2A ACVR2P27037 AVR2A_HUMANActivin receptor type-2A (EC 2.7.11.30) (Activin receptor type IIA) (ACTR-IIA) (ACTRIIA)
no 0,00125522 93 ACVR2B Q13705 AVR2B_HUMANActivin receptor type-2B (EC 2.7.11.30) (Activin receptor type IIB) (ACTR-IIB)
no 0,00285259 94 ACVRL1 ACVRLK1 ALK1P37023 ACVL1_HUMANSerine/threonine-protein kinase receptor R3 (SKR3) (EC 2.7.11.30) (Activin receptor-like kinase 1) (ALK-1) (TGF-B superfamily receptor type I) (TSR-I)
no 0,00288459 25960 ADGRA2 GPR124 KIAA1531 TEM5Q96PE1 AGRA2_HUMANAdhesion G protein-coupled receptor A2 (G-protein coupled receptor 124) (Tumor endothelial marker 5)
no 7,71E-05 2015 ADGRE1 EMR1 TM7LN3Q14246 AGRE1_HUMANAdhesion G protein-coupled receptor E1 (EGF-like module receptor 1) (EGF-like module-containing mucin-like hormone receptor-like 1) (EMR1 hormone receptor)
no 0,0007257 30817 ADGRE2 EMR2Q9UHX3 AGRE2_HUMANAdhesion G protein-coupled receptor E2 (EGF-like module receptor 2) (EGF-like module-containing mucin-like hormone receptor-like 2) (CD antigen CD312)
no 3,69E-05 84658 ADGRE3 EMR3 UNQ683/PRO1562Q9BY15 AGRE3_HUMANAdhesion G protein-coupled receptor E3 (EGF-like module receptor 3) (EGF-like module-containing mucin-like hormone receptor-like 3)
no 0,01383847 9289 ADGRG1 GPR56 TM7LN4 TM7XN1 UNQ540/PRO1083Q9Y653 AGRG1_HUMANAdhesion G-protein coupled receptor G1 (G-protein coupled receptor 56) (Protein TM7XN1) [Cleaved into: ADGRG1 N-terminal fragment (ADGRG1 NT) (GPR56 N-terminal fragment) (GPR56 NT) (GPR56(N)) (GPR56 extracellular subunit) (GPR56 subunit alpha); ADGRG1 C-terminal fragment (ADGRG1 CT) (GPR56 C-terminal fragment) (GPR56 CT) (GPR56(C)) (GPR56 seven-transmembrane subunit) (GPR56 7TM) (GPR56 subunit beta)]
no 8,00E-05 134 ADORA1 P30542 AA1R_HUMANAdenosine receptor A1
no 0,00088603 136 ADORA2B P29275 AA2BR_HUMANAdenosine receptor A2b
no 0,00048798 150 ADRA2A ADRA2R ADRARP08913 ADA2A_HUMANAlpha-2A adrenergic receptor (Alpha-2 adrenergic receptor subtype C10) (Alpha-2A adrenoreceptor) (Alpha-2A adrenoceptor) (Alpha-2AAR)
no 0,00410971 154 ADRB2 ADRB2R B2ARP07550 ADRB2_HUMANBeta-2 adrenergic receptor (Beta-2 adrenoreceptor) (Beta-2 adrenoceptor)
no 0,00505177 196 AHR BHLHE76 P35869 AHR_HUMAN Aryl hydrocarbon receptor (Ah receptor) (AhR) (Class E basic helix-loop-helix protein 76) (bHLHe76)
no 0,00018753 238 ALK Q9UM73 ALK_HUMAN ALK tyrosine kinase receptor (EC 2.7.10.1) (Anaplastic lymphoma kinase) (CD antigen CD246)
no 7,69E-05 269 AMHR2 AMHR MISR2Q16671 AMHR2_HUMANAnti-Muellerian hormone type-2 receptor (EC 2.7.11.30) (Anti-Muellerian hormone type II receptor) (AMH type II receptor) (MIS type II receptor) (MISRII) (MRII)
no 0,00188894 367 AR DHTR NR3C4P10275 ANDR_HUMANAndrogen receptor (Dihydrotestosterone receptor) (Nuclear receptor subfamily 3 group C member 4)
no 0,00405495 405 ARNT BHLHE2 P27540 ARNT_HUMANAryl hydrocarbon receptor nuclear translocator (ARNT protein) (Class E basic helix-loop-helix protein 2) (bHLHe2) (Dioxin receptor, nuclear translocator) (Hypoxia-inducible factor 1-beta) (HIF-1-beta) (HIF1-beta)
no 0,02866523 10159 ATP6AP2 ATP6IP2 CAPER ELDF10 HT028 MSTP009 PSEC0072O75787 RENR_HUMANRenin receptor (ATPase H(+)-transporting lysosomal accessory protein 2) (ATPase H(+)-transporting lysosomal-interacting protein 2) (ER-localized type I transmembrane adaptor) (Embryonic liver differentiation factor 10) (N14F) (Renin/prorenin receptor) (Vacuolar ATP synthase membrane sector-associated protein M8-9) (ATP6M8-9) (V-ATPase M8.9 subunit) [Cleaved into: Renin receptor N-terminal fragment; Renin receptor C-terminal fragment]
no 0,00312824 558 AXL UFO P30530 UFO_HUMAN Tyrosine-protein kinase receptor UFO (EC 2.7.10.1) (AXL oncogene)
no 0,00319377 657 BMPR1A ACVRLK3 ALK3P36894 BMR1A_HUMANBone morphogenetic protein receptor type-1A (BMP type-1A receptor) (BMPR-1A) (EC 2.7.11.30) (Activin receptor-like kinase 3) (ALK-3) (Serine/threonine-protein kinase receptor R5) (SKR5) (CD antigen CD292)
no 0,00025417 658 BMPR1B O00238 BMR1B_HUMANBone morphogenetic protein receptor type-1B (BMP type-1B receptor) (BMPR-1B) (EC 2.7.11.30) (CD antigen CDw293)
no 0,00494613 659 BMPR2 PPH1 Q13873 BMPR2_HUMANBone morphogenetic protein receptor type-2 (BMP type-2 receptor) (BMPR-2) (EC 2.7.11.30) (Bone morphogenetic protein receptor type II) (BMP type II receptor) (BMPR-II)
no 0,00122318 719 C3AR1 AZ3B C3R1 HNFAG09Q16581 C3AR_HUMANC3a anaphylatoxin chemotactic receptor (C3AR) (C3a-R)
no 0,00297396 728 C5AR1 C5AR C5R1P21730 C5AR1_HUMANC5a anaphylatoxin chemotactic receptor 1 (C5a anaphylatoxin chemotactic receptor) (C5a-R) (C5aR) (CD antigen CD88)
no 0,00673931 846 CASR GPRC2A PCAR1P41180 CASR_HUMANExtracellular calcium-sensing receptor (CaR) (CaSR) (hCasR) (Parathyroid cell calcium-sensing receptor 1) (PCaR1)
no 0,00105342 887 CCKBR NA NA NA
no 0,00036264 729230 CCR2 CMKBR2P41597 CCR2_HUMANC-C chemokine receptor type 2 (C-C CKR-2) (CC-CKR-2) (CCR-2) (CCR2) (Monocyte chemoattractant protein 1 receptor) (MCP-1-R) (CD antigen CD192)
no 0,00139235 958 CD40 TNFRSF5P25942 TNR5_HUMANTumor necrosis factor receptor superfamily member 5 (B-cell surface antigen CD40) (Bp50) (CD40L receptor) (CDw40) (CD antigen CD40)
no 0,00633311 22918 CD93 C1QR1 MXRA4Q9NPY3 C1QR1_HUMANComplement component C1q receptor (C1q/MBL/SPA receptor) (C1qR) (C1qR(p)) (C1qRp) (CDw93) (Complement component 1 q subcomponent receptor 1) (Matrix-remodeling-associated protein 4) (CD antigen CD93)
no 0,00181955 1952 CELSR2 CDHF10 EGFL2 KIAA0279 MEGF3Q9HCU4 CELR2_HUMANCadherin EGF LAG seven-pass G-type receptor 2 (Cadherin family member 10) (Epidermal growth factor-like protein 2) (EGF-like protein 2) (Flamingo homolog 3) (Multiple epidermal growth factor-like domains protein 3) (Multiple EGF-like domains protein 3)
no 0,00159389 1524 CX3CR1 CMKBRL1 GPR13P49238 CX3C1_HUMANCX3C chemokine receptor 1 (C-X3-C CKR-1) (CX3CR1) (Beta chemokine receptor-like 1) (CMK-BRL-1) (CMK-BRL1) (Fractalkine receptor) (G-protein coupled receptor 13) (V28)
no 0,01960723 92737 DNER BET UNQ262/PRO299Q8NFT8 DNER_HUMANDelta and Notch-like epidermal growth factor-related receptor
yes 0,00399449 1956 EGFR ERBB ERBB1 HER1P00533 EGFR_HUMANEpidermal growth factor receptor (EC 2.7.10.1) (Proto-oncogene c-ErbB-1) (Receptor tyrosine-protein kinase erbB-1)
no 0,00861314 2060 EPS15 AF1P P42566 EPS15_HUMANEpidermal growth factor receptor substrate 15 (Protein Eps15) (Protein AF-1p)
no 0,00352074 58513 EPS15L1 EPS15RQ9UBC2 EP15R_HUMANEpidermal growth factor receptor substrate 15-like 1 (Eps15-related protein) (Eps15R)
no 0,00498464 2059 EPS8 Q12929 EPS8_HUMANEpidermal growth factor receptor kinase substrate 8
no 0,00044621 54869 EPS8L1 DRC3 EPS8R1 PP10566Q8TE68 ES8L1_HUMANEpidermal growth factor receptor kinase substrate 8-like protein 1 (EPS8-like protein 1) (Epidermal growth factor receptor pathway substrate 8-related protein 1) (EPS8-related protein 1)
no 0,00103193 2064 ERBB2 HER2 MLN19 NEU NGLP04626 ERBB2_HUMANReceptor tyrosine-protein kinase erbB-2 (EC 2.7.10.1) (Metastatic lymph node gene 19 protein) (MLN 19) (Proto-oncogene Neu) (Proto-oncogene c-ErbB-2) (Tyrosine kinase-type cell surface receptor HER2) (p185erbB2) (CD antigen CD340)
no 0,00596668 2065 ERBB3 HER3 P21860 ERBB3_HUMANReceptor tyrosine-protein kinase erbB-3 (EC 2.7.10.1) (Proto-oncogene-like protein c-ErbB-3) (Tyrosine kinase-type cell surface receptor HER3)
no 0,00037843 2066 ERBB4 HER4 Q15303 ERBB4_HUMANReceptor tyrosine-protein kinase erbB-4 (EC 2.7.10.1) (Proto-oncogene-like protein c-ErbB-4) (Tyrosine kinase-type cell surface receptor HER4) (p180erbB4) [Cleaved into: ERBB4 intracellular domain (4ICD) (E4ICD) (s80HER4)]
no 0,030609 54206 ERRFI1 MIG6 Q9UJM3 ERRFI_HUMANERBB receptor feedback inhibitor 1 (Mitogen-inducible gene 6 protein) (MIG-6)
no 0,00033518 2099 ESR1 ESR NR3A1P03372 ESR1_HUMANEstrogen receptor (ER) (ER-alpha) (Estradiol receptor) (Nuclear receptor subfamily 3 group A member 1)
no 0,00123167 355 FAS APT1 FAS1 TNFRSF6P25445 TNR6_HUMANTumor necrosis factor receptor superfamily member 6 (Apo-1 antigen) (Apoptosis-mediating surface antigen FAS) (FASLG receptor) (CD antigen CD95)
yes 0,03701564 2260 FGFR1 BFGFR CEK FGFBR FLG FLT2 HBGFRP11362 FGFR1_HUMANFibroblast growth factor receptor 1 (FGFR-1) (EC 2.7.10.1) (Basic fibroblast growth factor receptor 1) (BFGFR) (bFGF-R-1) (Fms-like tyrosine kinase 2) (FLT-2) (N-sam) (Proto-oncogene c-Fgr) (CD antigen CD331)
no 0,00110335 2263 FGFR2 BEK KGFR KSAMP21802 FGFR2_HUMANFibroblast growth factor receptor 2 (FGFR-2) (EC 2.7.10.1) (K-sam) (KGFR) (Keratinocyte growth factor receptor) (CD antigen CD332)
no 0,00286867 2261 FGFR3 JTK4 P22607 FGFR3_HUMANFibroblast growth factor receptor 3 (FGFR-3) (EC 2.7.10.1) (CD antigen CD333)
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no 0,00285119 2264 FGFR4 JTK2 TKFP22455 FGFR4_HUMANFibroblast growth factor receptor 4 (FGFR-4) (EC 2.7.10.1) (CD antigen CD334)
no 0,00033911 53834 FGFRL1 FGFR5 FHFR UNQ480/PRO943Q8N441 FGRL1_HUMANFibroblast growth factor receptor-like 1 (FGF receptor-like protein 1) (FGF homologous factor receptor) (FGFR-like protein) (Fibroblast growth factor receptor 5) (FGFR-5)
yes 0,01073262 2321 FLT1 FLT FRT VEGFR1P17948 VGFR1_HUMANVascular endothelial growth factor receptor 1 (VEGFR-1) (EC 2.7.10.1) (Fms-like tyrosine kinase 1) (FLT-1) (Tyrosine-protein kinase FRT) (Tyrosine-protein kinase receptor FLT) (FLT) (Vascular permeability factor receptor)
no 0,00017467 2322 FLT3 CD135 FLK2 STK1P36888 FLT3_HUMAN Receptor-type tyrosine-protein kinase FLT3 (EC 2.7.10.1) (FL cytokine receptor) (Fetal liver kinase-2) (FLK-2) (Fms-like tyrosine kinase 3) (FLT-3) (Stem cell tyrosine kinase 1) (STK-1) (CD antigen CD135)
no 0,00114241 2324 FLT4 VEGFR3 P35916 VGFR3_HUMANVascular endothelial growth factor receptor 3 (VEGFR-3) (EC 2.7.10.1) (Fms-like tyrosine kinase 4) (FLT-4) (Tyrosine-protein kinase receptor FLT4)
no 0,00013593 2348 FOLR1 FOLR P15328 FOLR1_HUMANFolate receptor alpha (FR-alpha) (Adult folate-binding protein) (FBP) (Folate receptor 1) (Folate receptor, adult) (KB cells FBP) (Ovarian tumor-associated antigen MOv18)
no 0,00325777 10818 FRS2 Q8WU20 FRS2_HUMANFibroblast growth factor receptor substrate 2 (FGFR substrate 2) (FGFR-signaling adaptor SNT) (Suc1-associated neurotrophic factor target 1) (SNT-1)
no 0,00067355 10817 FRS3 O43559 FRS3_HUMANFibroblast growth factor receptor substrate 3 (FGFR substrate 3) (FGFR-signaling adaptor SNT2) (Suc1-associated neurotrophic factor target 2) (SNT-2)
no 0,00251819 8321 FZD1 NA NA NA
no 0,00017119 11211 FZD10 NA NA NA
no 0,00027222 2535 FZD2 NA NA NA
no 0,00179067 7976 FZD3 NA NA NA
no 0,00223837 8322 FZD4 Q9ULV1 FZD4_HUMANFrizzled-4 (Fz-4) (hFz4) (FzE4) (CD antigen CD344)
no 0,00416319 7855 FZD5 NA NA NA
no 0,00274169 8323 FZD6 NA NA NA
no 0,0007781 8324 FZD7 NA NA NA
no 0,00018924 8326 FZD9 NA NA NA
no 0,00272182 2690 GHR P10912 GHR_HUMAN Growth hormone receptor (GH receptor) (Somatotropin receptor) [Cleaved into: Growth hormone-binding protein (GH-binding protein) (GHBP) (Serum-binding protein)]
no 0,02682097 2692 GHRHR Q02643 GHRHR_HUMANGrowth hormone-releasing hormone receptor (GHRH receptor) (Growth hormone-releasing factor receptor) (GRF receptor) (GRFR)
no 2,48E-05 2693 GHSR Q92847 GHSR_HUMANGrowth hormone secretagogue receptor type 1 (GHS-R) (GH-releasing peptide receptor) (GHRP) (Ghrelin receptor)
no 0,00667054 2852 GPER1 CEPR CMKRL2 DRY12 GPER GPR30Q99527 GPER1_HUMANG-protein coupled estrogen receptor 1 (Chemoattractant receptor-like 2) (Flow-induced endothelial G-protein coupled receptor 1) (FEG-1) (G protein-coupled estrogen receptor 1) (G-protein coupled receptor 30) (GPCR-Br) (IL8-related receptor DRY12) (Lymphocyte-derived G-protein coupled receptor) (LYGPR) (Membrane estrogen receptor) (mER)
no 0,00088353 9402 GRAP2 GADS GRB2L GRIDO75791 GRAP2_HUMANGRB2-related adapter protein 2 (Adapter protein GRID) (GRB-2-like protein) (GRB2L) (GRBLG) (GRBX) (Grf40 adapter protein) (Grf-40) (Growth factor receptor-binding protein) (Hematopoietic cell-associated adapter protein GrpL) (P38) (Protein GADS) (SH3-SH2-SH3 adapter Mona)
no 4,39E-05 3359 HTR3A 5HT3R HTR3P46098 5HT3A_HUMAN5-hydroxytryptamine receptor 3A (5-HT3-A) (5-HT3A) (5-hydroxytryptamine receptor 3) (5-HT-3) (5-HT3R) (Serotonin receptor 3A) (Serotonin-gated ion channel receptor)
yes 0,00675262 3480 IGF1R P08069 IGF1R_HUMANInsulin-like growth factor 1 receptor (EC 2.7.10.1) (Insulin-like growth factor I receptor) (IGF-I receptor) (CD antigen CD221) [Cleaved into: Insulin-like growth factor 1 receptor alpha chain; Insulin-like growth factor 1 receptor beta chain]
yes 0,0037065 3482 IGF2R MPRI P11717 MPRI_HUMANCation-independent mannose-6-phosphate receptor (CI Man-6-P receptor) (CI-MPR) (M6PR) (300 kDa mannose 6-phosphate receptor) (MPR 300) (Insulin-like growth factor 2 receptor) (Insulin-like growth factor II receptor) (IGF-II receptor) (M6P/IGF2 receptor) (M6P/IGF2R) (CD antigen CD222)
no 0,00388845 84818 IL17RC UNQ6118/PRO20040/PRO38901Q8NAC3 I17RC_HUMANInterleukin-17 receptor C (IL-17 receptor C) (IL-17RC) (Interleukin-17 receptor homolog) (IL17Rhom) (Interleukin-17 receptor-like protein) (IL-17RL) (ZcytoR14)
no 0,00064224 54756 IL17RD IL17RLM SEF UNQ6115/PRO20026Q8NFM7 I17RD_HUMANInterleukin-17 receptor D (IL-17 receptor D) (IL-17RD) (IL17Rhom) (Interleukin-17 receptor-like protein) (Sef homolog) (hSef)
no 0,00559862 3554 IL1R1 IL1R IL1RA IL1RT1P14778 IL1R1_HUMANInterleukin-1 receptor type 1 (IL-1R-1) (IL-1RT-1) (IL-1RT1) (CD121 antigen-like family member A) (Interleukin-1 receptor alpha) (IL-1R-alpha) (Interleukin-1 receptor type I) (p80) (CD antigen CD121a) [Cleaved into: Interleukin-1 receptor type 1, membrane form (mIL-1R1) (mIL-1RI); Interleukin-1 receptor type 1, soluble form (sIL-1R1) (sIL-1RI)]
no 0,01702062 3572 IL6ST P40189 IL6RB_HUMANInterleukin-6 receptor subunit beta (IL-6 receptor subunit beta) (IL-6R subunit beta) (IL-6R-beta) (IL-6RB) (CDw130) (Interleukin-6 signal transducer) (Membrane glycoprotein 130) (gp130) (Oncostatin-M receptor subunit alpha) (CD antigen CD130)
no 0,00940717 3643 INSR P06213 INSR_HUMANInsulin receptor (IR) (EC 2.7.10.1) (CD antigen CD220) [Cleaved into: Insulin receptor subunit alpha; Insulin receptor subunit beta]
no 0,00465976 3791 KDR FLK1 VEGFR2P35968 VGFR2_HUMANVascular endothelial growth factor receptor 2 (VEGFR-2) (EC 2.7.10.1) (Fetal liver kinase 1) (FLK-1) (Kinase insert domain receptor) (KDR) (Protein-tyrosine kinase receptor flk-1) (CD antigen CD309)
no 0,00278344 3815 KIT SCFR P10721 KIT_HUMAN Mast/stem cell growth factor receptor Kit (SCFR) (EC 2.7.10.1) (Piebald trait protein) (PBT) (Proto-oncogene c-Kit) (Tyrosine-protein kinase Kit) (p145 c-kit) (v-kit Hardy-Zuckerman 4 feline sarcoma viral oncogene homolog) (CD antigen CD117)
no 0,01644292 3895 KTN1 CG1 KIAA0004Q86UP2 KTN1_HUMANKinectin (CG-1 antigen) (Kinesin receptor)
no 0,00511886 3903 LAIR1 CD305 Q6GTX8 LAIR1_HUMANLeukocyte-associated immunoglobulin-like receptor 1 (LAIR-1) (hLAIR1) (CD antigen CD305)
no 0,0043354 753 LDLRAD4 C18orf1O15165 LRAD4_HUMANLow-density lipoprotein receptor class A domain-containing protein 4
no 0,00035308 8549 LGR5 GPR49 GPR67O75473 LGR5_HUMANLeucine-rich repeat-containing G-protein coupled receptor 5 (G-protein coupled receptor 49) (G-protein coupled receptor 67) (G-protein coupled receptor HG38)
no 0,00772803 3977 LIFR P42702 LIFR_HUMAN Leukemia inhibitory factor receptor (LIF receptor) (LIF-R) (CD antigen CD118)
no 0,00034991 10859 LILRB1 ILT2 LIR1 MIR7Q8NHL6 LIRB1_HUMANLeukocyte immunoglobulin-like receptor subfamily B member 1 (LIR-1) (Leukocyte immunoglobulin-like receptor 1) (CD85 antigen-like family member J) (Immunoglobulin-like transcript 2) (ILT-2) (Monocyte/macrophage immunoglobulin-like receptor 7) (MIR-7) (CD antigen CD85j)
no 0,00778616 4035 LRP1 A2MR APRQ07954 LRP1_HUMANProlow-density lipoprotein receptor-related protein 1 (LRP-1) (Alpha-2-macroglobulin receptor) (A2MR) (Apolipoprotein E receptor) (APOER) (CD antigen CD91) [Cleaved into: Low-density lipoprotein receptor-related protein 1 85 kDa subunit (LRP-85); Low-density lipoprotein receptor-related protein 1 515 kDa subunit (LRP-515); Low-density lipoprotein receptor-related protein 1 intracellular domain (LRPICD)]
no 0,00025514 4036 LRP2 P98164 LRP2_HUMANLow-density lipoprotein receptor-related protein 2 (LRP-2) (Glycoprotein 330) (gp330) (Megalin)
no 0,00243553 4037 LRP3 NA NA NA
no 0,00077806 4038 LRP4 KIAA0816 LRP10 MEGF7O75096 LRP4_HUMANLow-density lipoprotein receptor-related protein 4 (LRP-4) (Multiple epidermal growth factor-like domains 7)
no 0,0040722 4040 LRP6 NA NA NA
no 0,00088623 7804 LRP8 APOER2 Q14114 LRP8_HUMANLow-density lipoprotein receptor-related protein 8 (LRP-8) (Apolipoprotein E receptor 2)
no 0,00045913 4058 LTK TYK1 P29376 LTK_HUMAN Leukocyte tyrosine kinase receptor (EC 2.7.10.1) (Protein tyrosine kinase 1)
no 0,00920845 4233 MET P08581 MET_HUMAN Hepatocyte growth factor receptor (HGF receptor) (EC 2.7.10.1) (HGF/SF receptor) (Proto-oncogene c-Met) (Scatter factor receptor) (SF receptor) (Tyrosine-protein kinase Met)
no 9,48E-05 4352 MPL TPOR P40238 TPOR_HUMANThrombopoietin receptor (TPO-R) (Myeloproliferative leukemia protein) (Proto-oncogene c-Mpl) (CD antigen CD110)
no 0,01477286 9611 NCOR1 KIAA1047O75376 NCOR1_HUMANNuclear receptor corepressor 1 (N-CoR) (N-CoR1)
no 0,00094564 4804 NGFR TNFRSF16P08138 TNR16_HUMANTumor necrosis factor receptor superfamily member 16 (Gp80-LNGFR) (Low affinity neurotrophin receptor p75NTR) (Low-affinity nerve growth factor receptor) (NGF receptor) (p75 ICD) (CD antigen CD271)
no 0,00046916 9971 NR1H4 BAR FXR HRR1 RIP14Q96RI1 NR1H4_HUMANBile acid receptor (Farnesoid X-activated receptor) (Farnesol receptor HRR-1) (Nuclear receptor subfamily 1 group H member 4) (Retinoid X receptor-interacting protein 14) (RXR-interacting protein 14)
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no 0,00450098 2908 NR3C1 GRL P04150 GCR_HUMAN Glucocorticoid receptor (GR) (Nuclear receptor subfamily 3 group C member 1)
no 0,0252644 3164 NR4A1 GFRP1 HMR NAK1P22736 NR4A1_HUMANNuclear receptor subfamily 4 group A member 1 (Early response protein NAK1) (Nuclear hormone receptor NUR/77) (Nur77) (Orphan nuclear receptor HMR) (Orphan nuclear receptor TR3) (ST-59) (Testicular receptor 3)
no 0,00338258 8013 NR4A3 CHN CSMF MINOR NOR1 TECQ92570 NR4A3_HUMANNuclear receptor subfamily 4 group A member 3 (Mitogen-induced nuclear orphan receptor) (Neuron-derived orphan receptor 1) (Nuclear hormone receptor NOR-1)
no 0,01096408 8829 NRP1 NRP VEGF165RO14786 NRP1_HUMANNeuropilin-1 (Vascular endothelial cell growth factor 165 receptor) (CD antigen CD304)
no 0,00317032 8828 NRP2 VEGF165R2O60462 NRP2_HUMANNeuropilin-2 (Vascular endothelial cell growth factor 165 receptor 2)
no 0,00010892 4914 NTRK1 MTC TRK TRKAP04629 NTRK1_HUMANHigh affinity nerve growth factor receptor (EC 2.7.10.1) (Neurotrophic tyrosine kinase receptor type 1) (TRK1-transforming tyrosine kinase protein) (Tropomyosin-related kinase A) (Tyrosine kinase receptor) (Tyrosine kinase receptor A) (Trk-A) (gp140trk) (p140-TrkA)
no 0,00486525 4915 NTRK2 TRKB Q16620 NTRK2_HUMANBDNF/NT-3 growth factors receptor (EC 2.7.10.1) (GP145-TrkB) (Trk-B) (Neurotrophic tyrosine kinase receptor type 2) (TrkB tyrosine kinase) (Tropomyosin-related kinase B)
no 0,00043037 4916 NTRK3 TRKC Q16288 NTRK3_HUMANNT-3 growth factor receptor (EC 2.7.10.1) (GP145-TrkC) (Trk-C) (Neurotrophic tyrosine kinase receptor type 3) (TrkC tyrosine kinase)
no 0,00181632 116150 NUS1 C6orf68 NGBRQ96E22 NGBR_HUMANDehydrodolichyl diphosphate synthase complex subunit NUS1 (EC 2.5.1.87) (Cis-prenyltransferase subunit NgBR) (Nogo-B receptor) (NgBR) (Nuclear undecaprenyl pyrophosphate synthase 1 homolog)
no 0,00431 11054 OGFR Q9NZT2 OGFR_HUMANOpioid growth factor receptor (OGFr) (Protein 7-60) (Zeta-type opioid receptor)
no 0,0036196 79627 OGFRL1 Q5TC84 OGRL1_HUMANOpioid growth factor receptor-like protein 1
no 0,00015843 4985 OPRD1 OPRD P41143 OPRD_HUMANDelta-type opioid receptor (D-OR-1) (DOR-1)
no 0,00071225 4988 OPRM1 MOR1P35372 OPRM_HUMANMu-type opioid receptor (M-OR-1) (MOR-1) (Mu opiate receptor) (Mu opioid receptor) (MOP) (hMOP)
no 7,16E-07 341152 OR2AT4 A6NND4 O2AT4_HUMANOlfactory receptor 2AT4 (Olfactory receptor OR11-265)
no 0,00261907 9180 OSMR OSMRBQ99650 OSMR_HUMANOncostatin-M-specific receptor subunit beta (Interleukin-31 receptor subunit beta) (IL-31 receptor subunit beta) (IL-31R subunit beta) (IL-31R-beta) (IL-31RB)
no 0,00029278 5028 P2RY1 P47900 P2RY1_HUMANP2Y purinoceptor 1 (P2Y1) (ADP receptor) (Purinergic receptor)
no 0,00626885 5156 PDGFRA PDGFR2 RHEPDGFRAP16234 PGFRA_HUMANPlatelet-derived growth factor receptor alpha (PDGF-R-alpha) (PDGFR-alpha) (EC 2.7.10.1) (Alpha platelet-derived growth factor receptor) (Alpha-type platelet-derived growth factor receptor) (CD140 antigen-like family member A) (CD140a antigen) (Platelet-derived growth factor alpha receptor) (Platelet-derived growth factor receptor 2) (PDGFR-2) (CD antigen CD140a)
no 0,01015637 5159 PDGFRB PDGFR PDGFR1P09619 PGFRB_HUMANPlatelet-derived growth factor receptor beta (PDGF-R-beta) (PDGFR-beta) (EC 2.7.10.1) (Beta platelet-derived growth factor receptor) (Beta-type platelet-derived growth factor receptor) (CD140 antigen-like family member B) (Platelet-derived growth factor receptor 1) (PDGFR-1) (CD antigen CD140b)
no 0,00102174 5157 PDGFRL PRLTSQ15198 PGFRL_HUMANPlatelet-derived growth factor receptor-like protein (PDGFR-like protein) (PDGF receptor beta-like tumor suppressor)
no 0,00069958 375033 PEAR1 MEGF12Q5VY43 PEAR1_HUMANPlatelet endothelial aggregation receptor 1 (hPEAR1) (Multiple epidermal growth factor-like domains protein 12) (Multiple EGF-like domains protein 12)
no 0,00173357 5241 PGR NR3C3 P06401 PRGR_HUMANProgesterone receptor (PR) (Nuclear receptor subfamily 3 group C member 3)
no 0,00149897 5284 PIGR P01833 PIGR_HUMANPolymeric immunoglobulin receptor (PIgR) (Poly-Ig receptor) (Hepatocellular carcinoma-associated protein TB6) [Cleaved into: Secretory component]
no 0,00200568 5329 PLAUR MO3 UPARQ03405 UPAR_HUMANUrokinase plasminogen activator surface receptor (U-PAR) (uPAR) (Monocyte activation antigen Mo3) (CD antigen CD87)
no 0,00793877 10891 PPARGC1A LEM6 PGC1 PGC1A PPARGC1Q9UBK2 PRGC1_HUMANPeroxisome proliferator-activated receptor gamma coactivator 1-alpha (PGC-1-alpha) (PPAR-gamma coactivator 1-alpha) (PPARGC-1-alpha) (Ligand effect modulator 6)
no 1,05E-05 10887 PROKR1 GPR73 PKR1Q8TCW9 PKR1_HUMANProkineticin receptor 1 (PK-R1) (G-protein coupled receptor 73) (G-protein coupled receptor ZAQ) (GPR73a)
no 0,00129829 128674 PROKR2 GPR73L1 PKR2Q8NFJ6 PKR2_HUMANProkineticin receptor 2 (PK-R2) (G-protein coupled receptor 73-like 1) (G-protein coupled receptor I5E) (GPR73b) (GPRg2)
no 0,00061141 5739 PTGIR PRIPR P43119 PI2R_HUMAN Prostacyclin receptor (Prostaglandin I2 receptor) (PGI receptor) (PGI2 receptor) (Prostanoid IP receptor)
no 0,00361268 5795 PTPRJ DEP1 Q12913 PTPRJ_HUMANReceptor-type tyrosine-protein phosphatase eta (Protein-tyrosine phosphatase eta) (R-PTP-eta) (EC 3.1.3.48) (Density-enhanced phosphatase 1) (DEP-1) (HPTP eta) (Protein-tyrosine phosphatase receptor type J) (R-PTP-J) (CD antigen CD148)
no 0,00340658 5796 PTPRK PTPK Q15262 PTPRK_HUMANReceptor-type tyrosine-protein phosphatase kappa (Protein-tyrosine phosphatase kappa) (R-PTP-kappa) (EC 3.1.3.48)
no 0,1104143 10399 RACK1 GNB2L1 HLC7 PIG21P63244 RACK1_HUMANReceptor of activated protein C kinase 1 (Cell proliferation-inducing gene 21 protein) (Guanine nucleotide-binding protein subunit beta-2-like 1) (Guanine nucleotide-binding protein subunit beta-like protein 12.3) (Human lung cancer oncogene 7 protein) (HLC-7) (Receptor for activated C kinase) (Small ribosomal subunit protein RACK1) [Cleaved into: Receptor of activated protein C kinase 1, N-terminally processed (Guanine nucleotide-binding protein subunit beta-2-like 1, N-terminally processed)]
no 0,00330553 10266 RAMP2 O60895 RAMP2_HUMANReceptor activity-modifying protein 2 (Calcitonin-receptor-like receptor activity-modifying protein 2) (CRLR activity-modifying protein 2)
no 0,00451514 6095 RORA NR1F1 RZRAP35398 RORA_HUMANNuclear receptor ROR-alpha (Nuclear receptor RZR-alpha) (Nuclear receptor subfamily 1 group F member 1) (RAR-related orphan receptor A) (Retinoid-related orphan receptor-alpha)
no 0,00375165 1901 S1PR1 CHEDG1 EDG1P21453 S1PR1_HUMANSphingosine 1-phosphate receptor 1 (S1P receptor 1) (S1P1) (Endothelial differentiation G-protein coupled receptor 1) (Sphingosine 1-phosphate receptor Edg-1) (S1P receptor Edg-1) (CD antigen CD363)
no 0,00410877 6653 SORL1 C11orf32Q92673 SORL_HUMANSortilin-related receptor (Low-density lipoprotein receptor relative with 11 ligand-binding repeats) (LDLR relative with 11 ligand-binding repeats) (LR11) (SorLA-1) (Sorting protein-related receptor containing LDLR class A repeats) (SorLA)
no 0,00794979 11171 STRAP MAWD UNRIPQ9Y3F4 STRAP_HUMANSerine-threonine kinase receptor-associated protein (MAP activator with WD repeats) (UNR-interacting protein) (WD-40 repeat protein PT-WD)
no 0,00048532 7006 TEC PSCTK4 P42680 TEC_HUMAN Tyrosine-protein kinase Tec (EC 2.7.10.2)
no 0,001232 7010 TEK TIE2 VMCM VMCM1Q02763 TIE2_HUMAN Angiopoietin-1 receptor (EC 2.7.10.1) (Endothelial tyrosine kinase) (Tunica interna endothelial cell kinase) (Tyrosine kinase with Ig and EGF homology domains-2) (Tyrosine-protein kinase receptor TEK) (Tyrosine-protein kinase receptor TIE-2) (hTIE2) (p140 TEK) (CD antigen CD202b)
no 0,01014621 7046 TGFBR1 ALK5 SKR4P36897 TGFR1_HUMANTGF-beta receptor type-1 (TGFR-1) (EC 2.7.11.30) (Activin A receptor type II-like protein kinase of 53kD) (Activin receptor-like kinase 5) (ALK-5) (ALK5) (Serine/threonine-protein kinase receptor R4) (SKR4) (TGF-beta type I receptor) (Transforming growth factor-beta receptor type I) (TGF-beta receptor type I) (TbetaR-I)
no 0,00909763 7048 TGFBR2 P37173 TGFR2_HUMANTGF-beta receptor type-2 (TGFR-2) (EC 2.7.11.30) (TGF-beta type II receptor) (Transforming growth factor-beta receptor type II) (TGF-beta receptor type II) (TbetaR-II)
no 0,00314611 7049 TGFBR3 Q03167 TGBR3_HUMANTransforming growth factor beta receptor type 3 (TGF-beta receptor type 3) (TGFR-3) (Betaglycan) (Transforming growth factor beta receptor III) (TGF-beta receptor type III)
no 0,00048953 100507588 TGFBR3L H3BV60 TGR3L_HUMANTransforming growth factor-beta receptor type 3-like protein (TGF-beta receptor type-3-like protein) (TGFR-3L) (Transforming growth factor-beta receptor type III-like protein) (TGF-beta receptor type III-like protein)
no 0,00230606 9392 TGFBRAP1 Q8WUH2 TGFA1_HUMANTransforming growth factor-beta receptor-associated protein 1 (TGF-beta receptor-associated protein 1) (TRAP-1) (TRAP1)
no 0,00170707 7075 TIE1 TIE P35590 TIE1_HUMAN Tyrosine-protein kinase receptor Tie-1 (EC 2.7.10.1)
no 0,00210827 51330 TNFRSF12A FN14Q9NP84 TNR12_HUMANTumor necrosis factor receptor superfamily member 12A (Fibroblast growth factor-inducible immediate-early response protein 14) (FGF-inducible 14) (Tweak-receptor) (TweakR) (CD antigen CD266)
no 0,00033792 7293 TNFRSF4 TXGP1LP43489 TNR4_HUMANTumor necrosis factor receptor superfamily member 4 (ACT35 antigen) (OX40L receptor) (TAX transcriptionally-activated glycoprotein 1 receptor) (CD antigen CD134)
no 5,22E-05 943 TNFRSF8 CD30 D1S166EP28908 TNR8_HUMANTumor necrosis factor receptor superfamily member 8 (CD30L receptor) (Ki-1 antigen) (Lymphocyte activation antigen CD30) (CD antigen CD30)
no 4,57E-05 3604 TNFRSF9 CD137 ILAQ07011 TNR9_HUMANTumor necrosis factor receptor superfamily member 9 (4-1BB ligand receptor) (CDw137) (T-cell antigen 4-1BB homolog) (T-cell antigen ILA) (CD antigen CD137)
no 0,00322507 7223 TRPC4 Q9UBN4 TRPC4_HUMANShort transient receptor potential channel 4 (TrpC4) (Trp-related protein 4) (hTrp-4) (hTrp4)
no 0,00059758 7442 TRPV1 VR1 Q8NER1 TRPV1_HUMANTransient receptor potential cation channel subfamily V member 1 (TrpV1) (Capsaicin receptor) (Osm-9-like TRP channel 1) (OTRPC1) (Vanilloid receptor 1)
no 0,00044852 7301 TYRO3 BYK DTK RSE SKY TIFQ06418 TYRO3_HUMANTyrosine-protein kinase receptor TYRO3 (EC 2.7.10.1) (Tyrosine-protein kinase BYK) (Tyrosine-protein kinase DTK) (Tyrosine-protein kinase RSE) (Tyrosine-protein kinase SKY) (Tyrosine-protein kinase TIF)
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ensembl_gene_id
ENSG00000115170
ENSG00000135503
ENSG00000123612
ENSG00000121989
ENSG00000114739
ENSG00000139567
ENSG00000020181
ENSG00000174837
ENSG00000127507
ENSG00000131355
ENSG00000205336
ENSG00000163485
ENSG00000170425
ENSG00000150594
ENSG00000169252
ENSG00000106546
ENSG00000171094
ENSG00000135409
ENSG00000169083
ENSG00000143437
ENSG00000182220
ENSG00000167601
ENSG00000107779
ENSG00000138696
ENSG00000204217
ENSG00000171860
ENSG00000197405
ENSG00000036828
NA
ENSG00000121807
ENSG00000101017
ENSG00000125810
ENSG00000143126
ENSG00000168329
ENSG00000187957
ENSG00000146648
ENSG00000085832
ENSG00000127527
ENSG00000151491
ENSG00000131037
ENSG00000141736
ENSG00000065361
ENSG00000178568
ENSG00000116285
ENSG00000091831
ENSG00000026103
ENSG00000077782
ENSG00000066468
ENSG00000068078
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ENSG00000160867
ENSG00000127418
ENSG00000102755
ENSG00000122025
ENSG00000037280
ENSG00000110195
ENSG00000166225
ENSG00000137218
NA
NA
NA
NA
ENSG00000174804
NA
NA
NA
NA
ENSG00000112964
ENSG00000106128
ENSG00000121853
ENSG00000164850
ENSG00000100351
ENSG00000166736
ENSG00000140443
ENSG00000197081
ENSG00000163702
ENSG00000144730
ENSG00000115594
ENSG00000134352
ENSG00000171105
ENSG00000128052
ENSG00000157404
ENSG00000126777
ENSG00000276053
ENSG00000168675
ENSG00000139292
ENSG00000113594
ENSG00000277807
ENSG00000123384
ENSG00000081479
NA
ENSG00000134569
NA
ENSG00000157193
ENSG00000062524
ENSG00000105976
ENSG00000117400
ENSG00000141027
ENSG00000064300
ENSG00000012504
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ENSG00000113580
ENSG00000123358
ENSG00000119508
ENSG00000099250
ENSG00000118257
ENSG00000198400
ENSG00000148053
ENSG00000140538
ENSG00000153989
ENSG00000060491
ENSG00000119900
ENSG00000116329
ENSG00000112038
ENSG00000171561
ENSG00000145623
ENSG00000169860
ENSG00000134853
ENSG00000113721
ENSG00000104213
ENSG00000187800
ENSG00000082175
ENSG00000162896
ENSG00000011422
ENSG00000109819
ENSG00000169618
ENSG00000101292
ENSG00000160013
ENSG00000149177
ENSG00000152894
ENSG00000204628
ENSG00000131477
ENSG00000069667
ENSG00000170989
ENSG00000137642
ENSG00000023734
ENSG00000135605
ENSG00000120156
ENSG00000106799
ENSG00000163513
ENSG00000069702
ENSG00000260001
ENSG00000135966
ENSG00000066056
ENSG00000006327
ENSG00000186827
ENSG00000120949
ENSG00000049249
ENSG00000133107
ENSG00000196689
ENSG00000092445
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Patient
Cohort Isolation_Success

Count_per_vial_D0

B992 Method yes 130000
B992 Method yes 430000
B992 Method yes 430000
B992 Method yes 1000000
B586 Method no 0
B719 Method yes 1400000

B563m Screen+Method yes 1500000

B563m Screen+Method yes 4900000

B563m Screen+Method yes 2340000

B563m Screen+Method yes 137500
B931 Method yes 470000
B931 Method yes 470000
B849 Method yes 400000
B849 Method yes 1200000
P005 Method no 175000
P030 Method no 0
P030 Method no 0
P032x Method no 177000
P032x Method no 73500
P032x Method no 73500
P033 Method no 75000
P033 Method no 75000
P035 Method no 220000
P035 Method no 220000
P040 Screen yes 5150000
P040 Screen yes 5150000
P044 Screen yes 150000
P044 Screen yes 150000
P049 Screen yes 1350000
P049 Screen yes 1350000
P050 Screen yes 1750000
P050 Screen yes 1750000

P051 Screen+Method yes 80000

P051 Screen+Method no 460000
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Detailed usage and comments
Age Grade_WHO

Histomorphological control of phenotype after culture 81 G1
Histomorphological control of phenotype after culture 81 G1
Histomorphological control of phenotype after culture 81 G1
Histomorphological control of phenotype after culture 81 G1
Necotric tissue in mirror block 48 G2
Testing 3D culture conditions 63 G2

Histomorphological control of phenotype after culture in first isolation
Successful drug sceen in second isolation 65 G2

Histomorphological control of phenotype after culture in first isolation
Successful drug sceen in second isolation 66 G3

Histomorphological control of phenotype after culture in first isolation
Successful drug sceen in second isolation 67 G4

Histomorphological control of phenotype after culture in first isolation
Successful drug sceen in second isolation 68 G5
Successful Drug Screen 46 G2
Successful Drug Screen 46 G2
Testing 3D culture conditions 64 G1
Testing 3D culture conditions 64 G1
Fibroblast overgrowth 65 G2
Acellular fibrotic tissue in mirror block 79 G2
Acellular fibrotic tissue in mirror block 79 G2
Fibroblast overgrowth after 15 days in culture 49 G3
Synaptophysin IHC negative cells 49 G3
Synaptophysin IHC negative cells 49 G3
Synaptophysin IHC negative cells 67 G2
Synaptophysin IHC negative cells 67 G2
Acellular fibrotic tissue in mirror block 42 G2
Acellular fibrotic tissue in mirror block 42 G2
Successful drug screen 55 G2
Successful drug screen 55 G2
Successful drug screen 19 G2
Successful drug screen 19 G2
Successful drug screen 66 G1
Successful drug screen 66 G1
Successful drug screen 58 G1
Successful drug screen 58 G1
Fibroblast overgrowth in first isolation
Successful drug screen in second isolation 25 G1
Fibroblast overgrowth in first isolation
Successful drug screen in second isolation 25 G1
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Sex Ki67_pct Size_cm T N M TNM_staging_ENETS Site
female 2 2,3 T1 N0 M0 1 pancreas 
female 2 2,3 T1 N0 M0 1 pancreas 
female 2 2,3 T1 N0 M0 1 pancreas 
female 2 2,3 T1 N0 M0 1 pancreas 
female 5 2,5 NA NA M1 4 liver
female 5 5,5 T4 NA M1 4 liver

male 15 18,1 T4 NA M1 4 liver

male 15 18,1 T5 NA M2 5 liver

male 15 18,1 T6 NA M3 6 liver

male 15 18,1 T7 NA M4 7 liver
female 5 2,8 T1 N0 M0 1 pancreas 
female 5 2,8 T1 N0 M0 1 pancreas 
female 1 2,4 T2 N0 M0 2A pancreas 
female 1 2,4 T2 N0 M0 2A pancreas 
female 3 3 T3 N1 M0 3B pancreas 
male 7 4 T2 N1 M0 3A pancreas 
male 7 4 T2 N1 M0 3A pancreas 
male 25 3,2 T2 N1 M0 3A pancreas 
male 25 3,2 T2 N1 M0 3A pancreas 
male 25 3,2 T2 N1 M0 3A pancreas 
male 7 3 T2 N1 M0 3A pancreas 
male 7 3 T2 N1 M0 3A pancreas 
male 4 2,2 T2 N0 M0 2A pancreas 
male 4 2,2 T2 N0 M0 2A pancreas 
female 10 2,5 T2 N0 M0 2A pancreas 
female 10 2,5 T2 N0 M0 2A pancreas 
female 18 3,5 T3 N1 M0 3A pancreas 
female 18 3,5 T3 N1 M0 3A pancreas 
female 1 3,5 T2 N0 M0 2A pancreas 
female 1 3,5 T2 N0 M0 2A pancreas 
male 1 2,5 T2 N1 M0 3A pancreas 
male 1 2,5 T2 N1 M0 3A pancreas 

female 1 7,5 T3 N0 M0 2B pancreas 

female 1 7,5 T3 N0 M0 2B pancreas 
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Hormone_secretion
NF
NF
NF
NF
NF
NF

NF

NF

NF

NF
NF
NF
NF
NF
Insulin
NF
NF
NF
NF
NF
NF
NF
NF
NF
NF
NF
NF
NF
NF
NF
NF
NF

NF

NF
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Patient Mean_Yield Cell_Yield Comment Iso_Success Age
B992 497500 >400000 Histomorphology yes 81
B586 0 <400000 Necrotic tissue no 48
B719 1400000 >400000 3D Culture Conditions yes 63
B563m 2219375 >400000 Histomorphology+Successful Drug Screenyes 65
B931 470000 >400000 Successful Drug Screen yes 46
B849 800000 >400000 3D Culture Conditions yes 64
P005 175000 <400000 Fibroblast Overgrowth no 65
P030 0 <400000 Acellular Fibrotic Tissue no 79
P032x 108000 <400000 Fibroblast overgrwoth no 49
P033 75000 <400000 Synaptophysin(-) Cells no 67
P035 220000 <400000 Acellular Fibrotic Tissue no 42
P040 5150000 >400000 Successful Drug Screen yes 55
P044 150000 <400000 Successful Drug Screen yes 19
P049 1350000 >400000 Successful Drug Screen yes 66
P050 1750000 >400000 Successful Drug Screen yes 58
P051 365000 <400000 1Fibroblast overgrowth+2Successful Drug Screenyes 25
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Age_gr Grade_WHO Sex Ki67_pct Larg_dim_cm T_stage N_stage
>65 G1 female 2 2,3 T1 N0
<50 G2 female 5 2,5 NA NA
50<x<65 G2 female 5 5,5 T4 NA
>65 G2 male 15 18,1 T4 NA
<50 G2 female 5 2,8 T1 N0
50<x<65 G1 female 1 2,4 T2 N0
>65 G2 female 3 3 T3 N1
>65 G2 male 7 4 T2 N1
<50 G3 male 25 3,2 T2 N1
>65 G2 male 7 3 T2 N1
<50 G2 male 4 2,2 T2 N0
50<x<65 G2 female 10 2,5 T2 N0
<50 G2 female 18 3,5 T3 N1
>65 G1 female 1 3,5 T2 N0
50<x<65 G1 male 1 2,5 T2 N1
<50 G1 female 1 7,5 T3 N0
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M_stage TNM_ENETS TNM_AJCC Site Hormone_secretionCohort Tissue
M0 I I pancreas NF Method ok
M1 IV IV liver NF Method necrotic
M1 IV IV liver NF Method ok
M1 IV IV liver NF Screen+Methodok
M0 I I pancreas NF Method ok
M0 IIA II pancreas NF Method ok
M0 IIIB III pancreas Insulin Method ok
M0 IIIA III pancreas NF Method accelular-fibrotic-tissue
M0 IIIA III pancreas NF Method ok
M0 IIIA III pancreas NF Method ok
M0 IIA II pancreas NF Method accelular-fibrotic-tissue
M0 IIA II pancreas NF Screen ok
M0 IIIA III pancreas NF Screen ok
M0 IIA II pancreas NF Screen ok
M0 IIA III pancreas NF Screen ok
M0 IIB II pancreas NF Screen+Methodok
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accelular-fibrotic-tissue

accelular-fibrotic-tissue
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Micro-cell-block Tumor cells [%] degenerative/stressed tumor 
cells [%] (incl. loss of SYN)

B201654563m_191211_MCB_d0_HE_klKN 100 5
B201654563m_191211_MCB_d10_HE_klKN 100 2
B201819931_190206_MCB_d0_HE 60 5
B201819931_190206_MCB_d10_HE 95 0
P040_190227_MCB_d0_HE_1 100 20
P040_190227_MCB_d10_HE 100 60
P044_190213_MCB_d0_HE 100 30
P044_190213_MCB_d10_HE_1 100 10
P049_190130_MCB_d0_HE 95 2
P049_190130_MCB_d10_HE 100 0
P050_190213_MCB_d0_HE 100 20
P050_190213_MCB_d10_HE 100 0
P051_200115_MCB_d0_HE 95 40
P051_200115_MCB_d10_HE 70 0

MEAN SD
D0 92,85714286 14,67910728

D10 95 11,18033989
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Other cells [%] Single necrotic 
cells found

0 no
0 no

40 found
0 found
0 no
0 found
0 no
0 found
5 no
0 no
0 no
0 no
5 found

30 no
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Comment

Other cells found incl. some aggregates of ductale cells/exocrine pancreas 

Other cells found incl. some aggregates of ductale cells/exocrine pancreas 

Other cells <=> stroma cells 
Other cells <=> stroma cells
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